
Start crop Point End crop Point

MSA length = 6213
A T AA T T T AAA T C T ACA T T T A T TGCA T T T C T A T T T T T AAAA T AAA T A T A T T TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - C T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACA - AAAAGT AAA T AAAAG - AAA T A T A T A T T AA T ACAGTGT T T C TGGA T AAAAA
T T T T AC T TGAA T T TGGA T T C T CAA T T T - - - - - - - - - - - - A T AAA T AC T A T TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - C T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACAC - AGGGT AC T T T ACA T - - - - - - - - - - - - - - AGAGGT T AGT T C T CACAAA - -
A TGGA - - - - - - - - - - - TGT C T T A T T T T C T T T - - - - - - - - AACAC TGT AGT TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - C T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACA - AGGT T T C T T CAA T AG - - - - - - - - - - - - - - C T AA T C T ACGTGCACAGAC - -
T T AAA T T AAAA T T TGACC T T C T T T T A T T A T - T A T T T AC T T T CAC T CA T AC TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - C T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACA T AA T T A T T T T CAGT T T T AAACCAAAC T - - - CAAAGTGT AC T TGGA T CAA - -
T T AAA T T AAAA T T TGACC T T C T T T T A T T A T - T A T T T AC T T T CAC T CA T AC TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - C T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACA T AA T T A T T T T CAGT T T T AAACCAAAC T - - - CAAAGTGT AC T TGGA T CAA - -
AGAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAAAAGAAAA T TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - C T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACA - CAAA T T A T T A T AAAA TGAA T T T AGGT - AACAACA T T T T T T T C T C T AGA - -
AGAAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T A T A T T ACAAGTGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - C T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CA T AC T TGT T C T CAGT AAA - -
AGAAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T A T A T T ACAAGTGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - C T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CA T AC T TGT T C T CAGT AAA - -
AAAAAACAAAAAAAAA TGT A T AA T T C T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - C T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACA - AGAC T T ACCC TGT AA - AAACGC TGC T - - - CGGC T T T ACGT TGAAAA TG - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAAAA T T A T T CGGT A - - AA T T T AA T A - GA - GAAA T AACA T T T AAA TGC - -
C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CCA T AACCC T T TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - C T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACAC - - - C T T A T T A TGA T A - - - - - - - - - - - - A T T AC T T T T T T A T T T CAGT AGAG
C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CCA T AACCC T T TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - C T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACAC - - - C T T A T T A TGA T A - - - - - - - - - - - - A T T AC T T T T T T A T T T CAGT AGAG
- - AGT CGAAAGAGAGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - C T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACA - AA T TGT AA T TGCAAA - - - - - - - - - - - - - - T AA T C T AA T T T C T CAAAAG - -
C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CCA T AACCC T T TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - C T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACA T T AGT CCA T T T AAC T A - - - - - - - - - - - CA T T AACGT T T T A T - - - - - - - - AA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - C T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACA - - GGT A T T T T C T A - - - - - - - - - - - - GC - - - - - AAAA T T T T TGGAACA T T AA
T CCGA - T AAAACAA T TGA T TGAAAA T T - - - - - - - - - - - - - - - ACAAC TGT TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - C T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACA T CAAA T TGT T CCGC TG - AGAC T T T AA T - - - - - - AA T AA T A T ACA T A T T T - -
- - - - - T T ACAGGA TGA T T T CCCGA TGT - - - - T T - - - - - AGAAAGGA T TGT TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - C T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACA - - AA T A T C T T T AAA T A T AAAAGT AGT T - - - T T AAGT AC T T T TGAA T T AG - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - CA T T T A T T T - - - - - - - AGAAGA T CAAA - - - - - -
TGAGT TGAA T AA T ACAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGTGT CA T A TGT TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - C T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACA - AA T TGT AA T TGCAAA - - - - - - - - - - - - - - T AA T C T AA T T T C T CAAAAG - -
T T AGG - CAA T AC T A T T T T T CC T A T T T T T T T T T T T T AA - - - - - - - - GGGT A TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CCCG - - - - - - -
T T AGG - CAA T AC T A T T T T T CC T A T T T T T T T T T T T T AA - - - - - - - - GGGT A TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CCCGAGGTG - -
T C T T C T C T AA T TGA T T T T T T T T AA TGCGA TGT T T T - - - - AAAAAAC T AA T TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - C T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACA - AAAA T T A T TGAA T T T - GAA TGT AAA T T A TGAAGTGC T TGT CGGAAAAA - -
- - - - - - AA T AGT AA T A T C T T C T AACA T - - - - - - - - - - - - - - - - AGT ACGC TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - C T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - AA T AGT AA T A T C T T C T AACA T - - - - - - - - - - - - - - - - AGT ACGC TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - C T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A TGCAGAA T A T A T T C T T C TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - C T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACA - A T T AA T T T T T T T T CA - AAAAA T AA T T - - - T T TGA T CGT A T T TGC T T AG - -
T T AGG - CAA T AC T A T T T T T C T T A T T T T T T T T T T T T AA - - - - - - - - GGGT A TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CCCAA - - - - - -
T T AGG - CAA T AC T A T T T T T C T T A T T T T T T T T T T T T AA - - - - - - - - GGGT A TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CCCAA - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T CGA T A - - - - - - - - - - - A TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAAAAGG - - - - - - - - - - C T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
A TGGA - - - - - - - - - - - TGT C T T A T T T T C T T T - - - - - - - - AACAC TGT AGT TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - C T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACA - AGGT T T C T T CAA T AG - - - - - - - - - - - - - - C T AA T C T ACGTGCACAGAC - -
C T T AA T T T AAC T CACA T T T A T T AA T T T - - - - - - - - - - - AGT AAAGCACGC TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - C T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CA T T T T T T A T T CCC T T CA - -
C T T AA T T T AAC T CACA T T T A T T AA T T T - - - - - - - - - - - AGT AAAGCACGC TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - C T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CA T T T T T T A T T CCC T T CA - -
TGAGA T AAAAGT TGGC T A T A T T CGA T T T CGT T T T T - - - - - - - AC TGT ACC TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - C T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACA T - - - - - - - - - - - - - - - - GAA T T T A T T A - - - CACCA T T A T CA T T AAAA T A - -
TGAGA T AAAAGT TGGC T A T A T T CGA T T T CGT T T T T - - - - - - - AC TGT ACC TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - C T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACA T - - - - - - - - - - - - - - - - GAA T T T A T T A - - - CACCA T T A T CA T T AAAA T A - -
T - - - - - T AA T AACAGT T T T T T AGT T T T - - - - T T C T AAA - TGGT C T CAC T A TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - C T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACA T - AAGA T A T T T T ACCA - AAA T T TGCCC T AA T CGAGT A TGT T ACA T T AAA - A
T ACA T - - - - - - - - - - - - - T T C T T A T T T T T T T - - - - - - - AA T T A T AA T A TGTGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - C T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACA T AAAA T T A T T CGT T T C - - - - - - - - - - - - - - AACGGCAACGCC T CAAAAA - -
T ACA T - - - - - - - - - - - - - T T C T T A T T T T T T T - - - - - - - AA T T A T AA T A TGTGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - C T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACA T AAAA T T A T T CGT T T C - - - - - - - - - - - - - - AACGGCAACGCC T CAAAAA - -
T A TGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T AGACA T AGT C TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - C T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACA - - - - - - - - - - - - - - - - - AAA T T A T T CC - - - ACAAA T AC TGCCAGAAAAG - -
T - - - - - CAAAAC T ACA T T T AA T T A T T T C T A T - - - - - - - - GT AAA T A TGTGTGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - C T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACA T - GTGT CAA T TGAAAA - - - - - - - - - - - TGAAAA T A T T AC T T T T A T CGAA - -
T - - - - - CAAAAC T ACA T T T AA T T A T T T C T A T - - - - - - - - GT AAA T A TGTGTGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - C T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACA T - GTGT CAA T TGAAAA - - - - - - - - - - - TGAAAA T A T T AC T T T T A T CGAA - -
TGCAA T AAAAACCAGT TGCGCCGA T A T A T CG - - - - - - - C T A T A T TGA T A T TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - C T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACA T CGT TGT AGT T T T T T A - GT C T T T A T AC - - - T T T A T T T A T A T T AAGCAGAAA
A T A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T A T A T A T A T A TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - C T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T TGA T T TGT A T T AACACAG - -
T CCAGC T AAAA T T T AC T T T T T T AA T T C T T T - A T T T CA - - - - - - - - GAAGC TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - C T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACA - - GAAGCA T T T T A TGA T A T A T A T A T CC - - - - - AAAGT T T CCCAA T T ACAAA
T CCAGC T AAAA T T T AC T T T T T T AA T T C T T T - A T T T CA - - - - - - - - GAAGC TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - C T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACA - - GAAGCA T T T T A TGA T A T A T A T A T CC - - - - - AAAGT T T CCCAA T T ACAAA
T AAA T - T AAGAAA T T A T A T CC TGTGC T - - - - - T T T AA - - T AAAA T A T A T T TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - C T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACA - AA T A T T T T T T AA T AC - AAA T T TGGAA - - - T CAGA T T AAA T CCA T T T ACAA
T AAA T - T AAGAAA T T A T A T CC TGTGC T - - - - - T T T AA - - T AAAA T A T A T T TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - C T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACA - AA T A T T T T T T AA T AC - AAA T T TGGAA - - - T CAGA T T AAA T CCA T T T ACAA
C T C T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACGAGCAA TGC TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - C T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACA T A TGAA T A T T TGA T CC - - - A T T T AGC T T AA - - ACA T T T T T T CAAC T CGGAA
A T ACA - GAAGT AAAGA T T T TGAGGTGT CA T T - - - - - - - A T T T T AAGT T AC TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - C T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACA - CA T CA T A T T T A T TGG - - - - - - - - - - - T AA TGA TGT T C TGCCCA TGACG - -
A T CAA T TGAAA T T A T AC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T A T A T T A T A TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - C T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T A T AC - - - - - AAA T T A TGT C TGGCAGT - -
A T CAA T TGAAA T T A T AC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T A T A T T A T A TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - C T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T A T AC - - - - - AAA T T A TGT C TGGCAGT - -
T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT CGGTGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - C T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACA - - A T T T T A T T T A T CGA - A T A T T T T CAA - - - - - A T C T T AC T T CC T T T AAG - -
T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT CGGTGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - C T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACA - - A T T T T A T T T A T CGA - A T A T T T T CAA - - - - - A T C T T AC T T CC T T T AAG - -
T T AAA T T AA T AAACAA T T C T TGA T AA T T T T T - - - T AAA - T AAACAAGTGT TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - C T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACA T - - - - - - - - - - - - - - - CCAGCAAAGA T - - - AAAAC T T T T AC T CAC T TGA - -
T T AAA T T AA T AAACAA T T C T TGA T AA T T T T T - - - T AAA - T AAACAAGTGT TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - C T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACA T - - - - - - - - - - - - - - - CCAGCAAAGA T - - - AAAAC T T T T AC T CAC T TGA - -
T T TGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CC T CGT AC T C T T TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - C T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACA T - - - - - - - - - - - - - - - T AAA T T T T AA T - - - CAACA T T T TGT CAACCAGAGG
AA T AAA TGAGA T T AAGCGT CA T AAA T T T T ACGAC T AG - A T T T AGAAAGA T TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - C T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACA T AAA T A T A T A T T AAAA T AAA T A T TGGT - - - GT T T A T T A T ACGT AC T T AA - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CGAA - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T A T - - - - - - - - - - - - - TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - C T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACA - - GACGCAA T AGT T - - T - AGA T T AA T TGAG - - ACA T A T T T T C T T T T AA - - A
CC T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGAC T CAACC TGTGT TGTGA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - C T AGT A T ACAACCAAAAGT T TGT T A T A T T C T A T AAA T AA T AA T AA T A - - - - AGGT CA T ACAGAAG - - - - - - - - - - - - - - T T AAGT T T T AGT T AAGT AA - -
T AA T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACAGAA T CA T A T T T CAA T A - AGGA T CA T T T - GAGCGT A TGACC T CGAC T T AA - -
T T AGG - CAA T AC T A T T T T T C T T A T T T T T T T T T T T T AA - - - - - - - - GGGT A TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAA T AA T T T CAA T C TGC - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGTGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - C T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACA - - ACGT T C T T T CGC - - T AAGC T T AC T T T - - - - AAGT T T T T T TGAC TGGAAA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GTGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - C T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACA - - - - - GT AA T TGA TGA - AAGT T T A T - - - GC T T CGC T A T CA T C T A T T AGT - G
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GTGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - C T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACA - - - - - GT AA T TGA TGA - AAGT T T A T - - - GC T T CGC T A T CA T C T A T T AGT - G
ACAGA - T AAAAA TGAGT A T - - - - - - - - - - - - T T T T A T A - T T T AAA T T T AGTGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - C T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAAA T A T T T T T TGA T ACA - -
ACAGA - T AAAAA TGAGT A T - - - - - - - - - - - - T T T T A T A - T T T AAA T T T AGTGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - C T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAAA T A T T T T T TGA T ACA - -
- - - - - - CAGTGGAC T ACA T T T AAAAA T - - - - T T T CAAACAA T AAAA T AGT TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - C T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACA - - A T AGT T A T T T T T TGCAAACAAA TGCAAA - GGAA T T A T A T C T A T T - - - - -
- - - - - - CAGTGGAC T ACA T T T AAAAA T - - - - T T T CAAACAA T AAAA T AGT TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - C T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACA - - A T AGT T A T T T T T TGCAAACAAA TGCAAA - GGAA T T A T A T C T A T T - - - - -
A T AA T T T AAA T C T ACA T T T A T TGCA T T T C T A T T T T T AAAA T AAA T A T A T T TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - C T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACA - AAAAGT AAA T AAAAG - AAA T A T A T A T T AA T ACAGTGT T T C TGGA T AAAAA
GT T A T T CA - - - - - - - - - - - - - CGAACC T T - - - - T A T AG - - - - - - - - - AGT TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGT AACAGG - - - - - - - - - - C T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACA - AAAAGT AAA T AAAAG - AAA T A T A T A T T AA T ACAGTGT T T C TGGA T AAAAA
GT T A T T CA - - - - - - - - - - - - - CGAACC T T - - - - T A T AG - - - - - - - - - AGT TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGT AACAGG - - - - - - - - - - C T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACA - AAAAGT AAA T AAAAG - AAA T A T A T A T T AA T ACAGTGT T T C TGGA T AAAAA
T AAGG - - - - - - - - - - - - T T T T T A T T T T - - - - - - - - - - - AGTGAC T C T A T T TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - C T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACA T AAAAC T T A T T AAAAA - AAA TGT C T T T - - - TGT CAGTGTGT C T AACGAA - -
T AAGG - - - - - - - - - - - - T T T T T A T T T T - - - - - - - - - - - AGTGAC T C T A T T TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - C T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACA T AAAAC T T A T T AAAAA - AAA TGT C T T T - - - TGT CAGTGTGT C T AACGAA - -
- - - - - - T T T AAGCAA T T A T T T C T T TGT - - - - - - T T AG - - - - - A TGAA T A T TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - C T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGA T T A T A T CCA TGA T A - -
- - - - - - T T T AAGCAA T T A T T T C T T TGT - - - - - - T T AG - - - - - A TGAA T A T TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - C T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGA T T A T A T CCA TGA T A - -
- - - - - - T A TGGA T AGA T A T C T AAA TGT - - - - - - A T AA - - T T A T CAA TGT T TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAAAAGG - - - - - - - - - - C T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACA - - A T A T T A T T T AAA - - TGAGT C T T AA T TGA - - AA T T AA T A T C T A T AGA T AG
A T A T AA T A T A T A T A T AA T A T A T A T A T T T T T T - - - - - - - T T A T A T A T A T A T TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAAAAGG - - - - - - - - - - C T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT T CAC T AACAACGT T ACAACA - - AGGT T T A T CGAAAA - - - - - - - - - - - - - - AGAGGCC T T T T T TGCAGAG - -
T T AAG - GAAAAAC T T CC T T T T T AC T AGT T - - C T T AAAA - T CAA T T AA T AA TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - C T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACA - - - - A T T C T T T AAGCA - AGGCA T A TGT T - - - - A T T T T C T A T CGAA T AAA - -
T T AAG - GAAAAAC T T CC T T T T T AC T AGT T - - C T T AAAA - T CAA T T AA T AA TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - C T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACA - - - - A T T C T T T AAGCA - AGGCA T A TGT T - - - - A T T T T C T A T CGAA T AAA - -
T T A TGT T AAC T T AGAA T T C TGT AGA T CAC T T T A T T AAAAAGAAGAACGGT TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - C T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACA T AAA T T CA T T T AAAC T - ACAC T AAAGT TGA TGACA T T T T C T ACAGCAGAAA
- - - - - - AAAAAACACA T T TGGT A T T A T - - - - - - - - - - - - - - - T AAGAGAGTGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - C T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACA - - AGA T T AC T TGAG - - - AA T C T AAACA - - - - - T AA T T ACGT CAAA T ACCAG
- - - - - - AAAAAACACA T T TGGT A T T A T - - - - - - - - - - - - - - - T AAGAGAGTGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - C T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACA - - AGA T T AC T TGAG - - - AA T C T AAACA - - - - - T AA T T ACGT CAAA T ACCAG
T A T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T A T AAGT A T AGTGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - C T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACA T AAA T T AAA T TGACAA - AAA T A T ACA T - - - CGAGACAA T A T T T AAAAAA - -
- - - - - - CGA T ACCGGA T AACCCAA T T T - - - - T C T T AGA - A TGACA T AAA T TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - C T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACA - - T AAA T AA T T AC T - - T A TGT A T A T A T T AA - - AAA T AA T AACAAAAAAACA
- - - - - - CGA T ACCGGA T AACCCAA T T T - - - - T C T T AGA - A TGACA T AAA T TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - C T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACA - - T AAA T AA T T AC T - - T A TGT A T A T A T T AA - - AAA T AA T AACAAAAAAACA
C T C T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGAAA TGAAGC T TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - C T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACA - CAA T T T C T C T CAC T A - - - - - - - - - - - CA T T AAC TGT A T A T T AGAAAAA - -
T T - - - - AAAAAAAA TGT CCC T - - - - - - - - - - A T T T ACAAA T A TGACGT TGTGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAAAAGG - - - - - - - - - - C T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACA - CAAA T TGAGCCA T TG - - - A T T T A T T T - - - AC T CA T T T TGT T T AAAAA T - -
T T - - - - AAAAAAAA TGT CCC T - - - - - - - - - - A T T T ACAAA T A TGACGT TGTGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAAAAGG - - - - - - - - - - C T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACA - CAAA T TGAGCCA T TG - - - A T T T A T T T - - - AC T CA T T T TGT T T AAAAA T - -
AGAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAAAAGAAAA T TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - C T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACA - CAAA T T A T T A T AAAA TGAA T T T AGGT - AACAACA T T T T T T T C T C T AGA - -
A - - - - T AAAAAC T ACA TGCGT TGT A T - - - - - T AC T A - - CAAGAA TGACAGTGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - C T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACA - AGT ACCAA T AAACCA - AAA TGT T A T C - - - ACACC T T A T C T CGAAC TGG - -
A - - - - T AAAAAC T ACA TGCGT TGT A T - - - - - T AC T A - - CAAGAA TGACAGTGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - C T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACA - AGT ACCAA T AAACCA - AAA TGT T A T C - - - ACACC T T A T C T CGAAC TGG - -
T T AAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T ACAGGGT C TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - C T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - T TGAAACA T C TGCCGAGA TGT - - - - - - A T AA - - - - - - - - AAGAC TGT TGT AA T T T T T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - C T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACA - - AAGACA T T A TGCCGT AAA T A T AGT T T AA - - ACA T T A T A T TGA T T AAG - -
- - - - - - T TGAAACA T C TGCCGAGA TGT - - - - - - A T AA - - - - - - - - AAGAC TGT TGT AA T T T T T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - C T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACA - - AAGACA T T A TGCCGT AAA T A T AGT T T AA - - ACA T T A T A T TGA T T AAG - -
AAAAAACAAAAAAAAA TGT A T AA T T C T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - C T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACA - AGAC T T ACCC TGT AA - AAACGC TGC T - - - CGGC T T T ACGT TGAAAA TG - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - C T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACA - - CACGT C T T C T A T - - - - - - - - - - - - - T AA - - GT A T T A T A T - - A T AA T A - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - CA T T T A T T T - - - - - - - AGAAGA T CAAA - - - - - -
T - - - - - T AA T AACAGT T T T T T AGT T T T - - - - T T C T AAA - TGGT C T CAC T A TGT TGT AA T T T C T AAGGGAAGCCA T A TGT T TGT CACACAACGGCAACAGG - - - - - - - - - - C T AGT A T ACAACCAAAAGT T AGA T ACAGT CCAC T AACAACGT T ACAACA T - AAGA T A T T T T ACCA - AAA T T TGCCC T AA T CGAGT A TGT T ACA T T AAA - A
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 size: 6213bp; fragments: 421; full length: 95 (>=5591.7bp)
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No TE domain detected
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 size: 6514bp; fragments: 421; full length: 93 (>=5862.6bp)
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 size: 303bp; fragments: 9; full length: 9 (>=272.7bp)
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