
Start crop Point End crop Point

MSA length = 6646
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACAAGTGA T A T AA T T T T T T A T ACAAAAAAA T ACCAACCAGGT A T T T T ACA TGGT CC T AA TGCC T ACAGCGACAAC T AAACAAA T T T T T C T AA - GA T AA T T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACAAGTGA T A T AA T T T T T T A T ACAAAAAAA T ACCAACCAGGT A T T T T ACA TGGT CC T AA TGCC T ACAGCGACAAC T AAACAAA T T T T T C T AA - GA T AA T T
- - - - - - - - - - - - - - - - AAAAAGT A T A T T T T T C T TGT C T T AA - T A T C T TGT TGT T T TGT C T T T T T T AA T T A T T AAAAAAA T A T A T T T T A T T A TGT ACAAA T - - - - - - - - - - ACAAGTGA T A T AA T T T T T T A T ACAAAAAAA T ACCAACCAGGT A T T T T ACAC T TGT T AAA TG - - - T T AAGAGTGT T T A - GTGAA T T A T T T T T T T TGGA T T T
- - - - - - - - - - - - - - - - AAAAAGT A T A T T T T T C T TGT C T T AA - T A T C T TGT TGT T T TGT C T T T T T T AA T T A T T AAAAAAA T A T A T T T T A T T A TGT ACAAA T - - - - - - - - - - ACAAGTGA T A T AA T T T T T T A T ACAAAAAAA T ACCAACCAGGT A T T T T ACAC T TGT T AAA TG - - - T T AAGAGTGT T T A - GTGAA T T A T T T T T T T TGGA T T T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACAAGTGA T A T A T T T T T T T A T ACAAAAAAA T ACCAACCAGGT A T T T T ACAGTGTGC - - - - - - - - T T AA T T T T AC T - - GA TGGT T CGT T T T AA - - - - - - - -
T T T T TGGAGGAAAAAAA - CAAAAA T A TGT A T A T AGCC T AA - - AC TGT ACC TGT T T TGT CGT T T T T AA T T A T T AAAAAAA T A T A T T T T A T T A TGT ACAAA T - - - - - - - - - - ACAAGTGA T A T AA T T T T T T A T ACAAAAAAA T ACCAACCAGGT A T T T T ACAGT ACCA T AA - - T T CA T AA T AA TGAC T A - A T AAA T CA T T T T T T - - - - - T T T
T T T T TGGAGGAAAAAAA - CAAAAA T A TGT A T A T AGCC T AA - - AC TGT ACC TGT T T TGT CGT T T T T AA T T A T T AAAAAAA T A T A T T T T A T T A TGT ACAAA T - - - - - - - - - - ACAAGTGA T A T AA T T T T T T A T ACAAAAAAA T ACCAACCAGGT A T T T T ACAGT ACCA T AA - - T T CA T AA T AA TGAC T A - A T AAA T CA T T T T T T - - - - - T T T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - GAAGAA T T T A T A T CGAGA T CC T A - AAGGT A T T TGT T T TGT CGT T T T T AA T T A T T AAAAAAA T A T A T T T T A T T A TGT ACAAA T - - - - - - - - - - ACAAGTGA T A T AA T T T T T T A T ACAAAAAAA T ACCAACCAGGT A T T T T ACAGT A T T C T AA T A - - - A T AAAGGT A T T CAAACGGCGCGT C T CAA - C T AA T T T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - GAAGAA T T T A T A T CGAGA T CC T A - AAGGT A T T TGT T T TGT CGT T T T T AA T T A T T AAAAAAA T A T A T T T T A T T A TGT ACAAA T - - - - - - - - - - ACAAGTGA T A T AA T T T T T T A T ACAAAAAAA T ACCAACCAGGT A T T T T ACAGT A T T C T AA T A - - - A T AAAGGT A T T CAAACGGCGC - - - - - - - - - - - - - - -
T CA T TGT TGGAGGT TGT ACGGAAC T T CAAA T T T CA T T T AAA T AAGGC T C T TGT T T TGT C T T T T T T AA T T A T T AAAAAAA T A T A T T T T A T T A TGT ACAAA T - - - - - - - - - - ACAAGTGA T A T AA T T T T T T A T ACAAAAAAA T ACCAACCAGGT A T T T T ACAGC T C T T - - - - - - - - A T T ACAGCAAC - - - AAAAAA T A T T CA T T T C T AA T T C
- - - - - - - - - - - - - - - - - ACGGAAC T T CAAA T T T CA T T T AAA T AAGGC T C T TGT T T TGT C T T T T T T AA T T A T T AAAAAAA T A T A T T T T A T T A TGT ACAAA T - - - - - - - - - - ACAAGTGA T A T AA T T T T T T A T ACAAAAAAA T ACCAACCAGGT A T T T T ACAGC T C T T - - - - - - - - A T T ACAGCAAC - - - AAAAAA T A T T CA T T T C T AA T T C
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACAAGTGA T A T AA T T T T T T A T ACAAAAAAA T ACCAACCAGGT A T T T T ACA TGT TGT - - - - - - - - T T T AGAA T AA T - - - A T T A T T T A T T CAGT - - - - - - - -
T T TGT CA T AGAAGT A - - - CAACAAC T T T TGT A T TG - - - - - - - - T AA T TGGTGT T T TGT CGT T T T T AA T T A T T AAAAAAA T A T A T T T T A T T A TGT ACAAA T - - - - - - - - - - ACAAGTGA T A T AA T T T T T T A T ACAAAAAAA T ACCAACCAGGT A T T T T ACAA T TGGGCCACG - - - ACAA T AA T T AC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T TGT CA T AGAAGT A - - - CAACAAC T T T TGT A T TG - - - - - - - - T AA T TGGTGT T T TGT CGT T T T T AA T T A T T AAAAAAA T A T A T T T T A T T A TGT ACAAA T - - - - - - - - - - ACAAGTGA T A T AA T T T T T T A T ACAAAAAAA T ACCAACCAGGT A T T T T ACAA T TGGGCCACG - - - ACAA T AA T T AC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T A T AGAAAAAAA T A T AA T AAAA T T AAAAGTGT T T TGGTGA T A T T A T A T T TGT T T TGT C T T T T T T AA T T A T T AAAAAAA T A T A T T T T A T T A TGT ACAAA T - - - - - - - - - - ACAAGTGA T A T A T T T T T T T A T ACAAAAAAA T ACCAACCAGGT A T T T T ACAA T A T T A - - - - - - - - ACAA T AA T AAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T A T AGAAAAAAA T A T AA T AAAA T T AAAAGTGT T T TGGTGA T A T T A T A T T TGT T T TGT C T T T T T T AA T T A T T AAAAAAA T A T A T T T T A T T A TGT ACAAA T - - - - - - - - - - ACAAGTGA T A T A T T T T T T T A T ACAAAAAAA T ACCAACCAGGT A T T T T ACAA T A T T A - - - - - - - - ACAA T AA T AAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
GT AGGT AC T A T AA T T AAA TGCAAA T A T T T T T C T T A TGCGAA T CAAA TGT T TGT T T TGT CGT T T T T AA T T A T T AAAAAAA T A T A T T T T A T T A TGT ACAAA T - - - - - - - - - - ACAAGTGA T A T AA T T T T T T A T ACAAAAAAA T ACCAACCAGGT A T T T T ACA TGT T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T T T T T C
GT AGGT AC T A T AA T T AAA TGCAAA T A T T T T T C T T A TGCGAA T CAAA TGT T TGT T T TGT CGT T T T T AA T T A T T AAAAAAA T A T A T T T T A T T A TGT ACAAA T - - - - - - - - - - ACAAGTGA T A T AA T T T T T T A T ACAAAAAAA T ACCAACCAGGT A T T T T ACA TGT T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T T T T T C
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACAAGTGA T A T AA T T T T T T A T ACAAAAAAA T ACCAACCAGGT A T T T T ACAA T A T CA - - - - - - - - A T AAA T T T AA T - - - - T AAAC T ACAC T TG - CAAAC T T
C T A T T T A T T T AAACC - - - AAAAAC T CGT AA T ACAAA T C T AC T AA TGT CAGTGT T T TGT CGT T T T T AA T T A T T AAAAAAA T A T A T T T T A T T A TGT ACAAA T - - - - - - - - - - GT AAA T C T T A T AA TGGGT T A T A TGT AAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T TGG - - - - - T T CCCGGCAACAGT - - AGT CAAA T ACC T T AC T T C TGT A T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAAAA T T AAAA T CC TGCC T T - - - A T AA T CAGTGT T T TGT C T T T T T T AA T T A T T AAAAAAA T A T A T T T T A T T A TGT ACAAA T - - - - - - - - - - ACAAGTGA T A T AA T T T T T T A T ACAAAAAAA T ACCAACCAGGT A T T T T ACAA T CAGA T AG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T AA T A T T T T T A - AGT A T T T
T T T C T AGT CGAGC T CA - - T AAAAA T T AAAA T CC TGCC T T - - - A T AA T CAGTGT T T TGT C T T T T T T AA T T A T T AAAAAAA T A T A T T T T A T T A TGT ACAAA T - - - - - - - - - - ACAAGTGA T A T AA T T T T T T A T ACAAAAAAA T ACCAACCAGGT A T T T T ACAA T CAGA T AG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T AA T A T T T T T A - AGT A T T T
- - - - - - - - - - - - - - T CAA T AAAAA T T TGAGTGAAA T C T CCA T AA T CA T AC TGT T T TGT CGT T T T T AA T T A T T AAAAAAA T A T A T T T T A T T A TGT ACAAA T - - - - - - - - - - ACAAGTGA T A T AA T T T T T T A T ACAAAAAAA T ACCAACCAGGT A T T T T ACACA T ACGT AA - - T T C T CGAAGGTGC T - - AAGAGACA T ACGT AA - CCCAGGT
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACAAGTGA T A T AA T T T T T T A T ACAAAAAAA T ACCAACCAGGT A T T T T ACACCC T T A - - - - - - - - T TGACAACGCC - - A TGACGT T A T T C T T T T C T ACA T T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - CAACAA T TGA T T T T T T A T A T A T T - AA T CCC T T TGT T T TGT CGT T T T T AA T T A T T AAAAAAA T A T A T T T T A T T A TGT ACAAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAA T A T CACAA T A T T C T AGT A - - T T ACAGAGTGT T T TGT CGT T T T T AA T T A T T AAAAAAA T A T A T T T T A T T A TGT ACAAA T - - - - - - - - - - ACAAGTGA T A T AA T T T T T T A T ACAAAAAAA T ACCAACCAGGT A T T T T ACACAGAGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CCGCACC
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAA T A T CACAA T A T T C T AGT A - - T T ACAGAGTGT T T TGT CGT T T T T AA T T A T T AAAAAAA T A T A T T T T A T T A TGT ACAAA T - - - - - - - - - - ACAAGTGA T A T AA T T T T T T A T ACAAAAAAA T ACCAACCAGGT A T T T T ACACAGAGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CCGCACC
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T CAA T CCGC TGCACACA - T T AGC T TGTGT T T TGT CGT T T T T AA T T A T T AAAAAAA T A T A T T T T A T T A TGT ACAAA T - - - - - - - - - - ACAAGTGA T A T AA T T T T T T A T ACAAAAAAA T ACCAACCAGGT A T T T T ACAGC T TGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T CAA T CCGC TGCACACA - T T AGC T TGTGT T T TGT CGT T T T T AA T T A T T AAAAAAA T A T A T T T T A T T A TGT ACAAA T - - - - - - - - - - ACAAGTGA T A T AA T T T T T T A T ACAAAAAAA T ACCAACCAGGT A T T T T ACAGC T TGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGA T A T T AGT AGC TGGCCA TGT T A T AGGT AC TGT T T TGT CGT T T T T AA T T A T T AAAAAAA T A T A T T T T A T T A TGT ACAAA T - - - - - - - - - - ACAAGTGA T A T AA T T T T T T A T ACAAAAAAA T ACCAA T CAGGT A T T T T ACAGGT ACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGA T A T T AGT AGC TGGCCA TGT T A T AGGT AC TGT T T TGT CGT T T T T AA T T A T T AAAAAAA T A T A T T T T A T T A TGT ACAAA T - - - - - - - - - - ACAAGTGA T A T AA T T T T T T A T ACAAAAAAA T ACCAA T CAGGT A T T T T ACAGGT ACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGGT T T CAA T T ACA T T T T A - - T AGT T T A T TGT T T TGT CGT T T T T AA T T A T T AAAAAAA T A T A T T T T A T T A TGT ACAAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAA T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGT TGA T T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACAAGTGA T A T AA T T T T T T A T ACAAAAAAA T ACCAACCAGGT A T T T T ACA T T T A T A - - - - - - - - AA T AAAA T A T C - - GAGT AGT CAGT TGT A - T T AGC T T
T T T T T CAA T AAAA TGGA - TGACAA T T T T C T AA TGACAGT A T - AACAGT T T TGT T T TGT CGT T T T T AA T T A T T AAAAAAA T A T A T T T T A T T A TGT ACAAA T - - - - - - - - - - ACAAGTGA T A T AA T T T T T T A T ACAAAAAAA T ACCAACCAGGT A T T T T ACAAGT T T A TGA - - T T T AGAAAAA T AAACCAA T T AA TGA T T T T - - - - - - - A T T
T T T T T CAA T AAAA TGGA - TGACAA T T T T C T AA TGACAGT A T - AACAGT T T TGT T T TGT CGT T T T T AA T T A T T AAAAAAA T A T A T T T T A T T A TGT ACAAA T - - - - - - - - - - ACAAGTGA T A T AA T T T T T T A T ACAAAAAAA T ACCAACCAGGT A T T T T ACAAGT T T A TGA - - T T T AGAAAAA T AAACCAA T T AA TGA T T T T - - - - - - - A T T
- - - - - - - - - - - - - - - T A - AAAGGA TGT T T A T A T T T T T TGAA T T CACA T AC TGT T T TGT CGT T T T T AA T T A T T AAAAAAA T A T A T T T T A T T A TGT ACAAA T - - - - - - - - - - ACAAGTGA T A T AA T T T T T T A T ACAAAAAAA T ACCAACCAGGT A T T T T ACACA T ACACAA - - - - - A T AAGAGAAA T - - - - - - - - - - A T T T T T A - T AAAC T A
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAGT CAGCACAAGAA T T AAA - T T ACAGGGTGT T T TGT CGT T T T T AA T T A T T AAAAAAA T A T A T T T T A T T A TGT ACAAA T - - - - - - - - - - ACAAGTGA T A T AA T T T T T T A T ACAAAAAAA T ACCAACCAGGT A T T T T ACACAGGGT - - - - - - - - GT TGACAAAC T - - A T T T AAAAA T C T T T A T T AAAGCC
T T T T T T AGT AAAGT T T A - T CAAAGT CAGCACAAGAA T T AAA - T T ACAGGGTGT T T TGT CGT T T T T AA T T A T T AAAAAAA T A T A T T T T A T T A TGT ACAAA T - - - - - - - - - - ACAAGTGA T A T AA T T T T T T A T ACAAAAAAA T ACCAACCAGGT A T T T T ACACAGGGT - - - - - - - - GT TGACAAAC T - - A T T T AAAAA T C T T T A T T AAAGCC
- - - - - - - - - - - - - - - T A - AAAGGA TGT T T A T A T T T T T TGAA T T CACA T AC TGT T T TGT CGT T T T T AA T T A T T AAAAAAA T A T A T T T T A T T A TGT ACAAA T - - - - - - - - - - ACAAGTGA T A T AA T T T T T T A T ACAAAAAAA T ACCAACCAGGT A T T T T ACACA T ACACAA - - - - - A T AAGAGAAA T - - - - - - - - - - A T T T T T A - T AAAC T A
T AAA T CA T AAAAA T AAA - GGAAAA T C T T TGT T T AA - - - - - - - GGT A T AGGTGT T T TGT CGT T T T T AA T T A T T AAAAAAA T A T A T T T T A T T A TGT ACAAA T - - - - - - - - - - ACAAGTGA T A T AA T T T T T T A T ACAAAAAAA T ACCAACCAGGT A T T T T ACAA T AGGC - AA T A - - - T T AGAAGTGAC - - - - - AA T T CC T C T T TG - GCGT T T C
T AAA T CA T AAAAA T AAA - GGAAAA T C T T TGT T T AA - - - - - - - GGT A T AGGTGT T T TGT CGT T T T T AA T T A T T AAAAAAA T A T A T T T T A T T A TGT ACAAA T - - - - - - - - - - ACAAGTGA T A T AA T T T T T T A T ACAAAAAAA T ACCAACCAGGT A T T T T ACAA T AGGC - AA T A - - - T T AGAAGTGAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACAAGTGA T A T AA T T T T T T A T ACAAAAAAA T ACCAACCAGGT A T T T T ACAGCAA T A T AAC T T T T A T AAGAAAAGT - - - A T AAAC TGT T T - - - - T CAA T AC
- - - - - - - - - - - - - - - - - A T AAGAACACAAGT T T AGT TGT AA - AC TGCAA T TGT T T TGT CGT T T T T AA T T A T T AAAAAAA T A T A T T T T A T T A TGT ACAAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAGA T T CC T AGT C T AGT AGT T - - ACAAAGGC TGT T T TGT CGT T T T T AA T T A T T AAAAAAA T A T A T T T T A T T A TGT ACAAA T - - - - - - - - - - ACAAGTGA T A T AA T T T T T T A T ACAAAAAAA T ACCAACCAGGT A T T T T ACAAAGGC T - - - - - - - - A T AGTGGT A T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAAGT T
T T T T T T T T CA T A T T C T A - CAAGA T T CC T AGT C T AGT AGT T - - ACAAAGGC TGT T T TGT CGT T T T T AA T T A T T AAAAAAA T A T A T T T T A T T A TGT ACAAA T - - - - - - - - - - ACAAGTGA T A T AA T T T T T T A T ACAAAAAAA T ACCAACCAGGT A T T T T ACAAAGGC T - - - - - - - - A T AGTGGT A T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAAGT T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGCGGT T T T TGAGT T A T CGTGA - ACAGACAC TGT T T TGT CGT T T T T AA T T A T T AAAAAAA T A T A T T T T A T T A TGT ACAAA T - - - - - - - - - - ACAAGTGA T A T AA T T T T T T A T ACAAAAAAA T ACCAACCAGGT A T T T T ACAGACACC - - - - - - - - A TGAAAA T A T T - - - A T AAC T CA T T T TGA - - - - - - - -
T T TGTGCCAAAGGA T AA - T AGCGGT T T T TGAGT T A T CGTGA - ACAGACAC TGT T T TGT CGT T T T T AA T T A T T AAAAAAA T A T A T T T T A T T A TGT ACAAA T - - - - - - - - - - ACAAGTGA T A T AA T T T T T T A T ACAAAAAAA T ACCAACCAGGT A T T T T ACAGACACC - - - - - - - - A TGAAAA T A T T - - - A T AAC T CA T T T TGA - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - A T A T AAC T AAAC T A T T AAC T T AA - T T T T A T A T TGT T T TGT CGT T T T T AA T T A T T AAAAAAA T A T A T T T T A T T A TGT ACAAA T - - - - - - - - - - ACAAGTGA T A T AA T T T T T T A T ACAAAAAAA T ACCAACCAGGT A T T T T ACAA T A T AG - - - - - - - - ACAAAAA T A T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T A T T T A T T T AAA TGGT - CAAAAA T CA TGAAA - - - - - - - - - T A T AC T CGGTGT T T TGT CGT T T T T AA T T A T T AAAAAAA T A T A T T T T A T T A TGT ACAAA T - - - - - - - - - - ACAAGTGA T A T AA T T T T T T A T ACAAAAAAA T ACCAACCAGGT A T T T T ACAC T CGGT T AA - - - - - ACGAA T A TGCC T AAA T T AA T T A T T A T C T - TGAAAA T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T CA TGAAA - - - - - - - - - T A T AC T CGGTGT T T TGT CGT T T T T AA T T A T T AAAAAAA T A T A T T T T A T T A TGT ACAAA T - - - - - - - - - - ACAAGTGA T A T AA T T T T T T A T ACAAAAAAA T ACCAACCAGGT A T T T T ACAC T CGGT T AA - - - - - ACGAA T A TGCC T AAA T T AA T T A T T A T C T - TGAAAA T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T TGT A T C - - - - - - - - - - AAAGCCAC TGT T T TGT CGT T T T T AA T T A T T AAAAAAA T A T A T T T T A T T A TGT ACAAA T - - - - - - - - - - ACAAGTGA T A T AA T T T T T T A T AC - AAAAAA T ACCAACCAGGT A T T T T ACAGCCACC T CGTG - - - GAAA T AA T AC T - - - A T T AAAAA T T T T T A - - - - - - T T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - AAACAA T T AAAA T A T AAA TGAG - - AGCA T AAGTGT T T TGT CGT T T T T AA T T A T T AAAAAAA T A T A T T T T A T T A TGT ACAAA T - - - - - - - - - - ACAAGTGA T A T AA T T T T T T A T ACAAAAAAA T ACCAACCAGGT A T T T T ACAA T AAGC TGACG - - - C T CAAAA T A T T - - - GT AAAA T A T T A TGT T T T T ACGT
- - - - - - - - - - - - - - - - - - AAACAA T T AAAA T A T AAA TGAG - - AGCA T AAGTGT T T TGT CGT T T T T AA T T A T T AAAAAAA T A T A T T T T A T T A TGT ACAAA T - - - - - - - - - - ACAAGTGA T A T AA T T T T T T A T ACAAAAAAA T ACCAACCAGGT A T T T T ACAA T AAGC TGACG - - - C T CAAAA T A T T - - - GT AAAA T A T T A TGT T T T T ACGT
A T T AA T TGAAAAA T CAA - T CA TGA T T T T T AAAACA T C T T A T - A T T ACCAA TGT T T TGT CGT T T T T AA T T A T T AAAAAAA T A T A T T T T A T T A TGT ACAAA T - - - - - - - - - - ACAAGTGA T A T AA T T T T T T A T ACAAAAAAA T ACCAACCAGGT A T T T T ACAACCAAA - - - - - - - - A T T AAAA T AA T - - AA T AGCAAACCC T T T CGGGCGA T
A T T AA T TGAAAAA T CAA - T CA TGA T T T T T AAAACA T C T T A T - A T T ACCAA TGT T T TGT CGT T T T T AA T T A T T AAAAAAA T A T A T T T T A T T A TGT ACAAA T - - - - - - - - - - ACAAGTGA T A T AA T T T T T T A T ACAAAAAAA T ACCAACCAGGT A T T T T ACAACCAAA - - - - - - - - A T T AAAA T AA T - - AA T AGCAAACCC T T T CGGGCGA T
T T - - - - - - - - - - - - - - - - T AACA T T T T T TGT AAA T C T CGA T - A T AA TGGT TGT T T TGT CGT T T T T AA T T A T T AAAAAAA T A T A T T T T A T T A TGT ACAAA T - - - - - - - - - - ACAAGTGA T A T AA T T T T T T A T ACAAAAAAA T ACCAACCAGGT A T T T T ACA - - - A TG - - - - - - - - - - - - - - - T A T C - - GACAGA T CCA T T T T A - T AAA T T T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - T AACA T T T T T TGT AAA T C T CGA T - A T AA TGGT TGT T T TGT CGT T T T T AA T T A T T AAAAAAA T A T A T T T T A T T A TGT ACAAA T - - - - - - - - - - ACAAGTGA T A T AA T T T T T T A T ACAAAAAAA T ACCAACCAGGT A T T T T ACA - - - A TG - - - - - - - - - - - - - - - T A T C - - GACAGA T CCA T T T T A - T AAA T T T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAA T T T C T CA T T T T T T ACCAG - A T AAAGAA TGT T T TGT CGT T T T T AA T T A T T AAAAAAA T A T A T T T T A T T A TGT ACAAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGCAGT T T AAGCAGAA T CGTGA - AAA T T A TGTGT T T TGT CGT T T T T AA T T A T T AAAAAAA T A T A T T T T A T T A TGT ACAAA T - - - - - - - - - - ACAAGTGA T A T AA T T T T T T A T ACAAAAAAA T ACCAACCAGGT A T T T T ACA T T A TGC - - - - - T T CGAAAGAC T AAC - - - A T AACAAA T A T TGT T TGGAA T T
T TGAC T T T CGAAAAA T CAAAGCAGT T T AAGCAGAA T CGTGA - AAA T T A TGTGT T T TGT CGT T T T T AA T T A T T AAAAAAA T A T A T T T T A T T A TGT ACAAA T - - - - - - - - - - ACAAGTGA T A T AA T T T T T T A T ACAAAAAAA T ACCAACCAGGT A T T T T ACA T T A TGC - - - - - T T CGAAAGAC T AAC - - - A T AACAAA T A T TGT T TGGAA T T
- - - - - - - - - - - - - - T CAA T AAAAA T T TGAGTGAAA T C T CCA T AA T CA T AC TGT T T TGT CGT T T T T AA T T A T T AAAAAAA T A T A T T T T A T T A TGT ACAAA T - - - - - - - - - - ACAAGTGA T A T AA T T T T T T A T ACAAAAAAA T ACCAACCAGGT A T T T T ACACA T ACGT AA - - T T C T CGAAGGTGC T - - AAGAGACA T ACGT AA - CCCAGGT
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - GGAAA T A T AGGAAA T T T TGGAA - T T CA T T CC TGT T T TGT CGT T T T T AA T T A T T AAAAAAA T A T A T T T T A T T A TGT ACAAA T - - - - - - - - - - ACAAGTGA T A T AA T T T T T T A T ACAAAAAAA T ACCAACCAGGT A T T T T ACAA T T CCG - - - - - - - - ACAGCGA T T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T A T C
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - GGAAA T A T AGGAAA T T T TGGAA - T T CA T T CC TGT T T TGT CGT T T T T AA T T A T T AAAAAAA T A T A T T T T A T T A TGT ACAAA T - - - - - - - - - - ACAAGTGA T A T AA T T T T T T A T ACAAAAAAA T ACCAACCAGGT A T T T T ACAA T T CCG - - - - - - - - ACAGCGA T T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T A T C
T TGT CGACA T AAA TGT T - AAACAACC T - - - - - - - - - - - - - - - AAGA T A T T TGT T T TGT CGT T T T T AA T T A T T AAAAAAA T A T A T T T T A T T A TGT ACAAA T - - - - - - - - - - ACAAGTGA T A T AA T T T T T T A T ACAAAAAAA T ACCAACCAGGT A T T T T ACAA T A T T T - - - - - - - - GTGT AAA T T A T - - - A T AAAA T A T A T T T T T T TGGA T T
T TGT CGACA T AAA TGT T - AAACAACC T - - - - - - - - - - - - - - - AAGA T A T T TGT T T TGT CGT T T T T AA T T A T T AAAAAAA T A T A T T T T A T T A TGT ACAAA T - - - - - - - - - - ACAAGTGA T A T AA T T T T T T A T ACAAAAAAA T ACCAACCAGGT A T T T T ACAA T A T T T - - - - - - - - GTGT AAA T T A T - - - A T AAAA T A T A T T T T T T TGGA T T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T A T ACA TGT T T TGT CGT T T T T AA T T A T T AAAAA - A T A T A T T T T A T T A TGT ACAAA T - - - - - - - - - - ACAAGTGA T A T AA T T T T T T A T ACAAAAAAA T ACCAACCAGGT A T T T T ACA - - - - - - - - - - - - - - ACGACGA T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
A T A T T T T T T AAAACGT AAAAAAAA T A T - - - - - - - - - - - - - - T T T T A T ACA TGT T T TGT CGT T T T T AA T T A T T AAAAA - A T A T A T T T T A T T A TGT ACAAA T - - - - - - - - - - ACAAGTGA T A T AA T T T T T T A T ACAAAAAAA T ACCAACCAGGT A T T T T ACA - - - - - - - - - - - - - - ACGACGA T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAGT AA T - - - - GAA - - - - - - - - - TGT T T TGT CGT T T T T AA T T A T T AAAAAAA T A T A T T T T A T T A TGT ACAAA T - - - - - - - - - - ACAAGTGA T A T AA T T T T T T A T ACAAAAAAA T ACCAACCAGGT A T T T T ACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAGT AA T - - - - GAA - - - - - - - - - TGT T T TGT CGT T T T T AA T T A T T AAAAAAA T A T A T T T T A T T A TGT ACAAA T - - - - - - - - - - ACAAGTGA T A T AA T T T T T T A T ACAAAAAAA T ACCAACCAGGT A T T T T ACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T TGC T AAC TGCAGTGAA - T AACAA T T A T A T T T T CC T T T A T - - T T A T ACAC TGT T T TGT CGT T T T T AA T T A T T AAAAAAA T A T A T T T T A T T A TGT ACAAA T - - - - - - - - - - ACAAGTGA T A T AA - T T T T T A T ACAAAAAAA T ACCAACCAGGT A T T T T ACA T ACAC T - - - - - - - - AC T T T AA T AC T - - - A TGAAA T A T TGT T C - - T T A T T T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - AACAA T T A T A T T T T CC T T T A T - - T T A T ACAC TGT T T TGT CGT T T T T AA T T A T T AAAAAAA T A T A T T T T A T T A TGT ACAAA T - - - - - - - - - - ACAAGTGA T A T AA - T T T T T A T ACAAAAAAA T ACCAACCAGGT A T T T T ACA T ACAC T - - - - - - - - AC T T T AA T AC T - - - A TGAAA T A T TGT T C - - T T A T T T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T TGT A T C - - - - - - - - - - AAAGCCAC TGT T T TGT CGT T T T T AA T T A T T AAAAAAA T A T A T T T T A T T A TGT ACAAA T - - - - - - - - - - ACAAGTGA T A T AA T T T T T T A T AC - AAAAAA T ACCAACCAGGT A T T T T ACAGCCACC T CGTG - - - GAAA T AA T AC T - - - A T T AAAAA T T T T T A - - - - - - T T
T TGC T CGT A T AAGCC - - - T AAAAA T T CAAA T A T TGCC T - - - - - - - - - - - C TGT T T TGT C T T T T C T AA T T - - - - - - - - - A TGT A T T T T A T T A TGT ACAAA T - - - - - - - - - - ACAAGTGA T A T AA T T T T T T A T AC - - - AAAA T ACCAACCAGGT A T T T T ACACAGAC T CAG - - T T CGT T A T ACAAAC T C - A T ACAAAA T T A T T T - GT T AC T A
A T CC T AGT T ACGAC T - - - GGA TGA T T T CGA T A T T AA T C TG - - AGT AACAGTGT T T TGT C T T T T C T AA T T - - - - - - - - - A TGT A T T T T A T T A TGT ACAAA T - - - - - - - - - - ACAAGTGA T A T AA T T T T T T A T AC - - - AAAA T ACCAACCAGGT A T T T T ACAAA - - - - - AA - - - - CA T AAAGGT AGC T A - ACAAAAACC T T T CA - - - - - - - -
A T CC T AGT T ACGAC T - - - GGA TGA T T T CGA T A T T AA T C TG - - AGT AACAGTGT T T TGT C T T T T C T AA T T - - - - - - - - - A TGT A T T T T A T T A TGT ACAAA T - - - - - - - - - - ACAAGTGA T A T AA T T T T T T A T AC - - - AAAA T ACCAACCAGGT A T T T T ACAAA - - - - - AA - - - - CA T AAAGGT AGC T A - ACAAAAACC T T T CA - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACAAGTGA T A T AA T T T T T T A T AC - - - AAAA T ACCAACCAGGT A T T T T ACA TGGT CC T AA TGT T CA T CAAAGAAGC T AAACAAA T T - T T T C T A - GAGAA T T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACAAGTGA T A T AA T T T T T T A T AC - - - AAAA T ACCAACCAGGT A T T T T ACA TGGT CC T AA TGT T CA T CAAAGAAGC T AAACAAA T T - T T T C T A - GAGAA T T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACAAGTGA - - - - - - T T T T T A T AC - - - AAAA T ACCAACCAGGT A T T T T ACAGGT C T C T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACAAA TGAA TGT CA - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACAAGTGA T A T A T T T T T T T A T AC - - - AAAA T ACCAACCAGGT A T T T T ACAC T T AAA - - - - - - - - CCCAAGA T A T T - - GACCAGGCAGC T CCA T T T AACC T
T TGC T CGT A T AAGCC - - - T AAAAA T T CAAA T A T TGCC T - - - - - - - - - - - C TGT T T TGT C T T T T C T AA T T - - - - - - - - - A TGT A T T T T A T T A TGT ACAAA T - - - - - - - - - - ACAAGTGA T A T AA T T T T T T A T AC - - - AAAA T ACCAACCAGGT A T T T T ACACAGAC T CAG - - T T CGT T A T ACAAAC T C - A T ACAAAA T T A T T T - GT T AC T A
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GTGT T T TGT C T T T T C T AA T T - - - - - - - - - A TGT A T T T T A T T A TGT ACAAA T - - - - - - - - - - ACAAGTGA T A T AA T T T T T T A T AC - - - AAAA T ACCAACCAGGT A T T T T ACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T ACACA T T A T T T T TG - GT CAA T T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GTGT T T TGT C T T T T C T AA T T - - - - - - - - - A TGT A T T T T A T T A TGT ACAAA T - - - - - - - - - - ACAAGTGA T A T AA T T T T T T A T AC - - - AAAA T ACCAACCAGGT A T T T T ACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T ACACA T T A T T T T TG - GT CAA T T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAAAC T CGT AA T ACAAA T C T AC T AA TGT CAGTGT T T TGT CGT T T T T AA T T A T T AAAAAAA T A T A T T T T A T T A TGT ACAAA T - - - - - - - - - - GT AAA T C T T A T AA TGGGT T A T A TGT AAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T TGG - - - - - T T CCCGGCAACAGT - - AGT CAAA T ACC T T AC T T C TGT A T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T TGC TGA TGCAA T CGGAA - ACAGT T CC TGT T T T A T C T T T T T T AA T T A T T AAAAA T A T A T A T T T T A T T A TGT ACAAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
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TE: ltr_1_family_205.fasta.b.bed_uf.bed_g_1.bed_fm_1.bed_0_0_n.bed_g_1.bed_fm_2.bed_0_0_bcln.fa_aln.fa_cl.fa_gs.fa_ce.fa_bc.fa_ce.fa_gs.fa_bc.fa
 size: 6646bp; fragments: 178; full length: 32 (>=5981.4bp)
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No TE domain detected

After TEtrimmer 6646 bp
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 size: 6947bp; fragments: 178; full length: 30 (>=6252.3bp)
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No TE domain detected

After TEtrimmer Extended plot Blue lines are boundaries
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TE: ltr_1_family_205
 size: 389bp; fragments: 169; full length: 2 (>=350.1bp)
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