
Start crop Point End crop Point

MSA length = 7556
ACA T A - - - - - - - - C TGT T CA T T CA T T CAA - - - GGTGTGCAA T A T T ACA T T TGT T A T ACAACGT T T T CCCA T AAGGAC T A T A T AAAAAGACA T T A T T C T CA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AAAGAA T A T C - - - - - - - - - - CAGAA T - - - - - - - - - - C T T T A T T T AACA T A TGT T A T ACAACGT T T T CCCA T AAGAAC T A T A T AAAAAGAC T T T A T T C T CA - - - - - - - - - - AAGAA T AAAA T A T T T T T AAAAACAGT T TGT T CAA T T A T T AAAAGT TGAGT CA T A T A T AA - - - - - - - - - - - - - - AAA T T T TGT ACCACAAAA - - - - - - - - -
A T T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T TGA T CGT CACAC T TGT T A T ACAACGT T T T CCCA T AAGGAC T A T A T AAAAAAACA T T A T C T T CA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
A T T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T TGA T CGT CACAC T TGT T A T ACAACGT T T T CCCA T AAGGAC T A T A T AAAAAGACA T T A T C T T CA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AGAGAA T A T A TGGA T CAG - - T AAAA T T AAGAAC T T AAACCAAGT T T AA TGTGT T A T ACAACA T T T T CCCA T AAGAAC T A T A T AAAAAAACA T T A T T C T CA - - - - - - - - - - AGGAA T AAAA T A T T T T T AAAAACAGT T TGT T CAA T T A T T AAAAGT TGAGT AA TGT AAAC - - - - - - - - - - - - - - AAA T T - - - - - T T A TGAAA - - - - - - - - -
AGT A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T T T T A T T T ACA TGTGT T A T ACAACGT T T T CCCA T AAGGAC T A T A T AAAAAGACA T T A T T C T CG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T AAAA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GA T T A T AAAC - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAA T T AGA - - - - - - - - - - - T A T T TGCACGTGT T A T ACAACGT T T T CCCA T AAGAAC T A T A T AAAAAGACA T T A T T C T CA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAGAA T AAAA T A T T T T T AAAAACAGT T TGT T CGA T T A T T AAAAGT TGAGT CGT T AGAAA - C T AA T AA T T T T T AGAA T T T - - T A T AACAAA T AAA T T T A T A
ACAGT A T A T T TGT C T T T T T A T AAAA T T AACAAC T T A T C T T AGGGGGGAGGTGT T A T ACAACGT T T T CCCA T AAGGAC T A T A T AAAAAGACA T T A T T C T CA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
ACAGT A T A T T TGT C T T T T T A T AAAA T T AACAAC T T A T C T T AGGGGGGAGGTGT T A T ACAACGT T T T CCCA T AAAAAC T A T A T AAAAAGACA T T A T T C T CA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
ACAGT A T A T T TGT C T T T T T A T AAAA T T AACAAC T T A T C T T AGGGGGGAGGTGT T A T ACAACGT T T T CCCA T AAGAAC T A T A T AAAAAGACA T T A T T C T CA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
ACAGT A T A T T TGT C T T T T T A T AAAA T T AACAAC T T A T C T T AGGGGGGAGGTGT T A T ACAACGT T T T CCCA T AAGAAC T A T A T AAAAAGACA T T A T T C T CA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAGAA T AAAA T A T T T T T AAAAACAGT T TGT T CGA T T A T T AAAAGT TGAGT CC TGT AAAGA TGAA T AC T T T - - - CAA T T T - - T A T T AAAGT A T AA T T T AAC
GGA T A T AA T T - - - - - - - - - - T AAAC T AAA - - - - - - - GTGCAGC T TGCGTGTGT T A T ACAACGT T T T C T CA T AAGAAC T A T A T AAAAAGAC T T T A T T C T CA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT T ACCGT T AACGC T TGT T A T ACAACGT T T T CCCA T AAGAAC T A T A T AAAAAGACA T T A T T C T CA - - - - - - - - - - GC TGA T AAA T T T T T T T CA T CAACAC T C TGT TGAA T T T T CAA TGGT T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T TGCGACG - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA TGTGT T A T ACAACGT T T T CCCA T AAGAAC T A T A T AAAAAGACA T T A T T C T CA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
A TGAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GCACAAAAGGAGTGTGT T A T ACAACGT T T T CCCA T AAGAAC T A T A T AAAAAGACA T T A T T C T CA - - - - - - - - - - AAGAA T AAAA T A T T T T T AAAAACAGT T TGT T CAA T T A T T AAAAGT TGAGT AGTGT T A T C - - - - - - - T T A T T T AAAA T T T - - T A T T ACAAAC - - A T T T A - -
GT T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT A TGT T A T ACAACGT T T T CCCA T AAGAAC T A T A T AAAAAGACA T T A T T C T CA - - - - - - - - - - AAGAA T AAAA T A T T T T T AAAAACAGT T TGT T CAA T T A T T AAAAGT TGAGT TGT AAAAGAA - - - - - A T TG - - - - AAA T T T - - AA T T C T AAA T T AAA TGA T -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAA T T AGA - - - - - - - - - - - T A T T TGCACGTGT T A T ACAACGT T T T CCCA T AAGAAC T A T A T AAAAAGACA T T A T T C T CA - - - - - - - - - - AAGAA T AAAA T A T T T T T AAAAACAGT T TGT T CAA T T A T T AAAAGT TGAGT CACGT T AAC - - T AACA T T T T T T T AAA T T ACA T A T T A TGAAAAAA T T T - - A
A T A T T - - - - - - - - - - - - - - - TGAAA T T AC - - - - - - A T AC T T A T ACACA TGTGT T A T ACAACGT T T T CCCA T AAGAAC T A T A T AAAAAGACA T T A T T C T CA - - - - - - - - - - AAGGACAAA T T A T T T T T A T T AA T A T TGTG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T AGT CAA - - - - - - - - - - - - - - AGA T A T - - T T C T A T AAGA - - A T T TGT -
A T AAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAGGT T CCAA TGTGT T A T ACAACGT T T T CCCA T AAGAAC T A T A T AAAAAGACA T T A T T C T CA - - - - - - - - - - AAGAA T AAAA T A T T T T T AAAAACAGT T TGT T CAA T T A T T AAAAGT TGAGT AA TGT CAAC - - T AA T A T T T C T T AAAA T T T - - AA T T T TGAA T - - C T T T A - -
AGA T AA T A T T - - - - - - - - - - T AAAA T T A T CAA - - - - - GT T T T T CCC T AC T TGT T A T ACAACGT T T T CCCA T AAGAAC T A T A T AAAAAGACA T T A T T C T CA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
GCGGT - - - - - - - - - - - T A T A T AA T A T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGTGTGT T A T ACAACGT T T T CCCA T AAGAAC T A T A T AAAAAGACA T T A T T C T CA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AAGAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACA T T T CGT ACA TGTGT T A T ACAACGT T T T CCCA T AAGAAC T A T A T AAAAAGACA T T A T T T T CA - - - - - - - - - - AAGAA T AAAA T A T T T T T AAAAACAGT T TGT T CAA T T A T T AAAAGT TGAGT CA TGTGA T T - T CAA T - - - - - - - - - - - - - - TGAGT T AAAAAGT AA T T T A - -
AAGAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACA T T T CGT ACA TGTGT T A T ACAACGT T T T CCCA T AAGAAC T A T A T AAAAAGACA T T A T T T T CA - - - - - - - - - - AAGAA T AAAA T A T T T T T AAAAACAGT T TGT T CAA T T A T T AAAAGT TGAGT CA TGTGA T T - T CAA T - - - - - - - - - - - - - - TGAGT T AAAAAGT AA T T T A - -
GAGT C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAGT T T A T AA TGT T TGT T A T ACAACGT T T T CCCA T AAGAAC T A T A T AAAAAGACA T T A T T C T CA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A - - - - - A T T T - - - - - - GC T T - - CGT TGT AAGT - - A T T T C T A
AAACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAGT T T C TGCA T A TGT T A T ACAACGT T T T CCCA T AAGAAC T A T A T AAAAAGACA T T A T T C T CA - - - - - - - - - - AAGAA T AAAA T A T T T T T AAAAACAGT T TGT T CAA T T A T T AAAAGT TGAGT CA T A T AAAA - - T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT T A T AA TG - - A T T T A - -
ACA T A - - - - - T A T - - - - - T A TGT A T T TGT - - - T T T A T T CAGAAA T CAAC T TGT T A T ACAACGT T T T CCCA T AAGAAC T A T A T AAAAAGACA T T A T T C T CA - - - - - - - - - - AAGAA T AAAA T A T T T T T AAAAACAGT T TGT T CAA TGA T T AAAAGT TGAGT AAC T T A T AAA - - - - - - - - - - - - - GCAGC T - - T A T T A T T T AA - - - - - - - - A
A TGC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T T - GAGCGAAACACGTGTGT T A T ACAACGT T T T CCCA T AAGAAC T A T A T AAAAAGACA T T A T T C T CA - - - - - - - - - - AAGAA T AAAA T A T T T T T AAAAACAGT T TGT T CAA T T A T T AAAAGT TGAGT CGTGT CAC T - - - - - - GT T T - - - - GAGT T T - - CA T TGT AA T T - - C T A T A T -
AAA T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CACGTGT T A T ACAACGT T T T CCCA T AAGAAC T A T A T AAAAAGACA T T A T T T T CA - - - - - - - - - - AAGAA T AAAA T A T T T T T AAAAACAGT T TGT T CAA T T A T T AAAAGT TGAGT CACGGAAAA - - - - - - C T T T T - - - AAGTGT - - CA T T AAAGAA - - - - - - - - -
AGC - - - T A T - TGT C T T C T - - T AAAA - GAAAAA - - - - - - - CGGT CCACACGTGT T A T ACAACGT T T T CCCA T AAGAAC T A T A T AAAAAGACA T T A T T C T CA - - - - - - - - - - AAGAA T AAAA T A T T T T T AAAAACAGT T TGT T CAA T T A T T AAAAGT TGAGT CACGCAACA - - - - - - - T T T - T CAAAA T T T - - - - T T A TGAAA - - A T T T - - -
AGAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACCCC T T CACGTGTGT T A T ACAACGT T T T CCCA T AAGAAC T A T A T AAAAAGACA T T A T T C T CA - - - - - - - - - - AAGAA T AAAA T A T T T T T AAAAACAGT T TGT T CAA T T A T T AAAAGT TGAGT CGTGCA T A T - - - - - - - - - - - - - - GAC T T C - - CA T AACAGAG - - A T T T - - -
A T A T AAACA T - - - - - - - - - - T AGAGA - - - - - - C T AACAA T T T C T CACA TGTGT T A T ACAACGT T T T CCCA T AAGAAC T A T A T AAAAAGACA T T A T T C T CA - - - - - - - - - - AAGAA T AAAA T A T T T T T AAAAACAGT T TGT T CAA T T A T T AAAAGT TGAGT CA TGTGT T A - - T AA T A T T T - - - - T AAAA T TGT A T T A T AAAAGGA T T T A - -
ACA T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GA T A T ACA TGTGT T A T ACAACGT T T T CCCA T AAGAAC T A T A T AAAAAGACA T T A T T C T CA - - - - - - - - - - AAGAA T AAAA T A T T T T T AAAAACAGT T TGT T CAA T T A T T AAAAGT TGAGT CA TGT AA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
GT A T T - - - - - - - - - - - - - - - T - - - - - - - - - - - T T AGGT AC T A T ACACA T A TGT T A T ACAACGT T T T CCCA T AAGAAC T A T A T AAAAAGACA T T A T T C T CA - - - - - - - - - - AAGAA T AAAA T T T T T T T AA T AAC TGT T TGT T CAA T T A T T AAAAGT TGAGT CA T A T T A T T - - T A T T A T T T - - - - A T A T T T TGCA T CGT AA T A - - A T T T T T -
AAA T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CAGT T T A T T ACA T T TGT T A T ACAACGT T T T CCCA T AAGAAC T A T A T AAAAAGACA T T A T T C T CA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAA T A T A T - - T AAGA - - - - - - - - - - - - - - - - A T AA T AAAC - - T T T T C T A
A TGGT A T A T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T T T ACC T A TGT T A T ACAACGT T T T CCCA T AAGAAC T A T A T AAAAAGACA T T A T T C T CA - - - - - - - - - - AAGAA T AAAA T A T T T T T AAAAACAGT T TGT T CAA T T A T T AAAAGT TGAGT CC T A T A T AA - - - - - - - A T C T C T A - - - - - - - - CA T T T CA T TG - - - T T T - - -
AAGT C - - - - - TGT - - - - - - - T AAAA T T CA - - - - - - - AA T A T T A T T CCA T C TGT T A T ACAACGT T T T CCCA T AAGAAC T A T A T AAAAAGACA T T A T T C T CA - - - - - - - - - - AAGAA T AAAA T A T T T T T AAAAACAGT T TGT T CAA T T A T T AAAAGT TGAGT CA T CACA T T A T T AGT T T T T T T T AAGT T T T TGAGC T ACAAAA - - GCCCGT -
AAGT C - - - - - TGT - - - - - - - T AAAA T T CA - - - - - - - AA T A T T A T T CCA T C TGT T A T ACAACGT T T T CCCA T AAGAAC T A T A T AAAAAGACA T T A T T C T CA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AACA T A T T - - - - - - - - - - - - - - AG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
A T AAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T T ACAA TGTGT T A T ACAACGT T T T CCCA T AAGAAC T A T A T AAAAAGACA T T A T T C T CA - - - - - - - - - - AAGAA T AAAA T A T T T T T AAAAACAGT T TGT T CAA T T A T T AAAAGT TGAGT AA TGCAAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GGCCGTGAAA - - - - - - - - -
GTGA T - T A T T - - - - - - - - - - T AGCGT T - - - - - - - - - - - T TGAAAGCCAGGTGT T A T ACAACGT T T T CCCA T AAGAAC T A T A T AAAAAGACA T T A T T C T CA - - - - - - - - - - AAGAA T AAAA T A T T T T T AAAAACAGT T TGT T CAA T T A T T AAAAGT TGAGT CAGGACGAA - - - AA T - C T T T T TGAAAA T T - - CA T TGAAAAA - - T T T T - - -
A TGAGA T ACG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AC T AGT CGT CCCA T A TGT T A T ACAACGT T T T CCCA T AAGAAC T A T A T AAAAAGACA T T A T T C T CA - - - - - - - - - - AAGAA T AAAA T A T T T T T AAAAACAGT T TGT T CAA T T A T T AAAAGT TGAGT CA T A TGT AA - - T AA T A T T T TGT AAA T T T T - - CGT T A TGCAC TGA T TGA - -
AAAAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AGGT T T CCCA T A TGT T A T ACAACGT T T T CCCA T AAGAAC T A T A T AAAAAGACA T T A T T C T CA - - - - - - - - - - AAGAA T AAAA T A T T T T T AAAAACAGT T TGT T CAA T T A T T AAAAGT TGAGT CA T ACGT AA - - - - A T - - - - - T CA - - GA T A TGT A T CA TGT AA - - - - - - - - -
T TGT T C T A T T - - - - - - - - T C TGAGACG - - - - - - - - A T T AGAA T AAACACA TGT T A T ACAACGT T T T CCCA T AAGAAC T A T A T AAAAAGACA T T A T T C T CA - - - - - - - - - - AAGAA T AAAA T A T T T T T AAAAACAGT T TGT T CAA T T A T T AAAAGT TGAGT CACACAA T A - - - - - - - - - - - - - - AAA T A T - - T A T TGCGT AA - - - - - - - - -
A T A T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T CC T TGT T T AGA T A TGT T A T ACAACGT T T T CCCA T AAGAAC T A T A T AAAAAGACA T T A T T C T CA - - - - - - - - - - AAGAA T AAAA T A T T T T T AAAAACAGT T TGT T CAA T T A T T AAAAGT TGAGT CA T A T AAAAA - - - - - - - - - - - - - AGA T T A - - TGT T A T AA T A - - - - - - - - -
AA TGT - CA T T TGT C T T T A T A TGAAAA T AGT AA - - - AAA T AAAA T CGT AC T TGT T A T ACAACGT T T T CCCA T AAGAAC T A T A T AAAAAGACA T T A T T C T CA - - - - - - - - - - AAGAA T AAAA T A T T T T T AAAAACAGT T TGT T CAA T T A T T AAAAGT TGAGT T AC T AGACGA T T AA T A T T T T - - - AAGA TG - - TGT CA T AAAA - - A T CGAA -
A TGCC - - - - - - - - C T TGT - - T T AAA T - - - - - - - - - A T T AAA T T T T ACACGTGT T A T ACAACGT T T T CCCA T AAGAAC T A T A T AAAAAGACA T T A T T C T CA - - - - - - - - - - AAGAA T AAAA T A T T T T T AAAAACAGT T TGT T CAA T T A T T AAAAGT TGAGT CACGGGAGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T A T AAAA - - - - - - - - -
GT A T TGAAC T TGT A T T T - T T CCCGAGT A T TGAC T T - AAGCCAGAAACACGTGT T A T ACAACGT T T T CCCA T AAGAAC T A T A T AAAAAGACA T T A T T C T CA - - - - - - - - - - AAGAA T AAAA T A T T T T T AAAAACAGT T TGT T CAA T T A T T AAAAGT TGAGT CACGTGT C T - C TGA T A T T T T - - - AGAA T A - - AA T TGT AAGT T T A T T T A T -
A TGT C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GC T TGT T T T T CCGT A TGT T A T ACAACGT T T T CCCA T AAGAAC T A T A T AAAAAGACA T T A T T C T CA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
A T T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T A T TGAACGCACC TGT T A T ACAACGT T T T CCCA T AAGAAC T A T A T AAAAAGACA T T A T T C T CA - - - - - - - - - - AAGAA T AAAA T A T T T T T AAAAACAGT T TGT T CAA T T A T T AAAAGT TGAGT CACC T AAAA - C T AGCA T T C - - - - GGGT T T CGAA T C T C T AAACAACA T A T A
ACAGT A T A T T TGT C T T T T T A T AAAA T T AACAAC T T A T C T T AGGGGGGAGGTGT T A T ACAACGT T T T CCCA T AAGAAC T A T A T AAAAAGACA T T A T T C T CA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
A TGT CACGC T - - - - - - - - - - GGAAAC T - - - - - C T - - - GC T AGGTGGCAC T TGT T A T ACAACGT T T T CCCA T AAGAAC T A T A T AAAAAGACA T T A T T C T CA - - - - - - - - - - AAGAA T AAAA T A T T T T T AAAAACAGT T TGT T CAA T T A T T AAAAGT TGAGT CAC T AAAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CGGC T CC T AAAA - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAGAA T AAAA T A T T T T T AAAAA T AGT T TGT T CAA T T A T T AAAAGT TGAGT T ACGGAAAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CA T C T CAAAA - - - - - - - - -
AAA TGA T T C T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GTGGAGA TGGT T AACA TGTGT T A T ACAACGT T T T CCCA T AAGAAC T A T A T AAAAAGACA T T A T T C T CA - - - - - - - - - - AAGAA T AAAA T A T T T T T AAAAACAGT T TGT T CAA T T A T T AAAAGT TGAGT CA TGTGT TG - C TGA T - - - - - - - - - - - - - - - - AGT T A T ACAC - - - - - - - - -
AAGA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT C T TGGAAAA T ACA TGT T A T ACAACGT T T T CCCA T AAGAAC T A T A T AAAAAGACA T T A T T C T CA - - - - - - - - - - AAGAA T AAAA T A T T T T T AAAAACAGT T TGT T CAA T T A T T AAAAGT TGAGT CA TGTGAAA - - - - - - A T T T A T AAAGA T T T - - AGT CACAAAA - - - - - - - - A
AAGA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT C T TGGAAAA T ACA TGT T A T ACAACGT T T T CCCA T AAGAAC T A T A T AAAAAGACA T T A T T C T CA - - - - - - - - - - AAGAA T AAAA T A T T T T T AAAAACAGT T TGT T CAA T T A T T AAAAGT TGAGT CA TGTGAAA - - - - - - A T T T A T AAAGA T T T - - AGT CACAAAA - - - - - - - - A
AAAA - C T AC T - - - - - - - - - - - AAAA T T AA - - - - - - - - - - AGA T TGC TGTGTGT T A T ACAACGT T T T CCCA T AAGAAC T A T A T AAAAAGACA T T A T T C T CA - - - - - - - - - - AAGAA T AAAA T A T T T T T AAAAACAGT T TGT T CAA T T A T T AAAAGT TGAGT TGTGCAAAA - - - - - - - - T T C T T AAAA T A - - - - A TGACGT AA - - A T T C - - -
GT A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T T AGCAGA T T T T ACA TGTGT T A T ACAACGT T T T T CCA T AAGAAC T A T A T AAAAAGACA T T A T T C T CA - - - - - - - - - - AAGAA T AAAA T A T T T T T AAAAACAGT T TGT T CAA T T A T T AAAAGT TGAGT CA TGT A T AA - - - - - - - - - - - - - - A T A T A T - - T A T T A T A T AA - - - - - - - - -
GGA T A T AA T T - - - - - - - - - - T AAAC T AAA - - - - - - - GTGCAGC T TGCGTGTGT T A T ACAACGT T T T C T CA T AAGAAC T A T A T AAAAAGAC T T T A T T C T CA - - - - - - - - - - AAGAA T AAAA T A T T T T T AAAAACAGT T TGT T CAA T T A T T AAAAGT TGAGT CGTGTGT C T - T T AC T A T T C T TGAAAA T T T TGCA T T T T A T A T T A T T T T A - T
ACGT T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CA T TGT AAGT T A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAGAA T AAAA T A T T T T T AAAAACAGT T TGT T CGA T T A T T AAAAGT TGAGT CA TGGGAAAAC T AA T A T T T T T T AAAA T T A - - CA T AACAA TGT AA TGT A T A
AA T T T - - - - - - - - - - - - - - - T AAAAA - - - - - - - - - - T T T AA T T T T T AGT T TGT T A T ACAACGT T T T CCCA T AAGAAC T A T A T AAAAAGACA T T A T T C T CA - - - - - - - - - - AAGAA T AAAA T A T T T T T AAAAACAGT T TGT T CAA T T A T T AAAAGT TGAGT AGT T AAAAA - T T AGC - - - - - - - - - - - - - - - - AA T T AGAGGA - - - - - - - - -
AAGA T - - - - - - - - T T TGT TGTGAA T C - - - - - - - - - - AGGC T T T T T T CACGTGT T A T ACAACGT T T T CCCA T AAGAAC T A T A T AAAAAGACA T T A T T C T CA - - - - - - - - - - AAGAA T AAAA T A T T T T T AAAAACAGT T TGT T CAA T T A T T AAAAGT TGAGT CACGAAA T AA - - - - - - T T T T A T AAAAGT T TGAA T T T T T AAA - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAGAA T AAAA T A T T T T T AAAAACAGT T TGT T CAA T T A T T AAAAGT TGAGT CGC T AA T T T - T AAAGGC T T T T TGCGGT T T T A T A T T AAAAAGT AGA T T ACA
ACAGT A T A T T TGT C T T T T T A T AAAA T T AACAAC T T A T C T T AGGGGGGAGGTGT T A T ACAACGT T T T CCCA T AAGAAC T A T A T AAAAAGACA T T A T T C T CA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
ACAGT A T A T T TGT C T T T T T A T AAAA T T AACAAC T T A T C T T AGGGGGGAGGTGT T A T ACAACGT T T T CCCA T AAGAAC T A T A T AAAAAGACA T T A T T C T CA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACGAA T AAAA T A T T T T T AAAAACAGT T TGT T CAA T T A T T AAAAGT TGAGT AAGGT A T T T A T CAA T A T T T T T T A T AA T T T TGAA T T AAAAAA T A TGT T A T A
GGGA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACGAA T AAAA T A T T T T T AAAAACAGT T TGT T CAA T T A T T AAAAGT TGAGT AAGGT A T T T A T CAA T A T T T T T T A T AA T T T TGAA T T AAAAAA T A TGT T A T A
AC T T AA T AC T - - - - - - - - C T T T AAA T T C T CAA - - - A T T CA T C T AA T AAGGTGT T A T ACAACGT T T T CCCA T AAGAAC T A T A T AAAAAGACA T T A T T C T CA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
A TGAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GCACAAAAGGAGTGTGT T A T ACAACGT T T T CCCA T AAGAAC T A T A T AAAAAGACA T T A T T C T CA - - - - - - - - - - AAGAA T AAAA T A T T T T T AAAAACAGT T TGT T CAA T T A T T AAAAGT TGAGT AGTGT T A T C - - - - - - - T T A T T T AAAA T T T - - T A T T ACAAAC - - A T T T A - -
GT T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT A TGT T A T ACAACGT T T T CCCA T AAGAAC T A T A T AAAAAGACA T T A T T C T CA - - - - - - - - - - AAGAA T AAAA T A T T T T T AAAAACAGT T TGT T CAA T T A T T AAAAGT TGAGT TGT AAAAGAA - - - - - A T TG - - - - AAA T T T - - AA T T C T AAA T T AAA TGA T -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T A T CA T T T T ACACGTGT T A T ACAACGT T T T CCCA T AAGAAC T A T A T AAAAAGACA T T A T T C T CA - - - - - - - - - - AAGAA T AAAA T A T T T T T AAAAACAGT T TGT T CAA T T A T T AAAAGT TGAGT CACGTGAC T A T TGGTGCC T T A TGAAGT T T - - TGT T AAA T AA - - A T T CA T A
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T A T CA T T T T ACACGTGT T A T ACAACGT T T T CCCA T AAGAAC T A T A T AAAAAGACA T T A T T C T CA - - - - - - - - - - AAGAA T AAAA T A T T T T T AAAAACAGT T TGT T CAA T T A T T AAAAGT TGAGT CACGTGAC T A T TGGTGCC T T A TGAAGT T T - - TGT T AAA T AA - - A T T CA T A
A T AAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAGGT T CCAA TGTGT T A T ACAACGT T T T CCCA T AAGAAC T A T A T AAAAAGACA T T A T T C T CA - - - - - - - - - - AAGAA T AAAA T A T T T T T AAAAACAGT T TGT T CAA T T A T T AAAAGT TGAGT AA TGT CAAC - - T AA T A T T T C T T AAAA T T T - - AA T T T TGAA T - - C T T T A - -
AGA T AA T A T T - - - - - - - - - - T AAAA T T A T CAA - - - - - GT T T T T CCC T AC T TGT T A T ACAACGT T T T CCCA T AAGAAC T A T A T AAAAAGACA T T A T T C T CA - - - - - - - - - - AAGAA T AAAA T A T T T T T AAAAACAGT T TGT T CAA T T A T T AAAAGT TGAGT T AC T T A TGCA - CAAC - T T C T T T AAAA T T T T T AA T CA T A T A T T T A T T CA T -
ACAGT A T A T T TGT C T T T T T A T AAAA T T AACAAC T T A T C T T AGGGGGGAGGTGT T A T ACAACGT T T T CCCA T AAGAAC T A T A T AAAAAGACA T T A T T C T CA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
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 size: 7556bp; fragments: 635; full length: 77 (>=6800.4bp)
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 size: 7857bp; fragments: 641; full length: 76 (>=7071.3bp)
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TE: ltr_1_family_176
 size: 215bp; fragments: 299; full length: 276 (>=193.5bp)
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