
Start crop Point End crop Point

MSA length = 4772
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A TGT CAAAGAA T A - - - AA - - A T T A T T A T AA T A T A T T TGAA T A T A T T T T T A T AAA T AA T AAAA TGAAA - - - - - - - - - - T C T AA T T AA T AA T T A T AAA T T A T A T AAA T A T AAAACC T AAGT A T T T T ACAGT T A T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - GT T T T CA T T T TGT T AGT T - - - GAAAA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A TGT CAAAGAA T A - - - AA - - A T T A T T A T AA T A T A T T TGAA T A T A T T T T T A T AAA T AA T AAAA TGAAA - - - - - - - - - - T C T AA T T AA T AA T T A T AAA T T A T A T AAA T A T AAAACC T AAGT A T T T T ACAGT T A T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - GT T T T CA T T T TGT T AGT T - - - GAAAA
CAA T CAA T AAAGCCAGCA T T AAAAC T AGT CG - T A T T TGAAAAAA T A T A T AGAAA T C T A T A T AA T A T A T T TGAA T A T A T T T T T A T AAA T AA T AAAA TGAAA - - - - - - - - - - T C T AA T T AA T AA T T A T AAA T T A T A T AAA T A T AAAACC T AAGT A T T T T ACA T T C T - - - - AA T A T T T CGCA T AAAAGC T A T CGA T T TGT AAGC - - T T CAA TG
CAA T CAA T AAAGCCAGCA T T AAAAC T AGT CG - T A T T TGAAAAAA T A T A T AGAAA T C T A T A T AA T A T A T T TGAA T A T A T T T T T A T AAA T AA T AAAA TGAAA - - - - - - - - - - T C T AA T T AA T AA T T A T AAA T T A T A T AAA T A T AAAACC T AAGT A T T T T ACA T T C T - - - - AA T A T T T CGCA T AAAAGC T A T CGA T T TGT AAGC - - T T CAA TG
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A - - - - - C T T T A T AA T A T A TGTGAA T A T A T T T T T A T AAA T A T T AAAAGGAAA - - - - - - - - - - T C T AA T AAA T AA T T A T AAA T T A T A T AAA T A T AAAACC T AAGT A T T T T ACA T T C T - - - - - - - - - TGT C T ACCGAA T CCAC T CAA T TGCAAAC - - - - CGGAA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T AAAGA - - - - - AG - - A T T CC T A T AA T A T A T T TGAA T A T A T T T T T A T AAA T AA T AAAA TGAAA - - - - - - - - - - T C T AA T T AA T AA T T A T AAA T T A T A T AAA T A T AAAACC T AAGT A T T T T ACA TGT CCA - - - - - - - TGAAGGACAGAA TGGT T AGGTGACA T AA T - T T T AGGA
- - - - - - - - - - - - - - - - AA T T T T AGT C T AA T A - T AAC T A T AAGT C T A T AA - - - - - - T AA T A T AA T A T A T T TGAA T A T A T T T T T A T AAA T AA T AAAA TGAAA - - - - - - - - - - T C T AA T T AA T AA T T A T AAA T T A T A T AAA T A T AAAACC T AAGT A T T T T ACAA T T AAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T TGT AA T T A T T CAAC T - T T T AGT T
- - - - - - - - - - - - - - - - AA T T T T AGT C T AA T A - T AAC T A T AAGT C T A T AA - - - - - - T AA T A T AA T A T A T T TGAA T A T A T T T T T A T AAA T AA T AAAA TGAAA - - - - - - - - - - T C T AA T T AA T AA T T A T AAA T T A T A T AAA T A T AAAACC T AAGT A T T T T ACAA T T AAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T TGT AA T T A T T CAAC T - T T T AGT T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACACCA TGAA T A - - - - - GT A T A T AA T A T A T T TGAA T A T A T T T T T A T AAA T AA T AAAA T T AAA - - - - - - - - - - T C T AA T T AA T AA T T A T AAA T T A T A T AAA T A T AAAACC T AAGT A T T T T ACA T A T T T - T AAA TGT CCCC TGA T AAA T AA T CCCA T T TGT T AAA T - - - GAAAA
AAA T T AAAGGT T ACGA T AA T T TGCA T TGCACGT A T A TGACACCA TGAA T A - - - - - GT A T A T AA T A T A T T TGAA T A T A T T T T T A T AAA T AA T AAAA T T AAA - - - - - - - - - - T C T AA T T AA T AA T T A T AAA T T A T A T AAA T A T AAAACC T AAGT A T T T T ACA T A T T T - T AAA TGT CCCC TGA T AAA T AA T CCCA T T TGT T AAA T - - - GAAAA
AAGC T - T TGAC T A T AA - GT C T A T T AC T A T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T AA T A T A T T TGAA T A T A T T T T T A T AAA T AA T AAAA TGAAA - - - - - - - - - - T C T AA T T AA T AA T T A T AAA T T A T A T AAA T A T AAAACC T AAGT A T T T T ACAC T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAGC T TGGGA T A T T AAACA T T T AAAA
AAGC T - T TGAC T A T AA - GT C T A T T AC T A T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T AA T A T A T T TGAA T A T A T T T T T A T AAA T AA T AAAA TGAAA - - - - - - - - - - T C T AA T T AA T AA T T A T AAA T T A T A T AAA T A T AAAACC T AAGT A T T T T ACAC T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAGC T TGGGA T A T T AAACA T T T AAAA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AG - - - T A T A T A T AA T A T A T T TGAA T A T A T T T T T A T AAA T AA T AAAA TGAAA - - - - - - - - - - T C T AA T T AA T AA T T A T AAA T T A T A T AAA T A T AAAACC T AAGT A T T T T ACAGT A - - - - - - - - - - T T T T T T T T T AG - - - A T T A T AC T C T CAGT T A T T T AGAG
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AG - - - T A T A T A T AA T A T A T T TGAA T A T A T T T T T A T AAA T AA T AAAA TGAAA - - - - - - - - - - T C T AA T T AA T AA T T A T AAA T T A T A T AAA T A T AAAACC T AAGT A T T T T ACAGT A - - - - - - - - - - T T T T T T T T T AG - - - A T T A T AC T C T CAGT T A T T T AGAG
T - - - - AA T AGT TGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA - - - - - A T T TGT A T AA T A T A T T TGAA T A T A T T T T T A T AAA T AA T AAAA TGAAA - - - - - - - - - - T C T AA T T AA T AA T T A T AAA T T A T A T AAA T A T AAAACC T AAGT A T T T T ACA T - - - - - - - AA TGT T T TGT T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C TGA T A
T - - - - AA T AGT TGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA - - - - - A T T TGT A T AA T A T A T T TGAA T A T A T T T T T A T AAA T AA T AAAA TGAAA - - - - - - - - - - T C T AA T T AA T AA T T A T AAA T T A T A T AAA T A T AAAACC T AAGT A T T T T ACA T - - - - - - - AA TGT T T TGT T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C TGA T A
AAACAA TGAAA T A T T AAAACGAGT A T T T CAA - TGCA T C T AAGGT AAAA T AG - - - - T AGT A T AA T A T A T T TGAA T A T A T T T T T A T AAA T AA T AAAA TGAAA - - - - - - - - - - T C T AA T T AA T AA T T A T AAA T T A T A T AAA T A T AAAACC T AAGT A T T T T ACAGGT AGA T AAACA T T CCCAC T AAAA T T T A T CAA T T T A T T A T T T A T T T AGAA
AAACAA TGAAA T A T T AAAACGAGT A T T T CAA - TGCA T C T AAGGT AAAA T AG - - - - T AGT A T AA T A T A T T TGAA T A T A T T T T T A T AAA T AA T AAAA TGAAA - - - - - - - - - - T C T AA T T AA T AA T T A T AAA T T A T A T AAA T A T AAAACC T AAGT A T T T T ACAGGT AGA T AAACA T T CCCAC T AAAA T T T A T CAA T T T A T T A T T T A T T T AGAA
- - - - - - - - - - - - - - - - AA T T T AA T CGT ACAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAC T A T AA T A T A T T TGAA T A T A T T T T T A T AAA T AA T AAAA TGAAA - - - - - - - - - - T C T AA T T AA T AA T T A T AAA T T A T A T AAA T A T AAAACC T AAGT A T T T T ACACACACAC - - - - - - C T CCAAGGAGAGAAA TGAAA T T T TGGGAAAAC T AAA T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C T AA T T AA T AA T T A T AAA T T A T A T AAA T A T AAAACC T AAGT A T T T T ACAAGGAAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - CCGA T T A T T T CA T T AA T T - - - T AAAA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C T AA T T AA T AA T T A T AAA T T A T A T AAA T A T AAAACC T AAGT A T T T T ACAAGGAAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - CCGA T T A T T T CA T T AA T T - - - T AAAA
- - - - - GA TGAC T A T A - AA T T T T ACAC T A TGGA T T CA T T AAAAA T - - - - - - - - - - - T AC T A T AA T A T A T T TGAA T A T A T T T T T A T AAA T AA T AAAA TGAAA - - - - - - - - - - T C T AA T T AA T AA T T A T AAA T T A T A T AAA T A T AAAACC T AAGT A T T T T ACAAGT ACA - - - - - - - T T T CAAGAAAA T T T ACCAA T - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - GA TGAC T A T A - AA T T T T ACAC T A TGGA T T CA T T AAAAA T - - - - - - - - - - - T AC T A T AA T A T A T T TGAA T A T A T T T T T A T AAA T AA T AAAA TGAAA - - - - - - - - - - T C T AA T T AA T AA T T A T AAA T T A T A T AAA T A T AAAACC T AAGT A T T T T ACAAGT ACA - - - - - - - T T T CAAGAAAA T T T ACCAA T - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - AGGT CCAAAGT C T AAGC T AC T CAAAAC T T AAGAAGA T A - - - - - - - - - AAC T A T AA T A T A T T TGAA T A T A T T T T T A T AAA T AA T AAAA TGAAA - - - - - - - - - - T C T AA T T AA T AA T T A T AAA T T A T A T AAA T A T AAAACC T AAGT A T T T T ACA T AGACA - - - - - - - T CCCA T AAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T AAA
- - - - - - - - AGGT CCAAAGT C T AAGC T AC T CAAAAC T T AAGAAGA T A - - - - - - - - - AAC T A T AA T A T A T T TGAA T A T A T T T T T A T AAA T AA T AAAA TGAAA - - - - - - - - - - T C T AA T T AA T AA T T A T AAA T T A T A T AAA T A T AAAACC T AAGT A T T T T ACA T AGACA - - - - - - - T CCCA T AAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T AAA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AG - - - T AA T T A T AA T A T A T T TGAA T A T A T T T T T A T AAA T AA T AAAA TGAAA - - - - - - - - - - T C T AA T T AA T AA T T A T AAA T T A T A T AAA T A T AAAACC T AAGT A T T T T ACAA T AA T A T T AA T AA T T T C TGT T T AAGT T T T T A T A T C T TGGGT T AAC TGGAC
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AG - - - T AA T T A T AA T A T A T T TGAA T A T A T T T T T A T AAA T AA T AAAA TGAAA - - - - - - - - - - T C T AA T T AA T AA T T A T AAA T T A T A T AAA T A T AAAACC T AAGT A T T T T ACAA T AA T A T T AA T AA T T T C TGT T T AAGT T T T T A T A T C T TGGGT T AAC TGGAC
GAA T T - - - AAC T AAAA - AC T T CAGT C T ACC - - T A T C T AAAAAAGCA T A T AGT AA T ACA T A T AA T A T A T T TGAA T A T A T T T T T A T AAA T AA T AAAA TGAAA - - - - - - - - - - T C T AA T T AA T AA T T A T AAA T T A T A T AAA T A T AAAACC T AAGT A T T T T ACAC TGGC - - AAA T - - T A T T AAGTGAA - - - T T AAGT T TGT AAG - - - - - AAGAA
GAA T T - - - AAC T AAAA - AC T T CAGT C T ACC - - T A T C T AAAAAAGCA T A T AGT AA T ACA T A T AA T A T A T T TGAA T A T A T T T T T A T AAA T AA T AAAA TGAAA - - - - - - - - - - T C T AA T T AA T AA T T A T AAA T T A T A T AAA T A T AAAACC T AAGT A T T T T ACAC TGGC - - AAA T - - T A T T AAGTGAA - - - T T AAGT T TGT AAG - - - - - AAGAA
AA T A T - - - - - T T TGAA - A T T A T A T T A T A T T - - GA T A T A T ACAA - T T T T - - - T AG - AAGT A T AA T A T A T T TGAA T A T A T T T T T A T AAA T AA T AAAA TGAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AAA T T AA TGAA T C T AGAAAA T AGTGCAA T CG - CAAACA TGAAAA T A T AC - - - - - - GAA T A T AA T A T A T T TGAA T A T A T T T T T A T AAA T AA T AAAA TGAAA - - - - - - - - - - T C T AA T T AA T AA T T A T AAA T T A T A T AAA T A T AAAACC T AAGT A T T T T ACAA T A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T AC T T AA T A T A T T T A T T - - - T AAAG
AAA T T AA TGAA T C T AGAAAA T AGTGCAA T CG - CAAACA TGAAAA T A T AC - - - - - - GAA T A T AA T A T A T T TGAA T A T A T T T T T A T AAA T AA T AAAA TGAAA - - - - - - - - - - T C T AA T T AA T AA T T A T AAA T T A T A T AAA T A T AAAACC T AAGT A T T T T ACAA T A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T AC T T AA T A T A T T T A T T - - - T AAAG
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAAA T A T AGACCAAGA T CAGT TGT - A T T A T T A T AA T A T A T T TGAA T A T A T T T T T A T AAA T AA T AAAA TGAAA - - - - - - - - - - T C T AA T T AA T AA T T A T AAA T T A T A T AAA T A T AAAACC T AAGT A T T T T ACAAA T A T T T AAGT A T T T CCAGTGAGT T CCGT CCAC T T T - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAAA T A T AGACCAAGA T CAGT TGT - A T T A T T A T AA T A T A T T TGAA T A T A T T T T T A T AAA T AA T AAAA TGAAA - - - - - - - - - - T C T AA T T AA T AA T T A T AAA T T A T A T AAA T A T AAAACC T AAGT A T T T T ACAAA T A T T T AAGT A T T T CCAGTGAGT T CCGT CCAC T T T - - - - - - - - - - - - - -
AAA T T A T AAA T T A T AC T A T T T AAGCC T AGA - - - - - - - - - - - - - - T A T A T - - - T A TGGGT A T AA T A T A T T TGAA T A T A T T T T T A T AAA T AA T AAAA TGAAA - - - - - - - - - - T C T AA T T AA T AA T T A T AAA T T A T A T AAA T A T AAAACC T AAGT A T T T T ACAGTGG - - - GAACAA T T A T A T CAAGC T AGC T T AA T T T T - - - - - - - - - CAGGC
AAA T T A T AAA T T A T AC T A T T T AAGCC T AGA - - - - - - - - - - - - - - T A T A T - - - T A TGGGT A T AA T A T A T T TGAA T A T A T T T T T A T AAA T AA T AAAA TGAAA - - - - - - - - - - T C T AA T T AA T AA T T A T AAA T T A T A T AAA T A T AAAACC T AAGT A T T T T ACAGTGG - - - GAACAA T T A T A T CAAGC T AGC T T AA T T T T - - - - - - - - - CAGGC
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T A T T T A T AA T A T A T T TGAA T A T A T T T T T A T AAA T AA T AAAA TGAAA - - - - - - - - - - T C T AA T T AA T AA T T A T AAA T T A T A T AAA T A T AAAA T CAAAGT A T T T T ACAAAA T T AC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AAA T T AA T AA T T A T AA - GT C T AAA T T T AAGA - T AAA T T T AAAAA T A T A T AGT AGAAAGT A T AA T A T A T T TGAA T A T A T T T T T A T AAA T AA T AAAA TGAAA - - - - - - - - - - T C T AA T AAA T AA T T A T AAA T T A T A T AAA T A T AAAACC T AAGT A T T T T ACAAAAA - - - AA - AA T CA T TGGCAGCC T AGT T CAA T A T T - - - - - - - - - T TGGG
AAA T T AA T AA T T A T AA - GT C T AAA T T T AAGA - T AAA T T T AAAAA T A T A T AGT AGAAAGT A T AA T A T A T T TGAA T A T A T T T T T A T AAA T AA T AAAA TGAAA - - - - - - - - - - T C T AA T AAA T AA T T A T AAA T T A T A T AAA T A T AAAACC T AAGT A T T T T ACAAAAA - - - AA - AA T CA T TGGCAGCC T AGT T CAA T A T T - - - - - - - - - T TGGG
- - - - - - - - - - - - - - - - AA T CGAAA TGT T T A - - - - T C T AAAAAAA - - - - - - - - - - - AAGT A T AA T A T A T T TGAA T A T A T T T T T A T AAA T AA T AAAA TGAAA - - - - - - - - - - T C T AA T T AA T AA T T A T AAA T T A T A T AAA T A T AAAACC T AAGT A T T T T ACAC T AAGA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T CGAAAA
- - - - - - - - - - - - - - - - AA T CGAAA TGT T T A - - - - T C T AAAAAAA - - - - - - - - - - - AAGT A T AA T A T A T T TGAA T A T A T T T T T A T AAA T AA T AAAA TGAAA - - - - - - - - - - T C T AA T T AA T AA T T A T AAA T T A T A T AAA T A T AAAACC T AAGT A T T T T ACAC T AAGA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T CGAAAA
AAC T - - - - AAGT CAAA - T T C T AA T T A T T T T - - GAGT TGT AAA T A T A T A - - - T A - - T AGT A T AA T A T A T T TGAA T A T A T T T T T A T AAA T AA T AAAA TGAAA - - - - - - - - - - T C T AA T T AA T AA T T A T AAA T T A T A T AAA T A T AAAACC T AAGT A T T T T ACAA T T A - - - AAA T A T T ACCAGAGAAA T A T C T CGAA T T T TGAC - - - - - CGAGA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T - - GAGT TGT AAA T A T A T A - - - T A - - T AGT A T AA T A T A T T TGAA T A T A T T T T T A T AAA T AA T AAAA TGAAA - - - - - - - - - - T C T AA T T AA T AA T T A T AAA T T A T A T AAA T A T AAAACC T AAGT A T T T T ACAA T T A - - - AAA T A T T ACCAGAGAAA T A T C T CGAA T T T TGAC - - - - - CGAGA
AGA T T - - T T T T CGCAA - - - - - AAA T C T ACAA - T AAA T AAAAAAACC TGT - - - - - - - GT T A T AA T A T A T T TGAA T A T A T T T T T A T AAA T AA T AAAA TGAAA - - - - - - - - - - T C T AA T T AA T AA T T A T AAA T T A T A T AAA T A T AAAACC T AAGT A T T T T ACA T T TG - - - GGT T AC T AAC TGACAAAA TGC T T AACGT T T CAGAGCC T T CGGA
AGA T T - - T T T T CGCAA - - - - - AAA T C T ACAA - T AAA T AAAAAAACC TGT - - - - - - - GT T A T AA T A T A T T TGAA T A T A T T T T T A T AAA T AA T AAAA TGAAA - - - - - - - - - - T C T AA T T AA T AA T T A T AAA T T A T A T AAA T A T AAAACC T AAGT A T T T T ACA T T TG - - - GGT T AC T AAC TGACAAAA TGC T T AACGT T T CAGAGCC T T CGGA
T AA T T - - T AGA T AAAA - - - T T TGT T A T A T T A - T AGACA T AAA TGC T TGTGGT AA T T A T T A T AA T A T A T T TGAA T A T A T T T T T A T AAA T AA T AAAA TGAAA - - - - - - - - - - T C T AA T T AA T AA T T A T AAA T T A T A T AAA T A T AAAACC T AAGT A T T T T ACAGGT A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T T T AC T T T T T T TGA - - - - T AGAA
T AA T T - - T AGA T AAAA - - - T T TGT T A T A T T A - T AGACA T AAA TGC T TGTGGT AA T T A T T A T AA T A T A T T TGAA T A T A T T T T T A T AAA T AA T AAAA TGAAA - - - - - - - - - - T C T AA T T AA T AA T T A T AAA T T A T A T AAA T A T AAAACC T AAGT A T T T T ACAGGT A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T T T AC T T T T T T TGA - - - - T AGAA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AC T A T AA T A T A T T TGAA T A T A T T T T T A T AAA T AA T AAAA TGAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - AAGT T C T C T C TGT AA - TGGT T A T AAAGA T A T A T A - - - - - AAGT A T AA T A T A T T TGAA T A T A T T T T T A T AAA T AA T AAAA TGAAA - - - - - - - - - - T C T AAA T AA T AA T T AA T AA T T A T A T AAA T A T AAAACC T AAGT A T T T T ACAGT AAGA T AAA T A TGACAGT A T AAAGCGT C TGGC T T TGT A T A - - T T TGAAA
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