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BT AT AARBTIG - - - - - - - - - - - - - -l A-AATTAAAAGTTTTTTTAAAATAATAAAAGTGATAAGAAAGTTATAACATATATATATA- - -TATATA- -TATATATATATATATATATATATATATAT
-------------------------------------------------------------------------------------------------------------- AAAATTAAAAGTTTTTTTAAAATAATAAAAGTGATAAJAAAGTTATAACATATATA - ARAAATIIAABTEAR Tl TERARATAT TIA TETEE A

------------------- ITA-A.TAIATITI— e e e e e e e e e e e e e e e e e e oo oo - - A-AATTAAAAGTTTTTTTAAAATAATAAAAGTGATAAGAAAGTTATAACATATATARANA - - - TATETAA -BATARAABTATETATARREANA THEA

---------------------------------- T - - - - - - - - o oo et e e e e eeee oo A-AATTAAAAGTTTTTTTAAAATAATAAAAGTGATAAGAAAGTTATAACATATATARMATA - - -TATETAA-BATARAABTATHTAT ARG ANA THEA

-------------------------------------------------------------------------------------------------------------- A-ARTIAAARE - TTTTTTAAAATAATAAAAGTGATAAAAAGTTATAACATIITATATRTA - - - TRTATH- - TATATATATATATATATATATATATATAT
TATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATA- - TTTATATCCGTATTTAACCTTCAAATGACT TATTTACT TTTTAT T TAAT - - = - -« oo st ettt TATATATATA- - -TATATA- -TATATATATATATATATATATATATATAT
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-------------------------------------------------------------------------------------------------------------- A-AATTAAAAGTTTTTTTAAAATAATAAAAGTGATAAGAAAGTTATAACATATATATATA- - -TATATA- -TATATATATATATATATATATATATATAT
Bl - EH Gl AN B BT EEE B ATATATATATAEIABA TTGTTATATCCGTATTTAACCTTCAAATGACTTATTTACTTTTTATTTAAT -« -« - - - - - - AAAATTAAAAGTTTTTTTAAAATAATAAAAGTGATAAGAAAGTTATAACATAT - -« - - - - AATTAAATRAATRTIAARTATR- - - - T~ TR ElAB
TATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATA--TGTTATATCCGTATTTAACCTT--AATGACTTATTTACTTTTTATTTAAT - =----=--- A-AATTAAAAGTTTTTTTAAAATAATAAAAGTGATAAGAAAGTTATAACATATATATATA- - -TATATA- -TATATATATATATATATATATATATATAT
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-------------------------------------------------------------------------------------------------------------- A-AATTAAAAGTTTTTTTAAAATAATAAAAGTGATAAGAAAGTTATAACATATATATATA- - -TATATA- -TATATATATATATATATATATATATATAT
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A-AATTAAAAG - TTTTTTAAAATAATAAAAGTGATAAGAAAITTATAACAT ATATA1— - - TIT'— —IATA.AIT-T-TITITATITAT - -
T ATIT ARMA - A
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-------------------------------------------------------------------------------------------------------------- A-AATTAAAAGTTTTTTTAAAATAATAAAAGTGATAAGAAAGTTATAACATATATATIA- - - TATITI— —‘ThTITATITITITHTATIT"

-------------------------------------------------------------------------------------------------------------- AAAATTAAAAGTTTTTTTAAAATAATIJAAAGTGAAAGAAAGTTATAARAT TATAT.AATTTAAATAAATATATIAATAIATATATATATATATATAT
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TATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATAAT - - - = & - - o o e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e o AAAATTAAAAGTTTTTTTIAAATAATAAAAGTGATAAIAAAGTTATAACA ATA ATATAATTTAAATAAATATATAAATAIATAT TRTATATHRTRTET
TAIATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATA— —TGTTATATCCGTATTTAACCTTCAAITGACTTATTTACTTTTTATTTAAT ---------- A—AATTAAAAGTTTTTTTAAAATAATAAAAG.ATAAGAAAGTTATAACA TI!AIATI— - —TIT.A—AIA.TIAATATA-!hAI!TITIT
TATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATA- -TGTTATATCCGTATTTAACCTTCAAATGACTTATTTACTTTTTATTTAAT - - - - - == = - - AAAATTAAAAGTTTTTTTAAAITAATAAAAGTGATAAIAAAGTTATAACATATATATATA———TATATA——TATATATATATATATATATATATATATAT
TATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATA——TGTTATATCCGTATTTAACCTTCAAATIACT——TTTACTTTTTATTTAAT ---------- A—AATTAAAAGTTTTTTTAAAATAATAAAAITGATAAGAAAGTTATAACATATATATATA———TATATA——TATATATATATATATATATATATATATAT
TATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATA--TGTTATATCEGTATTTAACCTTCAAATGACT TAT T TACT TT T TAT T TAAT - = = - - = & e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e ATA———IATATA——TATATATATATATATATATATATATATAT
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-------------------------------------------------------------------------------------------------------------- A-AATTAAAAG- -TTTTTAAAATAATAAAAGTGATAAGAAAGTTATAACATATATATATA- - -TATATA- -TATATATATATATATATATATATATATAT
--------------------------------------------------------------------------------------------------- Te-e------A-AATTAAAAGTTTTTTA- - - TAATAAAAGTGATAAGAAAGTTATAACATATATATATA- - - TATATA- -TATATATATATATATATATATATATATAT
G CE8 AT G B ATABATATATABABATETABEEA TATABTEEEABAATTGTTATATCCGTATTTAACCTTCAAATGACT TATTTACT T TTTATTTAAT - = - = - & -« - oo e e ettt oo TRTATABATE- - - TAARTARATETATEEABATATEHACEET ARG TG AH
-------------------------------------------------------------------------------------------------------------- A-AATTAAAAG-TTTTTTAAAATAATAAAAGTJATAAGAAAGTTATAACATATATATATA- - - TATATA- -TATATATATATATATATATATATATATAT
TATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATAATTGTTATATCCGTATTTAACCTTCAAATGACTBAT T TACT TT TTATTTAAT - -« -« - = - -« oot oo oot f Lo __._...._._._._.....

TATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATA - —TGTTATATCCGTATTTAACCTTCAAITGACTTATTTACTTTTTATTTAAT ____________________________________________________________ TAIAIAI ______ .TITA_ B G R T
TATATATATATATATATATATATATATATATATATATATAT AT AT AT A - - - - - - - s m s s o s oo oo oo oo sooococomom o A-AATTAAAAG-TTTTTTAAAATAATAAAAGTIATAAGAAAGT TATAACATATATATARA - - - TATATA- - TA- - cm e
"""" -TA-‘ i ‘AIATAIA-T' 25 -AAAITIAAA.TTTTTTTAAAATAATIAAAGTGAIAAGAAAGTTATAA ATATATATATAATTTATATA- -TATATATATATATATATATATATATATAT
TATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATA--TGTTATATCCGTATTTAACCTTCAAATGACTTATTTACTTTTTATTTAAT --=-------- A-AATTAAAAGTTTTTTTAAAATAATAAAAGTGATAAGAAAGTTATAACEEATATAT - - —ATTTIT.AI—TATIT TA ATITITWATIT

------ ATATCCGTATTTAACCTTCAAATGACTTATT T TACT T T T TAT T T TAAT = = = o o o o o o o o ot et o o o ottt o o o ettt o o o m et et o o ettt e m e et et e e e et e e e e f e ettt et ettt e oo oo - - - -BTATETERTATATAGHET TATAT

- —IG.ATATCCGTATTTIACCTTCAAATGACTTATTTACTTTTTATTTAAT —————————— A-AATTAAAAGTTTTTTTAAAATAATAAAAGTGATAAGAAAGTTATAACATATATATATA---TATATA--TATATATATATATATATATATATATATAT
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size: 8636bp; fragments: 2160; full length: 54 (>=7772.4bp)
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TE: Itr_1 family 133

size: 458bp; fragments: 409; full length: 230 (>=412.2bp)
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After TEtrimmer ORF and PFAM domain plot
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