Start crop Point End crop Point

1 MSA length = 6486 1
TATTGTTGCGGTTAAGCTCTCGGACTACAACGCCCCGCCCACGTAGAATATTC--=-----=--- TATAAATTAGACTTTTATATCCACACGGAACCCACGAAAAACGTAACAATA

TATTGTTGCGGCTAAGCTCTCGGACTACAACGCCCCGCCCACGTAGAACATTC-=-=-=-=-=-=-=-~-- TATAAATTAGACTTTTATATCCACACGGAACCCACGAAAAACGTAACAATAT
TATTGTTGCGGCTAAGCTCTCGGACTACAACGCCCCGCCCACGTAGAACATTC-=-=-=-=-=-=-=-~-- TATAAATTAGACTTTTATATCCACACGGAACCCACGAAAAACGTAACAITAT

ATATAAAIT
ATATRA-TT

TATTGTTGCGGCTAAGCTCTCGGACTACAACGCCCCGCCCACGTAGAACATTC------- - - TATAAATTAGACTTTTATATCCACACGGAACCCACGAAAAACGTAACABTATECHEEGH - - - - - - -
TTATAT - --- - - - - - -TGTTGCGGCTAAGCTCTCGGACTACAACGCCCCGCCCACGTAGAACATTC--------- - TATAAATTAGACTTTTATATCCACACGGAACCCACGAAAAACGTAACAATAT
TTATAT - --- - - - - - -TGTTGCGGCTAAGCTCTCGGACTACAACGCCCCGCCCACGTAGAACATTC--------- - TATAAATTAGACTTTTATATCCACACGGAACCCACGAAAAACGTAACAATAT
------------------------------------------------------------ TATAAATTAGACTTTTATATCCACACGGAACCCACGAAAAACGTAACAATAT
TABTGTTGCGGCTAAGCTCTCGGACTACAACGCCCCGCCCACGTAGAACATTC--------- - TATAAATTAGACTTTTATATCCACACGGAACCCACGAAAAACGTAACAATA
TTATAT - - - - - TABTGTTGCGGCTAAGCTCTCGGACTACAACGCCCCGCCCACGTAGAACATTC - = = = = = = = = m m mm e e e e e m e e e e m e @ e @ e m e o e @ e o e @ e o e e e @ e @ e e e e m @ e m e m e e e e e e e e e e e e e e e e e o
TTATAT- - - - - TABTGTTGCGGCTAAGCTCTCGGACTACAACGCCCCGCCCACGTAGAACATTC- - - -~ -~ - TATAAATTAGACTTTTATATCCACACGGAACCCACGAAAAACGTAACARTA
TATAAATTAGACTTTTATATCCACACGGAACCCACGAAAAACGTAACAATAT
TATAAATTAGACTTTTATATCCACACGGAACCCACGAAAAACGTAACAATAT
TATAAATTAGACTTTTATATCCACACGGAACCCACGAAAAACGTAACAATAT
TATAAATTAGACTTTTATATCCACACGGAACCCACGAAAAACGTAACAATAT
TATAAATTAGACTTTTATATCCACACGGAACCCACGAAAAACGTAACAATA
IATAAATTAGACTTTTAIATCCACACGGAACICACGAAAAACGTAACAATA -----------
TATAAATTAGACTTTTATATCCACACGGAACCCACGAAAAACGTAACAATA
IATAAATTAGACTTTTATATCCACACIGAACCCACGAAAAACGTAACAITAT

TATAAATTAGACTTTTATATCCACACGGAACCCACGAAAAACGTAACAMTAT
IATAAATTAGACTTTTATATCCACACGGAACCCACGAAAAACGTAACAATA

AAANA TTANA TTIA
GAANA TGTHT-------

-------- TA

TARMTGTTGCGGTTAAGCTCTCGGACTACAACGCCCCGCCCACGTAGAATATTC

............................... -CAIGTIGAACATTC

TATTGTTGCGGTTAAGCTCTCGGACTACAACGCCCCGCCCACGTAGAATATTC
TATTGTTGCGGTTAAGCTCTCGGACTACAACGCCCCGCCCACGTAGAATATTC
TATTGTTGCGGTTAAGCTCTCGGACTACAACGCCCCGCCCACGTAGAATATTC-=-=-=-=-=-=-~--- TATAAATTAGACTTTTATATCCACACGGAACCCACGAAAAACGTAACAATA
TATTGTTGCGGTTAAGCTCTCGGACTACAACGCCCCGCCCACGTAGAATATTC-=-=-=-=-=-=-~--- TATAAATTAGACTTTTATATCCACACGGAACCCACIAAAAACGTAACAIT
TATTGTTGCGGTTAAGCTCTCGGACTACAACGCCCCGCCCACGTAGAATATTC-=-=-=-=-=-=-~--- TATAAATTAGACTTTTATATCCACACGGAACCCACGAAAAACGTAACAATAT GT
TATTGTTGCGGTTAAGCTCTCGGACTACAACGCCCCGCCCACGTAGAACATTC-=-=-=-=-=-=-~-~-- TAT-TAGACTTTTATATCCACACGGAACCCACGAAAAACGTAACAATAT GT
TATTGTTGCGGTTAAGCTCTCGGACTACAACGCCCCGCCCACGTAGAATATTC-=-=-=-=-=-=-~--- TATAAATTAGACTTTTATATCCACACGGAACCCACGAAAAACGTAACAITAT
TATTGTTGCGGTTAAGCTCTCGGACTACAACGCCCCGCCCACGTAGAATATTC-=-=-=-=-=-=-~--- TATAAATTAGACTTTTATATCCACACGGAACCCACGAAAAACGTAACAATAT
TATTGTTGCGGTTAAGCTCTCGGACTACAACGCCCCGCCCACGTAGAATATTC-=-=-=-=-=-~-~--- TATAAATTAGACTTTTATATCCACACGGAACCCACGAAAAACGTAACAATAT
TATTGTTGCGGTTAAGCTCTCGGACTACAACGCCCCGCCCACGTAGAATATTC-=-=-=-=-=-=-~--- TATAAATTAGACTTTTATATCCACACGGAACCCACGAAAAACGTAACAEBTAT
TATTGTTGCGGTTAAGCTCTCGGACTACAACGCCCCGCCCACGTAGAATATTC-=-=-=-=-=-=-~--- TATAAATTAGACTTTTATATCCACACGGAACCCACGAAAAACGTAACAEBTAT
TATTGTTGCGGTTAAGCTCTCGGACTACAACGCCCCGCCCACGTAGAATATTC-=-=-=-=-=-=-~--- TATAAATTAGACTTTTATATCCACACGGAACCCACGAAAAACGTAACANTAT
TARTGTTGCGGTTAAGCTCTCGGACTACAACGCCCCGCCC - - === ===~~~ TATAAATTAGACTTTTATATCCACACGGAACCCACGAAAAACGTAACAATAT
TARTGTTGCGGTTAAGCTCTCGGACTACAACGCCCCGCCCACGTAGAATATTC-=-=-=-=-=-=-=--- TATAAATTAGACTTTTATATCCACACGGAACCCACGAAAAACGTAACAATA-------
TTGTTGCGGTTAAGCTCTCGGACTACAACGCCCCGCCCACGTAGAATATTC-=-=-=-=-=-=-~--- TATAAATTAGACTTTTATATCCACACGGAACCCACGAAAAACGTAACA
TTGTTGCGGTTAAGCTCTCGGACTACAACGCCCCGCCCACGTAGAATATTC-=-=-=-=-=-=-~--- TATAAATTAGACTTTTATATCCACACGGAACCCACGAAAAACGTAACA
TARTGTTGCGGTTAAGCTCTCGGACTACAACGCCCCGCCCACGTAGAACATTC-=-=-=-=-=-=-=--- TATAAATTAGACTTTTATATCCACACGGAACCCACGAAAAACGTAACAATA
TARTGTTGCGGTTAAGCTCTCGGACTACAACGCCCCGCCCACGTAGAACATTC-=-=-=-=-=-=-=-~-- TATAAATTAGACTTTTATATCCACACGGAACCCACGAAAAACGTAACAATA
TATTGTTGCGGTTAAGCTCTCGGACTACAACGCCCCGCCCACGTAGAATATTC-=-=-=-=-=-=-~--- TATAAATTAGACTTTTATATCCACACGGAACCCACGAAAAACGTAACAITA
TATTGTTGCGGTTAAGCTCTCGGACTACAACGCCCCGCCCACGTAGAATATTC-=-=-=-=-=-=-~--- TATAAATTAGACTTTTATATCCACACGGAACCCACGAAAAACGTAACAATA
TAITGTTGCGGTTAAGCTCTCGGACTACAACGCCCCGCCCACGTAGAATATTC —————————— TATAAATTAGACTTTTATATCCACACGGAACCCACGAAAAACGTAACAATAT
TATTGTTGCGGTTAAGCTCTCGGACTACAACGCCCCGCCCACGTAGAATATTC - = = == = = m s = m e s s e o o e e o e o o e o o e o o o o m e o o o o m o o e o o o o m e o o o o o e o e m o o e o e m o o o o m e o oo o o m e o oo o mm o oo o m oo oo o m o - - - o -
TATTGTTGCGGTTAAGCTCTCGGACTACAACGCCCCGCCCACGTAGAATATTC-=-=-=-=-=-=-~--- TATAAATTAGACTTTTATATCCACACGGAACCCACGAAAAACGTAACAATAT
TATTGTTGCGGTTAAGCTCTCGGACTACAACGCCCCGCCCACGTAGAATATTC-=-=-=-=-=-=-~--- TATAAATTAGACTTTTATATCCACACGGAACCCACGAAAAACGTAACAATA
TATTGTTGCGGTTAIGCTCTCGGACTACAACGCCCCGCCCACGTAGAATATTC —————————— TATAAATTAGACTTTTATATCCACACGGAACCCACGAAAAACGTAACAITAT
TGTTGCGGTTAAGCTCTCGGACTACAACGCCCCGCCCACGTAGAATATTC-=-=-===-==-~-- TATAAATTAGACTTTTATATCCACACGGAACCCACGAAAAACGTAACAATAT
TATTGTTGCGGTTAAGCTCTCGGACTACAACGCCCCGCCCACGTAGAATATTC-=-=-=-=-=-=-~--- TATAAATTAGACTTTTATATCCACACGGAACCCACGAAAAACGTAACAATAT
TATTGTTGCGGTTAAGCTCTCGGACTACAACGCCCCGCCCACGTAGAATATTC-=-=-=-=-=-=-~--- TATAAATTAGACTTTTATATCCACACGGAACCCACGAAAAACGTAACAITA—
TATTGTTGCGGTTAAGCTCTCGGACTACAACGCCCCGCCCACGTAGAATATTC-=-=-=-=-=-=-~--- TATAAATTAGACTTTTATATCCACACGGAACCCACGAAAAACGTAACAATAT
TAITGTTGCGGTTAAGCTCTCGGACTACAACGCCCCGCCCACGTAGAATATTC —————————— TATAAATTAGACTTTTATATCCACACGGAACCCACGAAAAACGTAACAITA
TATTGTTGCGGTTAAGCTCTCGGACTACAACGCCCCGCCCACGTAGAATATTC-=-=-=-=-=-=-~--- TATAAATTAGACTTTTATATCCACACGGAACCCACGAAAAACGTAACAATA
TATTGTTGCGGTTAAGCTCTCGGACTACAACGCCCCGCCCACGTAGAATATTC-=-=-=-=-=-=-~--- TATAAATTAGACTTTTATATCCACACGGAACCCACGAAAAACGTAACAATA
TATTGTTGCGGTTAAGCTCTCGGACTACAACGCCCCGCCCACGTAGAATATTC-=-=-=-=-=-=-~--- TATAAATTAGACTTTTATATCCACACGGAACCCACGAAAAACGTAACAITAT

TTATEE- TTA -
TATA —TAIA

4 4 4 0 44 400 <3 - -

TATTGTTGCGGTTAAGCTCTCGGACTACAACGCCCCGCCCACGTAGAATATTC-=-=-=-=-=-=-~--- TATAAATTAGACTTTTATATCCACACGGAACCCACGAAAAACGTAACABTAT
TATTGTTGCGGTTAAGCTCTCGGACTAMAACGCCCCGCCCACGTAGAATATTC-=-=-=-=-=-=-~--- TATAAATTEGACTTTTATATCCACACGGAACCCACGAAAAACGTAACAATAT
TATTGTTGCGGTTAAGCTCTCGGACTAIAACGCCCCGCCCACGTAGAATATTC —————————— TATAAATTIGACTTTTATATCCACACGGAACCCACGAAAAACGTAACAATAT
TATTGTTGCGGTTAAGCTCTCGGACTACAACGCCCCGCCCACGTAGAATATTC-=-=-=-=-=-=-~--- TATAAATTAGACTTTTATATCCACACGGAACCCACGAAAAACGTAACAATAT
TAITGTTGCGGTTAAGCTCTCGGACTACAACGCCCCGCCCACGTAGAATATTC —————————— TATAAATTAGACTTTTATATCCACACGGAACCCACGAAAAACGTAACAATAT

TAMTGTTGCGGTTAAGCTCTCGGACTACAACGCCCCGCCCACGTAGAATATTC- - - - -« - - - - TATAAATTAGACTTTTATATCCACACGGAACCCACGAAAAACGTAACAAT A = = = - - = mm s s oo e e et o e e e oo oo oo
TATTGTTGCGGTTAAGCTCTCGGACTACAACGCCCCGCCCACGTAGAATATTC- === -~ --- TATAAATTAGACTTTTATATCCACACGGAACCCACGAAAAACGTAACAATATIEREA TATAR- - - ACiE I ~BEIE
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] fm_1.bed 0 O n.bed g 1l.bed fm 2.bed O O bcin.fa_aln.fa_cl.fa

divergence to consensus (%)

size: 6486bp; fragments: 11826; full length: 52 (>=5837.4bp)
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| ufbed g Lbed fm Lbed 0 0 nbed g Lbed fm 2.bed 0 0 b After TEtrimmer Extended plot Blue lines are boundaries

size: 6786bp; fragments: 11776; full length: 0 (>=6107.4bp)
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size: 433bp; fragments: 2788; full length: 41 (>=389.7bp)
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After TEtrimmer ORF and PFAM domain plot
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Before TEtrimmer ORF and PFAM domain plot
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xnsus before TEtrimmer (bp)

Dotplot
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