Start crop Point End crop Point

1 MSA length = 6343 1
CITTTCT -------------------------------------------------------------- AT TAATGCGTATJAJJGAACCTTTACCACGCGETTAATCAGAACATTTCA- - - - -

TIT————TGTGACGGCATCGTACGCAAAAAGATATATTTTATTTAAACTGTATAGTT —————————— AT TAATGCGTATGAAGAACCTTTACCACGCGATTAATCAGAACATTTCA

AGEGGT TCGGEGGA TC------------TGITTGAA - -TT----- TGTGACGGCATCGTACGCAAAAAGATATATTTTATTTAAACTGTATAGTT - =-=-=-=-=-=-=--- AT TAATGCGTATGAAGAACCTTTACCACGCGATTAATCAGAACATTTCA - -

AGEGGT TCGGEGGA TC------------TGITTGAA - -TT----- TGTGACGGCATCGTACGCAAAAAGATATATTTTATTTAAACTGTATAGTT - =-=-=-=-=-=-=--- AT TAATGCGTATGAAGAACCTTTACCACGCGATTAATCAGAACATTTCA - -

A TTHRTATA-TGTGACGGCATCGTACGCAAAAAGATATATTTTATTTAAACTGTATAGTT-=-=-=--=----- ABRTTAATGCGTATGAAGAACCTTTACCACGCGATTAATCAGAACATTTCAR--------=--=-=-----

A TTHT----TGTGACGGCATCGTACGCAAAAAGATATATTTTATTTAAACTGTATAGTT--=-=--=----- ABRTTAATGCGTATGAAGAACCTTTACCACGCGATTAATCAGAACATTTCA

A TETCTA-TGTGACGGCATCGTACGCAAAAAGATATATTTTATTTAAACTGTATAGTT -=-=-=-=-=-=-=--- AT TAATGCGTATGAAGAACCTTTACCACGCGATTAATCAGAACATTTCA R GEES (R ANA THEN- - - THNTE TG TIRGAANSE TN [ - - - - - - - - -

AA --A-TGTGACGGCATCGTACGCAAAAAGATATATTTTATTTAAACTGTATAGTT-=-=-=-=--=-=--- AT TAATGCGTATGAAGAACCTTTACCACGCGATTAATCAGAACATTTCAERGE ARARATTIR- --THI T S TlR- - ------------------
—————————————— TGTGACGGCATCGTACGCAAAAAGATATATTTTATTTAAACTGTATAGTT---=-------ABRTTAATGCGTATGAAGAACCTTTACCACGCGATTAATCAGAACATTTCA

AT TTTT--A-TGTGACGGCATCGTACGCAAAAAGATATATTTTATTTAAACTGTATAGTT-=-=-=-=-=----- A-TTAATGCGTATGAAGAACCTTTACCACGCGATTAATCAGAACATTTCA

AA TTTA--ATGTGACGGCATCGTACGCAAAAAGATATATTTTATTTAAACTGTATAGT T----=----- AT TAATGCGTATGAAGAACCTTTACCACGCGATTAATCAGAACATTTCAGG RN G B ATTH-------------
AA - -AATGTGACGGCATCGTABGCAAAAAGATATATTTTATTTAAACTGTATAGT T -« -« -« - - - AlTTAATGCGTATGAAGAACCTTTACCACGCGATTAATCAGAACATTTCA
------------------------------- TTTT----TGTGACGGCATCGTACGCAAAAAGATATATTTTATTTAAACTGTATAGT T----------AlTTAATGCGTATGAAGAACCTTTACCACGCGATTAATCAGAACATT ---- - -
------------------------------------ R e < - - IV - < e e I

TTTTCTA-TGTGACGGCATCGTACGCAAAAAGATATATTTTATTTAAACTGTATAGT T---=-=---- ABlTTAATGCGTATGAAGAACCTTTACCACGCGATTAATCAGAACATTTCA

TT-AJA- TGTGACGGCATCGTACGCAAAAAGATATATTTTATTTAAACTGTATAGT T----- -« - - - ANMlTTAATGCGTATGAAGAACCTTTACCACGCGATTAATCAGAACATTTCA - == ---=---

---------------------------- A-TGTGACGGCATCGTACGCAAAAAGATATATTTTATTTAAACTGTATAGTT - ---------AlTTAATGCGTATGAAGAACCTTTACCACGCGATTAATCAGAACATTTCAEHIEEEA

---------------------------- A-TGTGACGGCATCGTACGCAAAAAGATATAT T TTAT TTAAACTG TATAGT T - = - = = = = = = = = = & m & s & e o e o o ottt o o o o bt o e b b o f e f o d o d o e o d e m oo m o e imimem oo

------- TGTGACGGCATCGTACGCAAAAAGATATATTTTATTTAAACTGTATAGTT----------AITTAATGCGTATGAAJJAACCTTTACCACGCGATTAATCAGAACATTTCA
TTT- - - - TGTGACGGCATCGTACGCAAAAAGATATATTTTATTTAAACTGTATAGT T -« -« - - - - AT TAATGCGTATGAAGAACCTTTACCACGCGATTAATCAGAACATTTCA
------------------------------------------------- ATGTJACGGCATCGTATGCAAAAAGATATATTTTATTTAAACTGTATAGTT----------ABTTAATGCGTATGAAGAACCTTTACCACGCGATTAATCAGAACATTTCA
------- TGTGACGGCATCGTACGCAAAAAGATATATTTTATTTAAACTGTATAGTT----------AlTTAATGCGTATGAAGAACCTTTACCACGCGATTAATCAGAACATTTCA
TTAJJA- TGTGACGGCATCGTACGCAAAAAGATATATTTTTTTAAACTGTATAGT T - -« -« - - - - - AlTTAATGCGTATGAAGAACCTTTACCACGCGATTAATCAGAACATTTCA
TTTTAT--TGTGACGGCATCGTACGCAAAAAGATATATTTTATTTAAACTGTATAGT T---=-=---- AT TAATGCGTATGAAGAACCTTTACCACGCGATTAATCAGAACATTTCA
-TT---A-TGTGACGGCATCGTACGCAAAAAGATATIITTTTATTTAAACTGTATAGT T -« -« -« --- ARTTARTGCGTATAJJGAACCTTTACCACGCGATTAATCAGAACATTTCA
TTTA- - TGTGACGGCATCGTATGCABAAAGATATATTTTATTTAAACTGTATAGT T----- - - - - - ABMl[TTAATGCGTATGAAGAACCTTTACCACGCGATTAATCAGAACATTTCA
TT---GATGTGACGGCATCGTACGCAAAAAGATATATTTTATTTAAACTGTATAGT T -=----=--- AlTTAATGCGTATGAAGAACCTTTACCACGCGATTAATCAGAACATTTCA
TTAATGCGTATGAAGAACCTTTACCACGCGATTAATCAGAACATTTCA
TTAATGCGTATGAAGAACCTTTACCACGCGATTAATCAGAACATTTCA
TTAATGCGTATGAAGAACCTTTACCACGCGATTAATCAGAACATTTCA
TTAATGCGTATGAAGAACCTTTACCACGCGATTAATCAGAACATTTCA
TTAATGCGTATGAAGAACCTTTACCACGCGATTAATCAGAACATTTCA
TTAATGCGTATGAAGAACCTTTACCACGCGATTAATCAGAACATTTCA
TTAATGCGTATGAAGAACCTTTACCACGCGATTAATCAGAACATTTCA

TTAATGCGTATGAAGAACCTTTACCACGCGATTAATCAGAACATTTCA
TTAATGCGTATGAAGAACCTTTACCACGCGATTAATCAGAACATTTCA
TTAATGCGTATGAAGAACCTTTACCACGCGATTAATCAGAACATTTCA
TTAATGCGTATGAAGAACCTTTACCACGCGITTAATCAGAACATTTCA

—————————————————————————————————————————————————— TGTGACGGCATCGTACGCAAAAAGATATATTTTATTTAAACTGTATAGTT----------AMTTAATGCGTATGA GAACCTITACCACGCG TTAATCAGAACAITTCA
ITGTGACGGCATCGTACGCAAAAAGATATATTTTATTTAAACTGTATAGTT —————————— AT TAATGCGTATGARGAACCTTTACCACGCGETTAATCAGAACATTTCA
—————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————— AITTAATGCGTATGA GAACCTTTACCACGCGETTAATCAGAACATTTCA- -
--A-TGTGACGGCATCGTACGCAAAAAGATATATTTTAT TTAAACTGTATAGT T == = = = = = = s = s s o o s o o e e o e o o o e o o e o o e o o e o o o o o o oo o oo oo m - - - -
—————— ATGTGACGGCATCGTACGCAAAAAGATATATTTTATTTAAACTGTATAGTI——————————A TTAATGCGTATGAIGAACCTTTACCACGCGITTAATCAGAACATTTCA
————————————————— TGTGACGGCATCGTACGCAAAAAGATATATTTTATTTAAACTGTATAGTT---=-------AMTTAATGCGTATGAAGAACCTTTACCACGCGATTAATCAGAACATTTC- - -
—————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————— AITTAATGCGTATGAAGAACCTTTACCACGCGATTAATCAGAACATTTCA

T TTAT—.A.G.ATIT-T— -TTTATA-TGTGACGGCATCGTACGCAAAAAGATATATTTTATTTAAACTGTATAGTT
N 1 I————A—TGTGACGGCATCGTATGCAAAAAGATATATTTTATTTAAACTGTATAGTT
TGITAT—IAA.A.AT_TIT— - - -T--TGTGACGGCATCGTACGCAAAAAGATATATTTTATTTAAACTGTATAGTT
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d uf.bed g 1.bed fm 1.bed O O bcin.fa aln.fa_cl.fa gs.fa ce.fa_s

divergence to consensus (%)

size: 6343bp; fragments: 354; full length: 8 (>=5708.7bp)
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1065.fasta.b.bed _uf.bed g 1.bed fm 1.bed O O bcin.fa_aln.fa_cl.

divergence to consensus (%)
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size: 6644bp; fragments: 353; full length: 4 (>=5979.6bp)
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size: 5506bp; fragments: 36439; full length: 1 (>=4955.4bp)
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After TEtrimmer ORF and PFAM domain plot
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Before TEtrimmer ORF and PFAM domain plot
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[E consensus before TEtrimmer (bp)
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