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MSA length = 4696
- - - - - - - - AC T T A TGGT A T A T T T A T T - A T CACAGA TGC T T CA T A - - - - - - TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACACA T AGCACA T A T TGGT A T T AGA T AAAAA T A T AGGCA T AA T AA T T C T ACAG
- - - - - - - - CA T AAGGACA T T T C T A T C T - - - - - - - - - - - - - - - - - TGA T T T TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACAGA T T T AAAGT AAGGAA T AGT T A T T CAACGA T T T T T T T AGGAA - - - - - CAA
AA T A T T T AA T CAGT T AAA T T T CAAAGT A T AA TGA T AAA T AAAGA T A T ACC TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACAA T ACCA T A - - - A T T T T T A T T T C T T A T T T AACA T CCA T TGAAA - - - - - C T A
CAAA T ACC T T TGAGAA T A T AC T AGACCGTGA T A T C TGA T CA T C T AAGAAGTGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACAAGAAGT A - - - - T T T CA T CAGCC T A T CA T AA TGT T TGCCACAA - - - - - T TG
- - - - - - - - - - - - - GAACA T AGT T CAAC T T T AAAGA T AAGAC - - - TGT T T T TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACAGT - - - - - - - - - T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AGT AAA T AGA T T T A T A T AA T TGGTGGTGT T AGACC TGA T AGT T T CAACAC TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACAAACACGT - - - - T T A T T AA T AGT T T T ACAAAAA T CA T TGAACC - - - - - CGT
TGGCGC T AAA T T AACA T A T T C T T T T AC T T AA T A T T AAA TGT AGA T AAA T A TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T AGT TGAAGT A T AC T CGT AAGA T CGT C T T T T T TG - - - - - - - - - - - - - - - - T T AAGGA - - - - T CGGCGGCCCGTGT CGGCACA T CC T T AA TGGT T CCA T T C
AGAGTGGA T CA T T AA T CACA T T T CA T T - - - - - - - - - - - - - - - - - TGAAA T TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACAGAAA TGT - - CAGAA T T TGGAAC T T T T AGGA T A T T T CAACA T C - - - - - GAG
T A TGA T T - T T T A T AGGT A T AA T TGA T - ACCA T A T A TGA T ACA T T A T A T A T TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACA T A T A T CAA T CAA T C T TGT T T CGTGA T CA T A T A T T A T T A T TGAAC T T A TGG
AGCCAA T A T T T - GGT A T A T T T T TGA - - GC T A TG - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T
AGCCAA T A T T T - GGT A T A T T T T TGA - - GC T A TG - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T
- - - - - - - - - - - - - GAA T A T A T T A T T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - T AACCA TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACAAA - - - - - AA T A - - GACA T T T CACAACAAGACAA T T T T T AACA T T T TG - - -
- - - - - - - - - - - - - GAA T A T A T T A T T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - T AACCA TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACAAA - - - - - AA T A - - GACA T T T CACAACAAGACAA T T T T T AACA T T T TG - - -
GGCCAA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACA - - - - - - - - - - - T T AAA T AGACA T T T TGT T A T A T T T T TGAGT A - - - - - A T T
- - - - - - - - C T T A TGT AAAC T T AAA T A - GT AA TGT CAAAGA T T TGCGGT AC TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACAGGT ACC T - - - - GGGT TGT CA TGT A T T T CGGTGAGT T T TGT CA - - - - - GGA
- - - - - - - - C T T A TGT AAAC T T AAA T A - GT AA TGT CAAAGA T T TGCGGT AC TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACAGGT ACC T - - - - GGGT TGT CA TGT A T T T CGGTGAGT T T TGT CA - - - - - GGA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACA T A T - - - - - - AA T AAA T T T CAAAC T T T AA T C T CACGCAGAGCA - - - - - T T T
GGCCAA T A T T T - GT T A T A T T T T TGA - - GT T A TGT A T TGTGT T T A - - - - - A TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACAGGCCAAAA T TGT T AAA T AGACA T T T TGT T A T A T T T T TGAGT A - - - - - A T T
T TGC T A T A T T T CGT AAC T T T A T T T AC TGC T A T AGA T TGGCCC T AAA T T AA TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACAA - - - - - - - - - - T AAA T T T AAAAC T T T AA T C T CAC TGAGAGCA - - - - - T T T
T ACC TGT - T C T - GGCAC T T T C T C T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAA T AGCCA T T T TGT T A T A T T T T TGAGT A - - - - - AGT
G - - - - - - - - - - - - AAA T A T AGT AAC T - T T T AA T AAAAAAA T A T AGGAAAC TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACAGA - - - - - - A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AG
AAGCAGA - - C T CA T AA TGT TGT AAAC - A TGA T ACA T A T T A T A T A T T ACA T TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACA T ACA T AAAA T AAA T T T T A T CAA T AA T C T CA T A T CC T T T CAAAC T T T ACAA
- - - - - - - - - - - - - GAA TGTGT C T AAA - - - - AAAAGAAAAACACAGT AC T C TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACA T A - - - - - AA T A - - - - T AAA T A T TGAAA T CA T A T T C T T AGTGA T C T T AGAA
- - - - - - - - - - - - - GAA TGTGT C T AAA - - - - AAAAGAAAAACACAGT AC T C TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
CAACAGT - GT T ACGAAAA T T T TGAA T - AC TGAAAA T AAGA T C T A T AA T A T TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACAAA T A T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAG
- - - - - - - - CC T T CACAAGCCA T T A T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T CAGTGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACA T T CAGCA - A T A T CAGAGACAC T T T ACAAAC T A T T T CCAAAGA T T T T A - - -
GG - - - - - - T CGA TGAGGA T C T T T AGG - T TGGCGT A T T A TGTGGT CGCGA T TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACAGCGA T CAAA T A T AGCA T T AA T A T C T T T A T A T A T T C T T CAGCA - - - - - T TG
GA T AAA T AAA T T TGACCC T C T CC T AGT AAAA TGT ACA T CACCCAAGA T AGTGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACAGA T AGT C - - - - T AACAAA T T T T T A T T T AAGT AACCGCGAC T A - - - - - - - -
AGT AGCC - T CGT T AGA T T T C T T T A T AC - - - - - - - - - - - - - - - - - CAGT AC TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACAAG - - - - - - - - - CGAC T CAA T T T T A T CAGT T T T T T T T T AAA T A - - - - - T AA
GAAAGTGA T T T TGAGT CA T TGAAAAA T A T AACACCCAA T A T CA T ACGACA TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACACGACAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T A
- - - - - - - - T T C T T T AACA T T T T AAAA - GT T AA T CAAAA T AAA T TGGAAAC TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACAGAAACGA - A T AGCA T T T T CA T A T T T T TGT A T T T T T C T C T AAA - - - - - AA T
CGA TGGC - - - - - - T AACGT T T T T AC T TGGCACACAGGGAACC T C T A T AGC TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACAA T AGC T A - - - - - - - - - - - - T AA T AA T AA T A T A T T T AGCAA T C - - - - - CAA
GCACAACA - - - - - CAA T A T T ACGAAA - T CGACAAACAACAAAAA T AACCA TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACAAACCA T CAA T AA T T T T CA T T T T T T T T A T T A T T T T T C T C T AAA - - - - - CA T
AAGCGC T A TGT T AAAA T A T C T T AAAA T A TGCCC T T T A T CGGACAGAGGT A TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACAAGGT AAA - - - - TGA T T C T AAAAA T ACGT AGT A T T CGT AAAA T - - - - - - - -
CA T CCC T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CA T CC T TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACAA T CC T A T - - - - AAAAA T A T AA T T T T T CAGA T T CCA T AAA T AA - - - - - AA T
- - - - - - - - GT T TGTGT T A T TGT T AC T T - - - - - - - - - - - - - - - - - AC T T C T TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACAC T T C T AA - A T AGGTGAACACA T T AGT T A TGT T T T T TGGA T AA - - - - - - - -
A T ACAAAAC T T T CGT T T A T T T T T A T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - CC T T AC TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACAC T T ACAA - - - - - - - - T T T AAAGT T T T T T CC T A T C T CCAA T AG - - - - - CGC
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GA T AAC TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACAA T AACAA - - - - T T AA T T A T CA T T TGT T CCA T ACGC T AAA T AA - - - - - - - -
AGAG - - - - - - - A T CAAAA TGT T T AAA - - - - ACACAAAAAA T AGAACAA TGTGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACAA TGT AC T T T T TGT A - T T T T A - - -
AAAA T A T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T AA T AA T AA T A TGA T T T C T T T TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACA T C T T T AA - - - - CCA T A T A T T AGT ACC T T T A T T T T C - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - T T T C T AAAAA T C T T T A T T - - - - ACACAAACCA T A T AAAAGAA TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACAAAGAA - - AGT A - - - - - - - - - T A T AAAA T AGT AC T T T CAGT T - T T T T A T T A
- - - - - - - - - - - - - AGACA T T T AAAGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAAA T TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACAAAAA T AA - GT AAACCAAAGCAA T T AAAAC T CA T T CGT ACAAG - - T AA T T T
CA T TGGT - A T TGTGGA T CCGAA T AAA - - - - A T AGA T AGAAAA T T AAAAA T TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACAAA - - - - - - - - - CAGTGAGT T T A T T T T A T AACA TGC T T AACGT - - - - - C TG
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACAG - - - - - - - - - - T T AC T - - T AAA T CAAGAAAAA T C T T TGA - - - - - - - - AGT
AAAA T C T AGAAAGAGA T T TGAGT AAA T T T AACGT T TGACA T T T T A T T T A T TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACA T T T A T A T - - - - T A T T AAA T C TGT A T T AACGC T T T TGAAAAAA - - - - - - - -
T AACAGT - CCAACACA T A TGGCA T AA - T AAAGGT TGAA T T TGC T - - - - AA TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GC T AAAGCAA - - - - - T AG
T AA T AAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAA T T AAGAAA T AAA T AGCAGT C TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACACAGT CGA - - - - GTGGT CGAAGT T T ACACAAAGT T T T CAAGT A - - - - - - AA
- - - - - - - - - - - - - AGA T ACG - - - - - - - CC T AAGT AAGGCA TGT - - - - - - GTGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGTGAGT A T C T AGGT A T - - - - - CAA
- - - - - - - - - - - - - AGA T ACG - - - - - - - CC T AAGT AAGGCA TGT - - - - - - GTGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - A T T CGAAAAA T AGCCACA TGT AGAGT T T TGT A T ACA T A T CCC TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACAA T CCCCA T A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
CGCCAA T A T C T T T T ACGA T C T CCA T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - T AGT CC TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACAAGT CCCA T - - - T T T C T T T T CAAA T T CAGT AC T A T T TGGAAA T - - - - - - - -
T CAAAACAAGT CAAA T CACC T AAGT C TGC T ACGA TGAA T AGGCAAGT AAC TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACAGT AACCA - - - - - - - - - - - - CAACA T T AAAA T A TGT T TGACA T - - - - - - - -
AACCGGT A TGTGGAGAAA TGT T T AAA - T T TGACA T AAGCA T A T C T T CCA T TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACA T CCA T C T - - - - - - GCAGGC T CA T A T CAGT A T T T T T T T CA T A T - - - - - GT A
AACCGGT A TGTGGAGAAA TGT T T AAA - T T TGACA T AAGCA T A T C T T CCA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACA T A T T CA T - - - - - - - - - - - A T T A T C T AAGCA T T A T T - - - - - - - - - - - - T T A
T AAAAAA - AAC TGAAA T A T TGGT AAA T T T CA T A T A T C T CA T ACAGCGAA T TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACACGAA T AA - A T A T T AC T A TGAAGT A T C T TGGT A T T T A T AAAAA - - - - - - - A
- - - - - - - - T C T C T AGT T A T C T T T AAA - GCGT T AC T TGA T AAA T AGGT T T T TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACAGT T T T T T - - - - GAA T A T T T T T T T A T CAA T T T A T T T T AAAAAA T T CAGGT A
AGAG - - - - - C T T T AAA T A TGCAGAAACGT CA T A T T T CAAA T ACCA T A T AGTGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACA T A - - - - - - - - - AGAA T A TGACA T T A TGGT A T T C T T TGAA TGA T T C T AA T A
AAACGGT TGAC TGGGAAA T TGGAAAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - AGC T AC TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACAGC T ACCA - - - - - - - - - - - - - - - T T T T CAAA T AC T T T AA T CAA - - - - - - - -
T AA T AAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GTGGT AGGGGGT AA T AA - - - - - - TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACAAAAA T AA - T T A T T CA T C T T CC T CGCCAGA T T A T T T CGAA - - - - - - - - GAA
AACGGAG - A T CCGAGACGT CGT AA T A T AAGA T A T AGGACGT ACC - - - - - T TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACAA T - - - - - - - - - T T T T T C T T T A T T T A T AA T A TGT T C T AC T AAA T T T T A - - -
AAA T - - - - - - - - - AAACGT T T TGCC T T - - - - - - - - - - - - - - - - - T CAAGA TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACACAAGAGA - - - - - - AA T T AA T T A T T AAAA T A TGT A TGT A T AAA - - - - - AGG
AGGT AAA - T T C T CCAGCA T T T A TGGT T T CCAGGGACAC T ACAGGT A T T C T TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACAA T T C T AA - - T ACGAACACACAAAACAAC T ACGT T CA TGA TGA - - - - - T AC
- - - - - - - - - T CC TGT AAA T T T T AA T T - A T CA T CAA T A T T - - - - - AAAA T A TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACAAAA T ACA - - - - TGT A T AAAA T A T A T CAA TGT T C T CACAAA T T - - - - - - TG
GGAA T AA - T A T T CCAACA T A T T TGAAAGT T A T AGGT A T T A T ACAAGGCAGTGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACAGG - - - - - AA T AC T A T T AA T T CA T CCAAA T ACA T T T A T T CAACGT T AAAC T
T A T CCA T T T C TGGCGGAA T A T TGGA T TGT T A T T T T CAGT AAGAA T A T T T A TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACAA T T T AAGAGT T AAA T C T TGCAA TGT TGAC T AA T T T CA T AGAA - - - - - A T T
AAAA TGA - T T T C T TGAC T T T T T TGT T - AGAA T AAAAGT AAAGT AAGT T A T TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACAGT T A T CA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGC
- - - - - - - - - - - - - CAA T A T C T CAAAA - - - - A T AAAAA T A - - - - - - - - - - T TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGAC - - - - - - - - - A T A - - - - AAAAC T ACGCCAC TGT A T T C T ACGT AACC T T A - - -
T A TGCA T A - - - - - AGA T AC T T A TGT A - AAAGTGT A T ACAAAA T CAC T T AGTGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACAC T T AGT A - A T AAA T T T AA T CAGT T T T T TGGC T T T CCA T CAGGT CA T A T AA
AAA T AAAG - - - - - GAGC T T T T T T AA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - GA T AAGTGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACAA T AAGGT ACCAAAAC T T T AAAACCGC T A T A T T T T T TGA T AGA - - - - - AGT
TGGC T A T A T T T CA T AAC T T T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
CAC TGA T - C T AACGGA T T T A - - - - - - - T AAA TGGT AAA T ACA T AAGGAAA TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACAGG - - - - - - A T A TGA T T T T AGGA TGCGGTGGT A T T T TGACAGA - - - - - AGA
TGGC T A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T
AAAA - - - - - - T T CGGA TGCA T AAAAA T - - - ACACCAAAAAAGTGAA T T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACAA T - - - - - AA T A - - - - T A T T T AAC T T CAC TGT T T T T T CAGT T A T T T T ACCA
A T ACGACC - - - - - GAGT A T T T A T T A T T - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT T T A TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACAGT - - - - - - - - - T CAA T A T T T A T T A T T TGAGTGTGC T T ACAAG - - - - - - - -
AAAA T AAAA T T T TGGGT A T AAGAAA T T C T AA T AAC T AAAAAA T AGAA T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AAAGACAAGA T T AA - - - - AAACCGAA T T T T A T T A T CGT T T TGT TGGT CA T C T T AA T T
TGA TGAC T A T T CCAAA T A T CGCGAGA T T T T T CAC T CAGT AGGCA TGAAA T TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - T CA T T AAAGT T T AA T AA T AAAA T C T T CGTGT T T T CA T AA T AA T AACGACAGAAA TGACA T AGGACCAC T C TGT A T T AGAAACC T T T T AAAAA - T A TGT T A
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GTGACAACAAAGGAGTGCAA T AA TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACA T T ACA - - - - - - - - - - T CGT T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T CC TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - T T TGA TGT CA T T T T T AC T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT TGGAGAAAACAGA T T CCA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACA T T ACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AGT AAC T AACCA T AA T T A T T TGAAA T T - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T AA T TGT TGGAGAAAACAGA T T T CA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACAGT ACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CC T C T C T - - - - AGAGCAA T T AA T T T TGT AA T T T T T C T TGCAA - - - - - - - -
T AACAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AC T AAAA T AAAAA T A T A - - - - AA TGT TGGAGAAAACAGA T T CCA T CC T AAA T T ACAGT T T AC T ACACA T T ACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AAA TGTGA T T T CAAAAGA T T T CAAGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
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