Start crop Point End crop Point

1 MSA length = 9042 1
TGTTGTGAACATACATTTAATATGGTTATATGTATATGTATATTCGACAA---------- CAGCGACTACAAGATTGGTGACGACGGTGGTCCAATCCAGGATCACGACA

TGTTGTGAACATACATTTAATATGGTTATATGTATATGTATATTCGACAA - = - == -« - - - CAGCGACTACAAGATTGGTGACGACGGTGGTCCAATCCAGGATCACGACA - - - - [ ICHEEH
------------------------------------------------------------ CAGCGACTACAAGATTGGTGACGACGGTGGTCCAATCCAGGATCACGACARC - - -« o v e o
TGTTGTGAACATACATTTAATATGGTTATATGTATATGTATATTCGACAA - - - - - - - - - - CAGCGACTACAAGATTGGTGACGACGGTGGTCCAATCCAGGATCACGACA- - - - - -
TGTTGTGAACATACATTTAATATGGTTATATGTATATGTATATTCGACAA
TGTTGTGAACATACATTTAATATGGTTATATGTATATGTATATTCGACAA CAGCGACTACAAGATTGGTGACGACGGTGGTCCAATCCAGGATCACGAC - - - - TGIIGEHN

TGTTGTGAACATACATTTAATATGGTTATATGTATATGTATATTCGACAA------=---- CAGCGACTACAAGATTGGTGACGACGGTGGTCCAATCCAGGATCACGACAETT = = = == = == e o= m - - CT
TGTTGTGAACATACATTTAATATGGTTATATGTATATGTATATTCGACAA------=---- CAGCGACTACAAGATTGGTGACGACGGTGGTCCAATCCAGGATCACGACAIT—T ART TRCGCC
TGTTGTGAACATACATTTAATATGGTTATATGTATATGTATATTCGACAA------=---- CAGCGACTACAAGATTGGTGACGACGGTGGTCCAATCCAGGATCACGACA- - - - ARTT CITT
TGTTGTGAACATACATTTAATATGGTTATATGTATATGTATATTCGACAA------=---- CAGCGACTACAAGATTGGTGACGACGGTGGTCCAATCCAGGATCACGACAITA——— TT@C------
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TGTTGTGAACATACATTTAATATGGTTATATGTATATGTATATTCGACAA- - - - - - - - - CAGCGACTACAAGATTGGTGACGACGGTGGTCCAATCCAGGATCACGACA - = = = = = = = m = o m e e e oo oo e oo oo oo oo e
TGTTGTGAACATACATTTAATATGGTTATATGTATATGTATATTCGACAA- - - - - - - - - CAGCGACTACAAGATTGGTGACGACGGTGGTCCAATCCAGGATCACGACARCA- - - - - - - oo oo THARARA
TGTTGTGAACATACATTTAATATGGTTATATGTATATGTATATTCGACAA- - - - - - - - - - CAGCGACTACAAGATTGGTGACGACGGTGGTCCAATCCAGGATCACGACA - = = = = = = mm s e oo mmmmm oo e ARAAA
TGTTGTGAACATACATTTAATATGGTTATATGTATATGTATATTCGACAA- - - - - - - - - - CAGCGACTACAAGATTGGTGACGACGGTGGTCCAATCCAGGATCACGACA
TGTTGTGAACATACATTTAATATGGTTATATGTATATGTATATTCGACAA- - - - - - - - - - CAGCGACTACAAGATTGGTGACGACGGTGGTCCAATCCAGGATCACGACA
TGTTGTGAACATACATTTAATATGGTTATATGTATATGTATATTCGACAA - - = = - - = = m s s o e e et e e e et et e et oo oo e
TGTTGTGAACATACATTTAATATGGTTATATGTATATGTATATTCGACAA- - - - - - - - - - CAGCGACTACAAGATTGGTGACGACGGTGGTCCAATCCAGGATCACGACA
TGTTGTGAACATACATTTAATATGGTTATATGTATATGTATATTCGACAA- - - -~~~ - - - CAGCGACTACAAGATTGGTGACGACGGTGGTCCAATCCAGGATCACGACA - - - - [lAR T T TBA - - ABTAATAC- -G TETART
TGTTGTGAACATACATTTAATATGGTTATATGTATATGTATATTCGACAA- - - - - - - - - CAGCGACTACAAGATTGGTGACGACGGTGGTCCAATCCAGGATCACGACART - - - - - - - - TERETEHCTAT- - - - - - - TRGEEAN- - - - - - - - CAMT
TGTTGTGAACATACATTTAATATGGTTATATGTATATGTATATTCGACAA- - - - - - - - - - CAGCGACTACAAGATTGGTGACGACGGTGGTCCAATCCAGGATCACGACANT - -
TGTTGTGAACATACATTTAATATGGTTATATGTATATGTATATTCGACAA- - - - - - - - - - CAGCGACTACAAGATTGGTGACGACGGTGGTCCAATCCAGGATCACGACANE - T
TGTTGTGAACATACATTTAATATGGTTATATGTATATGTATATTCGACAA- - - - - - - - - - CAGCGACTACAAGATTGGTGACGACGGTGGTCCAATCCAGGATCACGACA
TGTTGTGAACATACATTTAATATGGTTATATGTATATGTATATTCGACAA- - - - - - - - - - CAGCGACTACAAGATTGGTGACGACGGTGGTCCAATCCAGGATCACGACA
TGTTGTGAACATACATTTAATATGGTTATATGTATATGTATATTCGACAA- - - - - - - - - - CAGCGACTACAAGATTGGTGACGACGGTGGTCCAATCCAGGATCACGACA
TGTTGTGAACATACATTTAATATGGTTATATGTATATGTATATTCGACAA- - - - - - - - - - CAGCGACTACAAGATTGGTGACGACGGTGGTCCAATCCAGGATCACGACA
TGTTGTGAACATACATTTAATATGGTTATATGTATATGTATATTCGACAA- - - - - - - - - - CAGCGACTACAAGATTGGTGACGACGGTGGTCCAATCCAGGATCACGACA
TGTTGTGAACATACATTTAATATGGTTATATGTATATGTATATTCGACAA- - - - - - - - - - CAGCGACTACAAGATTGGTGACGACGGTGGTCCAATCCAGGATCACGACA
TGTTGTGAACATACATTTAATATGGTTATATGTATATGTATATTCGACAA- - - - - - - - - - CAGCGACTACAAGATTGGTGACGACGGTGGTCCAATCCAGGATCACGACA

CAGCGACTACAAGATTGGTGACGACGGTGGTCCAATCCAGGATCACGACA
CAGCGACTACAAGATTGGTGACGACGGTGGTCCAATCCAGGATCACGACA
CAGCGACTACAAGATTGGTGACGACGGTGGTCCAATCCAGGATCACGACA
TGTTGTGAACATACATTTAATATGGTTATATGTATATGTATATTCGACAA- - - - - - - - - - CAGCGACTACAAGATTGGTGACGACGGTGGTCCAATCCAGGATCACGACA
TGTTGTGAACATACATTTAATATGGTTATATGTATATGTATATTCGACAA- - - - - - - - - - CAGCGACTACAAGATTGGTGACGACGGTGGTCCAATCCAGGATCACGACA
TGTTGTGAACATACATTTAATATGGTTATATGTATATGTATATTCGACAA- - - - - - - - - - CAGCGACTACAAGATTGGTGACGACGGTGGTCCAATCCAGGATCACGACA
TGTTGTGAACATACATTTAATATGGTTATATGTATATGTATATTCGACAA- - - - - - - - - - CAGCGACTACAAGATTGGTGACGACGGTGGTCCAATCCAGGATCACGACA
TGTTGTGAACATACATTTAATATGGT TATATGTATATGTATATTCGACAA - = = = - - = = m s s s o e e e o o o e e e o o e e e e o e e e e e e e e o e e e e ettt et e et et e e oo oo eeeoo o oeeao oo
TGTTGTGAACATACATTTAATATGGTTATATGTATATGTATATTCGACAA - = = = = = = = = & o o oo oo oo e oo o oo e o e o e oo oo oo o i oo i e oo o T- - ETAREAT T T TTATA - - - RGAT T AAAATGTR
TGTTGTGAACATACATTTAATATGGTTATATGTATATGTATATTCGACAA - - = = = = = = = m e s o o m e et o e e e e e e et et et oo eeo oo oeo oo
TGTTGTGAACATACATTTAATATGGTTATATGTATATGTATATTCGACAA- - - - - - - - - - CAGCGACTACAAGATTGGTGACGACGGTGGTCCAATCCAGGATCACGACAICAT
- - -BTTBATRABAAAR- - - CC TGTTGTGAACATACATTTAATATGGTTATATGTATATGTATATTCGACAA- - - - - - - - - - CAGCGACTACAAGATTGGTGACGACGGTGGTCCAATCCAGGATCACGACA

---------- TAT---AATEGTABAG- - - TA TGTTGTGAACATACATTTAATATGGTTATATGTATATGTATATTCGACAA- - - - - - - - - - CAGCGACTACAAGATTGGTGACGACGGTGGTCCAATCJAGGATCACGACA
TGTTGTGAACATACATTTAATATGGTTATATGTATATGTATATTCGACAA- - - - - - - - - - CAGCGACTACAAGATTGGTGACGACGGTGGTCCAATCCAGGATCACGACA

---------- TGTTGTGAACATACATTTAATATGGTTATATGTATATGTATATTCGACAA- - - - - - - - - - CAGCGACTACAAGATTGGTGACGACGGTGGTCCAATCCAGGATCACGACA
TGTTGTGAACATACATTTAATATGGTTATATGTATATGTATATTCGACAA- - - - - - - - - - CAGCGACTACAAGATTGGTGACGACGGTGGTCCAATCCAGGATCACGACA

TAT- - - -- TTA- TGTTGTGAACATACATTTAATATGGTTATATGTATATGTATATTCGACAA- - - - - - - - - - CAGCGACTACAAGATTGGTGACGACGGTGGTCCAATCCAGGATCACGACA

TATTTAAATTATAAAATTATA TGTTGTGAACATACATTTAATATGGT TATATGTATATGTATATTCGACAA - = = = - - = = m m s m o m e e e o o e e e e o o e e e o e e e o e e e e e et e e et et e et et e oo oo eeeo oo meeeooo oo

TATTTAAATTATAAAATTATA TGTTGTGAACATACATTTAATATGGTTATATGTATATGTATATTCGACAA- - - - - - - - - - CAGCGACTACAAGATTGGTGACGACGGTGGTCCAATCCAGGATCACGACATA
TGTTGTGAACATACATTTAATATGGTTATATGTATATGTATATTCGACAA- - - - - - - - - - CAGCGACTACAAGATTGGTGACGACGGTGGTCCAATCCAGGATCACGACART - -
TGTTGTGAACATACATTTAATATGGTTATATGTATATGTATATTCGACAA- - - - - - - - - - CAGCGACTACAAGATTGGTGACGACGGTGGTCCAATCCAGGATCACGACA - - - - - - -
TGTTGTGAACATACATTTAATATGGTTATATGTATATGTATATTCGACAA- - - - - - - - - - CAGCGACTACAAGATTGGTGACGACGGTGGTCCAATCCAGGATCACGACAT

---------- TGTTGTGAACATACATTTAATATGGTTATATGTATATGTATATTCGACAA- - - - - - - - - - CAGCGACTACAAGATTGGTGACGACGGTGGTCCAATCCAGGATCACGAC- - - - -
TGTTGTGAACATACATTTAATATGGTTATATGTAJJATGTATATTCGACAA- - - - - - - - - - CAGCGACTACAAGATTGGTGACGACGGTGGTCCAATCCAGGATCACGACA - - - -
TGTTGTGAACATACATTTAATATGGTTATATGTATATGTATATTCGACAA- - - - - - - - - - CAGCGACTACAAGATTGGTGACGACGGTGGTCCAATCCAGGATCACGACA - -A- - - - - -
TGTTGTGAACATACATTTAATATGGTTATATGTATATGTATATTCGACAA- - - - - - - - - CAGCGACTACAAGATTGGTGACGACGGTGGTCCAATCCAGGATCACGACA - = = = = == wm e oo o mmm e o - -
TGTTGTGAACATACATTTAATATGGTTATATGTATATGTATATTCGACAA- - - - - - - - - - CAGCGACTACAAGATTGGTGACGACGGTGGTCCAATCCAGGATCACGACA]- -
TGTTGTGAACATACATTTAATATGGTTATATGTATATGTATATTCGACAA- - - - - - - - - - CAGCGACTACAAGATTGGTGACGACGGTGGTCCAATCCAGGATCACGACAIC——
TGTTGTGAACATACATTTAATATGGTTATATGTATATGTATATTCGACAA- - - - - - - - - CAGCGACTACAAGATTGGTGACGACGGTGGTCCAATCCAGGATCACGACA - = = = = === s = oo o mm e e e - -
TGTTGTGAACATACATTTAATATGGTTATATGTATATGTATATTCGACAA- - - - - - - - - - CAGCGACTACAAGATTGGTGACGACGGTGGTCCAATCCAGGATCACGACART
TGTTGTGAACATACATTTAATATGGTTATATGTATATGTATATTCGACAA- - - - - - - - - - CAGCGACTACAAGATTGGTGACGACGGTGGTCCAATCCAGGATCACGACART
TGTTGTGAACATACATTTAATATGGTTATATGTATATGTATATTCGACAA - = = = - - = = = m s m o e e e o o o e e e e o o e e e e e e e e e e e et ettt e e oo eeo oo oeeo oo
TGTTGTGAACATACATTTAATATGGTTATATGTATATGTATATTCGACAA- - - - - - - - - - CAGCGACTACAAGATTGGTGACGACGGTGGTCCAATCCAGGATCACGACAIT——

> > > » > > 0O > >

TGTTGTGAACATACATTTAATATGGTTATATGTATATGTATATTCGACAA - = - == -« - - - CAGCGACTACAAGATTGGTGACGACGGTGGTCCAATCCAGGATCACGACA - - TEETETC .- - T
TGTTGTGAACATACATTTAATATGGTTATATGTATATGTATATTCGACAA - = - == -« - - - CAGCGACTACAAGATTGGTGACGACGGTGGTCCAATCCAGGATCACGACA TI-T!CITC.TAA CHCECRAT - - - - - -
TGTTGTGAACATACATTTAATATGGTTATATGTATATGTATATTCGACAA - = - - -« - - - CAGCGACTACAAGATTGGTGACGACGGTGGTCCAATCCAGGATCACGACANT - - ABABECECC
T- - ABATETHT THERGE - A AN cEA A - - - - - - - - - - - - -
ITAT.A T]T TTATT- - -ATTATTAATARTATH----------
TGTTGTGAACATACATTTAATATGGTTATATGTATATGTATATTCGACAA - = - == -« - - - CAGCGACTACAAGATTGGTGACGACGGTGGTCCAATCCAGGATCACGACA
TGTTGTGAACATACATTTAATATGGTTATATGTATATGTATATTCGACAA - = - == -« - - - CAGCGACTACAAGATTGGTGACGACGGTGGTCCAATCCAGGATCACGACA - - -« - ---- - - TT
TGTTGTGAACATACATTTAATATGGT TATATGTATATGTATATTCGACAA - = = = = = & & = & oo e o e o o ot o o e m e o m f e f ot e m e o m f et ot e f o m f e e b e m et et e o fm e m o i e o oo e o e m i om e meeocmiaoeoaaaa
TGTTGTGAACATACATTTAATATGGTTATATGTATATGTATATTCGACAA - = - - -« - - - CAGCGACTACAAGATTGGTGACGACGGTGGTCCAATCCAGGATCACGACA - - -
TGTTGTGAACATACATTTAATATGGTTATATGTATATGTATATTCGACAA - = - == -« - - - CAGCGACTACAAGATTGGTGACGACGGTGGTCCAATCCAGGATCACGACA
TGTTGTGAACATACATTTAATATGGTTATATGTATATGTATATTCGACAA - = - - -« - - - CAGCGACTACAAGATTGGTGACGACGGTGGTCCAATCCAGGATCACGACA
TGTTGTGAACATACATTTAATATGGTTATATGTATATGTATATTCGACAA - = - == -« - - - CAGCGACTACAAGATTGGTGACGACGGTGGTCCAATCCAGGATCACGACA
CAGCGACTACAAGATTGGTGACGACGGTGGTCCAATCCAGGATCACGACA
TGTTGTGAACATACATTTAATATGGTTATATGTATATGTATATTCGACAA - = - == - = - - - CAGCGACTACAAGATTGGTGACGACGGTGGTCCAATCCAGGATCACGACA
--------------------- TGTTGTGAACATACATTTAATATGGTTATATGTATATGTATATTCGACAA-=---------CAGCGACTACAAGATTGGTGACGACGGTGGTCCAATCCAGGATCACGACA
TGTTGTGAACATACATTTAATATGGTTATATGTATATGTATATTCGACAA - = - - -« - - - CAGCGACTACAAGATTGGTGACGACGGTGGTCCAATCCAGGATCACGACA
TGTTGTGAACATACATTTAATATGGTTATATGTATATGTATATTCGACAA - - - = - - = - - - CAGCGACTACAAGATTGGTGACGACGGTGGTCCAATCCAGGATCACGACARIT - = - = = = = s = s oo e o e oo o e i e e o e e e e cemamee oo
------------------------- TGTTGTGAACATACATTTAATATGGTTATATGTATATGTATATTCGACAA----------CAGCGACTACAAGATTGGTGACGACGGTGGTCCAATCCAGGATCACGACA
TGTTGTGAACATACATTTAATATGGTTATATGTATATGTATATTCGAAA- - - - ------ CAGCGACTACAAGATTGGTGACGACGGTGGTCCAATCCAGGATCACGACA - = = = = = = === s e mmmmmmmm e oo -
TGTTGTGAACATACATTTAATATGGTTATATGTATATGTATATTCGACAA - = - - -« - - - CAGCGACTACAAGATTGGTGACGACGGTGGTCCAATCCAGGATCACGACA
AAA- - - - -
- --TCT- —TIGT!-ATTAC - - TGTTGTGAACATACATTTAATATGGTTATATGTATATGTATATTCGACAA - = - == -« - - - CAGCGACTACAAGATTGGTGACGACGGTGGTCCAATCCAGGATCACGACA
---------------------------- TGTTGTGAACATACATTTAATATGGTTATATGTATATGTATATTCGACAA- - - - - - - - - - CAGCGAJTACAAGATTGGTGACGACGGTGGTCCAATCCAGGATCACGACA - - AT
TGTTGTGAACATACATTTAATATGGTTATATGTATATGTATATTCGACAA - = - == -« - - - CAGCGACTACAAGATTGGTGACGACGGTGGTCCAATCCAGGATCACGACA- - - -
TGTTGTGAACATACATTTAATATGGTTATATGTATATGTATATTCGACAA - = - - -« - - - CAGCGACTACAAGATTGGTGACGACGGTGGTCCAATCCAGGATCACGACATA -
TGTTGTGAACATACATTTAATATGGTTATATGTATATGTATATTCGACAA - = - == -« - - - CAGCGACTACAAGATTGGTGACGACGGTGGTCCAATCCAGGATCACGACAMC- -
TGTTGTGAACATACATTTAATATGGTTATATGTATATGTATATTCGACAA - = - == -« - - - CAGCGACTACAAGATTGGTGACGACGGTGGTCCAATCCAGGATCACGACA- - - -
TGTTGTGAACATACATTTAATATGGTTATATGTATATGTATATTCGACAA - = - == -« - - - CAGCGACTACAAGATTGGTGACGACGGTGGTCCAATCCAGGATCACGACART - -
TGTTGTGAACATACATTTAATATGGTTATATGTATATGTATATTCGACAA - = - == -« - - - CAGCGACTACAAGATTGGTGACGACGGTGGTCCAATCCAGGATCACGACART - -
TGTTGTGAACATACATTTAATATGGTTATATGTATATGTATATTCGACAA - = - - -« - - - CAGCGACTACAAGATTGGTGACGACGGTGGTCCAATCCAGGATCACGACARMTAT
TGTTGTGAACATACATTTAATATGGTTATATGTATATGTATATTCGACAA - = - - -« - - - CAGCGACTACAAGATTGGTGACGACGGTGGTCCAATCCAGGATCACGACANTA -






d fm_1.bed 0 0 n.bed g 1l.bed fm 2.bed 0 O bcin.fa_aln.fa_cl.fe

divergence to consensus (%)

size: 9042bp; fragments: 2505; full length: 278 (>=8137.8bp)
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size: 9342bp; fragments: 2505; full length: 274 (>=8407.8bp)
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TE: Itr_1 family 1041
size: 3504bp; fragments: 572; full length: 3 (>=3153.6bp)
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After TEtrimmer ORF and PFAM domain plot
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Before TEtrimmer ORF and PFAM domain plot
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