
Start crop Point End crop Point

MSA length = 9042
- - - - - - - - - - CCA T T AC T CGT A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AACAAGA TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AGT T TGT AAA TGCAAGT T A T T AC T
- - - - - - - - - - T TGT T T C T C T C T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T CA T AGTGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACA - - - - T AGT TGT CGA T T T T CGAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - A TGT A T A T T A
- - - - - - - - - - T T AC T T T AGT T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACAAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CCGT T C T C T T
T CGCAC T TGACCAA T T T T T T T AC T T - - - AA T T A T AGAA - - - CAGT C T T TGTGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACA - - - - - - GCCA T T T T T T T T AGA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GC TGT AAC T
- - - - - - - - - - T T A T T T T AA T T T T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T CCCGT TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAAAGC T T T
T T AC T T T A T A T T AC T A T T T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AA T AA TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGAC - - - - T TGC TGGCC T T T AC T T T AA - - - - - - - - - AAA T AAA TG - - AAA T A T T T
AAA T A T - - - - T TGA T T T AAGAA - - - A T AAA T T AGAGAA - - - - - C T CA T AC TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACAA T - - - - - - - - - - - - - - C TGAGT - AACGTGT CA T AAAC T T T ACGAC TGA T A
GT AGA T C T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CGC TGTGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACAA T - T T AC T AA T T T ACGCCGAAA - - - ACGCCCGGAGGGA T ACA T T T TGC T C
A T AA T T T AAA T CAAAC T T CAAA - - - - - - AGC T A - - - - - - - - - - T T T C TGGTGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACA - - - - C TGT AA T T T T C T T T T AC T TGAGCAACCAGTGA T ACAAAA T T TGA T C
- - - - - - - CGA T CA T T TGCCCAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AC T TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACA T T A - - - GT A T T T T AC - - - - - - GT AA T T T T T CAAACAAA TGGT T TGT T T TG
AAGT A T T TGA T T A T T TGGGC T T AA T ACAAA T T A T AAGT T AA T AGT CAAGC TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T AGAA TG
- - - - - - - - - - T CGT CCGT T AAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACA - - - GGGA T CGT TGT T C T CCA T C - - - GCGGT T A T AGAAGCCCCAA T AA T T T
ACGT CAC TGA T CAC T CGACGAA T A T T CAA T T TGCAACAGTGT AGT AGGCC TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACAC TG - AGGT AC T T T ACC T C T TGGT AAA T T AA TGAGCGAA T - - - - - - T AA TG
A TGGA T T CAAGCAGT T T - - - - GCA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACAACGT TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACAACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAA T T AAA T AGACAA T AA T T A T T A
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AGT TG - - - - - - - - - - T T T - - - - - - - - - TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T A T CCAAAAAAAGT A T AGACA T T T
CAGCACCAGA T T AGT T T AA T T T A T T - - - - - - - - - - - - - - - - T AGCAA T AGTGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACAA T - - GAAGCAGACGCCCC TGGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGGT ACGA T A
AAGC T T T T AGT T A - - - T CAGCA - - - T T AAA - - - - A T AA - - - - - - - CA T AGTGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACAA T - - T AGA T AGA TGT T T T T AGG - AACGT T A TGT AAA - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T A T TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACAA T A T A T AAAA T T T A T T A T T A T T - - - A T T A T T AA T AC T A T T - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - C TGT T T A T AAGGT A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGGGAC T TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGAGT CAA T T
GAA T T T T TGA T TGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAC TG - - GGCCCGA TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CGT A T T T TGT ACGT AAA T AGACCGT T ACGGAAGT AGAA TGT A T T T
T T T T AC - - AGC T AC T CCAGT T T T T T - - - - - T - - - - - AG - - - - - GT CC T T C TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - GT A T T CCGGAAA T A T - - - AA T CAAAAGG - - - - GT T C T T A T TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACA - - - - - - - - - - - T T A T T T CGT T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - C T AA T C T T AGT A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GTGAAAA TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACA - - - - A T T T AA T T TGC T T A T AC T TGA - - T AC T AGT AA T AC - - T C T A T AA T T
A T A T C T T AGA T TGAC T C T T AAA - - - T T T - - - - - T - - - - - - - - AA T AC TGT TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACAC T - - - - - - - - T CAC T CAC T A T - - - - - - - T T TGGGAC - - - - - - - - GCAA T T
T T AGAGT T AA T CAGT C TGTGGA T A T T T AAA T T A T AAAA T T A T AGGGGAGGTGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T CA T TGTGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACAA T - - A T AGT A T T T ACAA T T ACA - - - A T T T TGAGAAAAA TGGT T T A T AGT T
AAGAAACCAAC T CCCAGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CCGC T TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACACG - T AGAAC - - T T T T T C T T T T T - - - AGA T CGAGGAGTGAA - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - T CGT T C T T AAGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A TGGTGT TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACA - - - C TGA T - A T T T AAC T T AAAA - - - A T T AAAAAAAAAACCGT T A T CAA T T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACAAG - - - GCCAAC T T AA T T - - - - - T A - - - - CGCAC T TGCA T T - - A T T T CAGG
CGA T A T A T T T T T AA T T T AA T T A - - - T T A - - - - - - AGAA T T A - GAACGACC TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACAGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T ACGACAGAGACAGT A T C T A T CG
- - - - - - - - - - T CGT T T AA T AA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GACA T A T TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACAA T C - T AAA T AC T TGAA T T T TGT T AA T ACA T T AGAAGT A T AACA T T T AGC T
GCACAC T TGA T TGT T T CC T T CA - - - - - - - - - - - - AAAA T T A - - - - - - - - T TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACA - - A T CGGT T A T T AA T A T CAGGA T AA - - - AA TGA T AAA T CG - - C T T TGGT A
- - - - - - - - - - C T A T T T CCA T CG - - - - - - - - - - - - GGAA - - - - - GT C T T TGTGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACA - - - T AA T TGACCCACA T TGAAC T AA - - - - - - - - - - - - - - - AA T T A TGT T A
AAA T TGCAAA T CGT C T T CGT TG - - - - - - - - - - - T T A TG - - - T AGACAC T T TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACAGT - - TGGT T AA T T T T C T TGT AC - - - CCCAA T ACGAA T ACC T AC T ACAGGA
A T A T A T AAAACAGC T CCAG - - - - - - - - - - - T CA - AAGA - - - - - - - - - - - C TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACAGT - - C T T C T AAA T AA T T T AAAGAAAA T T A T CAAAAC T C T AGTGTGTGT AC
- - - - - - - - - - T CGGT T T AGCGG - - - - - - - - - - - - - - - - T TG - - - - - - - GT TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACA T CA - CAGACAGACAC - - - - - - - - - - - - - - - CA TGAAAA T AGT A T T T AGGT
T AA T AAA T - - C TGGCAA T T ACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GC T T C T TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACA T T A T A T AACA T AA T T A T A T A T T - - - T T C T A T AAAAA T AC T T A T T A TGT T T
- - - - - - - - - - T CAGT T C T CA T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CACA T CGTGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACAGT A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGT ACCA T T AACA T AGGAAAAA T T T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACAC T - - - T AC T AA T T A - - - - - - - - T A - - - - - T T AA T AACACA - - T T A T AC T T
T A - - - - - - - - T AA T T T CA TGA T - - - GT A - - ACGAAAAA - - - - - T T T C T A T TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACAC T A - GAAA T A T AGGT C T - - - - - - - - AAA T T T AAAAAAA T A - - - T ACAA TG
- - - - - - - - - - C TGT T CCCGCA T TGC - - - AA T TG - GG - - - - - - - AA T CC T T TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACACC - - CA T TGAGA TGT T T C T CAA T AAAGAA T CA T AAAAAAGGGA T T T AA T A
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACAAC - - GT AC T AGT CGGT TG - - - - T AGT AAC T T ACAGA T A T T - - T TGT CC T C
T T A T AAC T AA T T ACA T T C T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AC T T A TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACAC T - - C T AACA T T T T T T T T T A T A - - - AGA T T T AAAAA TGT A - - - - - - - - - -
C T AAAAGC T ACCA T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - T T CAG - - - - - GAGACA T TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACA - - - - - - - - - ACA TGCAC TGAAA - - - TGCGT T T CAAAAGTGCCC T A T AAC T
- - - - - - - - - - T T A T T CGT C T A T T A T - - - - A T T A T AA - - - - - - - A T T ACGT TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACAAC - - CGT C T AAA TGGT T C T CGAAAAAGAGCCACAAGAA - - A T AA T CAA T T
CGACAACAGCCAGT T A TGAAGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AC T T CC TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACA T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GCA T
- - - AACCGGA T TGGC T TG - - - - - - T - - - - - - - - - - - - - - - - T AGGCACA T TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACAAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T A TGT T A
AA - - - - - - - - T T AC T T AACGC T - - - C T T - - T T AGAAAA T T ACACC T ACA T TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACAACA TGAGA T A T T T A T T T C - - - - T AAA T A T ACAAGAAAA TGA T A T CCGA T A
- - - - - - - - - - T CA T - - - - - - - - TGT - - - AA T TG - AA T A - - - - - AA T A T A T TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACAA T - - AAC T AAAA TGT C T - - - - - AAAGGTGT CACAGA T A - - A T A TGGAAC T
T T AGAGT T AA T CAGT C TGTGGA T A T T T AAA T T A T AAAA T T A T AGGGGAGGTGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AC TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T - - C T AACA T T T T T T T T T A T A - - - AGA T T T AAAAA TGT A - - - - - - - - - -
ACAGGT TGGA T TGT T T T AGA T A - - - - - - - - - - - T ACAA - - - - - GC TGT A T TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACAGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T CAA T A
ACA TGT T T AAC T A T T C T T AA TGT AC - - - - - - - - - GAGT T TG - - - - - - - TGTGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACA T TGTGT A T A T AAA - - - AC T T T CA TGGAAACGGT A T ACA T T C
A TGGGAGACGCAGT T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GGA T CGT TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACA T CA T TGA T T A T T T T T A T T CAAA T AA TGT T T CAGAAAA T TGT T C T A T AAC T
- - - - T T T AAAGAGT T T C TGGAA - - - - - - - - - - - T - - - - - - - - GG - - - - - - TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACA TGT - T AGACA T AAAC TGC T AGAGAA - - - T A T AA T ACCA T AGA T TGC TGT T
T T C T T T T TGA T TGT T T T TGT AG - - - A T TGA T AACAAA T - - - CGT CCA T A T TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACAA T - - AAGA T A T A T AA T A T T A - - - - - - - - T T T AAAA T CGT T - - - - - - AC T T
- - - - - - - - - - GTGT T CC TG - - - T A T - - - AA T CGT AGAG - - - T A T T CGGTGTGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CAAGGA T CACGACAA T A T AC T A T T T T T A T T T T AA T AGAA T A T T AC T T AAA T ACA T AACA T A T T T
AGGT AA T T AGT TGC T T T AAA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T AC T AGTGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGA T AA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T A T C T AA T AAA T AAA T A T T A T T T
A TGT AA T T AAC T AA T T T T TGGGT A T - - - - - - - - - - - - - - - - - A T AA T TGGTGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACA T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGA T T T AAA T A T AGT AA T A T T A T AA
- - - - - - - - - - T T A T T T T TGCAC T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - GGGA T A T TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACAA T A - GGAAAGT A T A T A T ACAGGGAACAA T T T AAAGA T A T T AGT TGT A T T T
AAAAAGCAAA TGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A - AAGG - - - - - AACAC T C TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACAA - - - ACAC T AAC TGGACCGAAGTG - A T T A T CAAGGAAA T AA TGT T TGT TG
C T AAGT CC TGCGGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACACG - T T A T T CAA T T A T T C T TGAA - - - - - - GC TGCAAAAA TGAAC T T CAGCG
T T T AACC T AAC T T C T C T AC T AA T A T - - - - - T T A - GAAA - - - - - CAAA T AC TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACAA T - T T T T A T AC T T ACA T CCGAC T AGT CCAACGAGAAGA T CGTGT C TGT CA
AAAA T T ACGGTGA T T T TGCGA T - - - T C T - - TGGT A TGA T T AC - - CCGCCGTGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACAC T A T T T AACAA T T A T T T T CAAC T AAACAGT CAA TGGAGT CGCAAACAGT A
T T AGAGT T AA T CAGT C TGTGGA T A T T T AAA T T A T AAAA T T A T AGGGGAGGTGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T AGAGT T AA T CAGT C TGTGGA T A T T T AAA T T A T AAAA T T A T AGGGGAGGTGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACA T T AC - - - - - - - - - GT ACGAGACAAA T C T T T CCAAAAGGCG - - T AC T AA T A
T T AA T A T T AGC T AC T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AC T A T TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGA T T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACA - - A T T TGCCA T T T A T AA T T CAA T AA T T T A T TGT AAGAAGA - - - - - - A T CA
GGC T AAGT CA T TGC T AGTGACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AC TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACAA T - - GAAA T A T T T A T T T T T C T T - - - TGT A T T AC T AA T ACGTGC T T T T T C T
AGAAC T TGGGCAAA T T TGGCGC - - - T CAGGT TGT A T T A T T A - - C T AGT A T TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACA - - - - - - - GT A T T T AGT C T AAGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T T A T T T T T A
T AGTGGT TGT T CGC T C T CC - - - - - C - - - AAGT A - AA - - - - - T A - - CA T AGTGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACA - - - - CGCCGGT T T AAA T T AGGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGGAA T AA T T
AAA TGT T CA T T CGA T C T AA T AA - A T - - - - - - - - - AAAA T T A TGACCA T A T TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GGACA T C T AAAGT AAA T AA T T T T T AA T A
- - - - - - - - - - T TGA T A TGT AAC TGC - - - - - C T A - T A - - - - - - - - - - - - - - TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGAC - - - - - C T C TGAA T T AA T C T ACA T T AAAGT A T CCAA TGCA - - GCA TGTGACG
ACA T T T T CAA - - - - - - - - - - - - T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - AACC T AC TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACAC T A - AA T ACA T T CGT T T T T T CC T AGT CAGTGAGAAA T A TGGC T T A T T AA T
- - - - - - - - - - T T A T AC T A TGAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T A T A T T TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT ACA TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACA - - - - A T A T T A T CGGT A TGGAC T T A T T ACGCCAGT AA T ACAA T ACA T AGGT
A T AAA T T TGGCGA T C TGA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GCAGT A T TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACA - - A - - - - - - A T T T A T - - - - - - - T AA T AAGT T A T AAAAA T A - - - - - - AA T A
AAA T AAA T AAC T A T T T T T T TGA T AC - - - - - - - - AAAGA - - - T AA TGGCC T TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACAGC - - A T AC T T T T T T TGC T CAA T T AA - - GC T AGAGGACA - - AA TGT T AGCA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGCCA T AAAA - - - GGGACCA TGTGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGAAGT C T T ACAAA TG - - T AA T T T AGT T
T T AGA T T TGA T T AGT T CCAAGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T T AGGT TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACAA - - AGGA TGAC T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA TGAACG - - T T T TGGCC
CAAC T T C TGCCCGT CCCCA T AG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT T T AAGTGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACA - - - - GCGA T A T T T AC T T TGCAC T AGCC TGT C T AAAAAA T A - - GT T CA T T A
T A T T AAGCGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A - TG - - - - - - - - - - - - - - T T T - - - AAA T TGGT AAGT AGA - - - - - - - - - -
T T T T T AGAACC T C T T T T AGTGCGA T - - - - - A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A - GCCGT TGAAAAAA T C - - - - - - - TGA
T T AA T T TGACC TGC T T CAGT AG - - - T - - - - - - - T - - - - - - - - - - - - - T A T TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACA T T - - AAC T T A T C T A T T T T T A T - - AA - - T T T T A T AACAA T T - - - - ACA T T T
T AA T AAACAAC T A - - - A T T TGGT - C - - - - - - - - GAAAA - - - T AGT CACGT TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACAAC - - A T AAAGGT T - - - C T CA T T AAA T TGC T CGAAGA TGT AAA T A T CA T TG
A TGT T T T T A T C T A T T - - - - - - - - - C T T AAC T T A T AAA T T T A - - TGCAA T T TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAA - - - - - - - - - - - - - - - GAGTGAGA TG
- CAC T T CAGT T TGT CACAGAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A - - - - T TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACAGT - - GAACA T T T T AA T CC TGC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - GGT T T TGCA T
A T A T T T AACA T TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T A T AC TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACAA T - TGGAAGAC T T T T T T T C T AC - - - - - - T TGGGAGA T CCG - - GT A T A T T T
T AA TGT AGAA T T A - - - - - - - - - AA T T T A - - - - - - AAAG - - - - - GACGT CA TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACAGTGT AAA T AAGA TGT AC TGAA T T A T T A TGT AA T AAA T C T T A T T T T TGC T C
AAA T A T T TGC T T A T A T T A TGT T CA T T T AAA T T - T AAAAC T ACA - - - - - - T TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACAA T A TGGGT CGC T TGT A TGT AA T TGA T C T T A T C T AAA - - - - - - - - - T AA T A
T T AGAGT T AA T CAGT C TGTGGA T A T T T AAA T T A T AAAA T T A T AGGGGAGGTGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGACGT A T T CAA T TG - - T CGT CAC T
T AAAAGGT - - T T A T CA T C T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGT A T TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACAGT - - A T AA T A T A T C T T T T CCCA - - - GAA T T TGAACA T T T T - - - T T TGT T A
- - - - - - - - - - T T A T T T TGA T A T - - - - - - - - - - - - - - - - T AA - - - - - - TGC TGT TGTGAACA T ACA T T T AA T A TGGT T A T A TGT A T A TGT A T A T T CGACAA - - - - - - - - - - CAGCGAC T ACAAGA T TGGTGACGACGGTGGT CCAA T CCAGGA T CACGACAC T A - GAAC TGCGT A T T T T CGA T - - - - - - AA T C T CAA T A T AA T A T T TGACA





0 2000 4000 6000 8000

0
5

10
15

20
TE: ltr_1_family_1041.fasta.b.bed_uf.bed_g_1.bed_fm_1.bed_0_0_n.bed_g_1.bed_fm_2.bed_0_0_bcln.fa_aln.fa_cl.fa_gs.fa_ce.fa_se.fa_cel.fa_cer.fa_gs.fa_bc.fa

 size: 9042bp; fragments: 2505; full length: 278 (>=8137.8bp)
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No TE domain detected

After TEtrimmer 9042 bp
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 size: 9342bp; fragments: 2505; full length: 274 (>=8407.8bp)
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 size: 3504bp; fragments: 572; full length: 3 (>=3153.6bp)
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