
Start crop Point End crop Point

MSA length = 719
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAC T C T A T CA T T T TGT - - AGAC T AGT TGT AACAGA T T T A T T T AGT T AAAAC T T T AA TGAA T T AAGGT T AAA T T AA T AAAC - - - - - - - - - - AAAAGC T A T T AACGAA T AAAA TGTGT AAAC T TGACCAACAAGGT A T AAGGT T AGCC T T AA T T TGT AGGCAGGGT T TGGCACCGCC T A T - - AAA T TGT ACC
T - - AAA T CAAACC TGCGCC TGTGACAGT T AC T T CA T AGCC T CAA T A TGTGACAGA T T T A T T T AGT T AAGAC T T T AA TGAA T T AAGAA T AAA T T AA TGAAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
C - - - - A TGAAGACA T AGA TGGT T T C T - AAAC T T TGT CA - T AACAA T T AAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T AAGA T T T AA T T AA TGAAC - - - - - - - - - - CAAAGC T A T T AACGAA T AAAA TGGC T AAGC T TGACCAA T AAGGT A - - - - - T T AGCA T T AA T TGGT AGGCAGGT ACC T AAAGT AAGT AAGA - GA T CGT ACG
T - - - - A T AAGACCA T CCC T CC T T CC T - - - AA T T T C T C T A - T AA T AA TGT AACAGA T T T A T T T AGT T T AAAC T T T AA TGAA T T AAGA T T AAA T T CA TGGAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T - - - - - - - - AA T ACAAA T TGGT T T AA - - - - - - - - - - - A T T CAGT A T T A T AACAGA T T T A T T T AGT T AAAAC T T T AA TGAA T T AGAA T T AAA T T AGTGA T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGCGC T C T - - T CGGCGCC T T CCGC T TGT T A T C - - - - - - - - AA T T - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACGCCACCC T CA - GAA T T TGTGT AACAGA T T TGT T T AGT T AAGAC T T T AA TGAA T TGAGAC T AAA T T AA TGA T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T AGCC T T AA T TGGT AAGCAGGGT T CGGT ACCGCC T AC T A - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A TGACAA TGT AACAGGT TGA T T T AGT T AAAAA T T T AA TGAAA T AA T A T T AAA T T AACGAAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T AGCCA T AA T TGGT ACGCA T CAC T TGGT ACGGAC T AC T CCAA T TGAACC
T T T AAA T AAAA T T T AC T T CAA T TGT T A T T T CGCGT T AAAGT T T AACAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T - - - - - TGT AC T T T CAA T T A T T C T T C - T T ACA T T T T AA - - - - - - - - - A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T AGCC T T AA T T AGT AGGCAGGGT T T CGT ACCGCC T AC T AAGA T CGT ACC
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACGCCACCC T CA - GAA T T TGTGT AACAGA T T TGT T T AGT T AAGAC T T T AA TGAA T TGAGAC T AAA T T AA TGA T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T AGCC T T AA T TGGT AAGCAGGGT T CGGT ACCGCC T AC T A - - - - - - - - - -
T - - - - - - - - A T T T AAGAC T CACCC TG - T AA T A T CGT CA - T T AGCA T T T CC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA TGAAA T T - - - - - - - T TGA - - - - - - - - - T A T - - - - A TGA TGT T AAAC TGT TGT CAACGA T T C T T T T C T T T T T T T CAAAA T AA T A T
T - - - - - - - - AGC T C T AGGCGGCCA T T - - - - - C TGCAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T T AAA T AAAA T T T AC T T CAA T TGT T A T T T CGCGT T AAAGT T T AACAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAAGC T A T T AACGAA T AAAA TGGGTGAAC T T A T CCAA T AA - - - - - - - - - TGA T T T T T T AAAGT T AGACA TGT C T C T AAGA T AA T T AA T C - - - - - - - - - -
T - - T AACAAAGCA TGAGCA T - - - - - - - T T AAA T CA T T AAGAAA T T T TGT AA T AGA T T T A T T T AGT T AAGAC T T T AA TGAA T T AAGAC T AAA T T AA TGAAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T - - CAACC T AA T ACAAGT A T A T T T AC - C T ACC T C T T CA - GTGT T T A TGGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAAAGC T AA T AACGAA T AAAA TGGGT AAGC T TGA T CAA T AAAGT A T - - - - T TGACC T T A TGTGGT AGACAGGA T T TGGT ACCGCC T AC T A - - C T TGT ACC
A - - - - - T T T AC T T T CA T T TGA T T T T C - - - - - C T T C TGAA - - - - T T A TGAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAC T TGGCC
T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T ACAGT C T CA - ACAGT A T C TGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAA TGC T A T T AACGAA T T AAA TGGGT AAGC T T AACCAA T AAGGT A T AAAGT T T T CC T CAGA T AGT AA T T A T A T T T T A T T CGAGAGT AA T T AGGT T T CGT T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAA T T A TGGT A T AACA T CGAGA - - - - - - - - -
T T C - - TGAAA T AC TGC T T T CA T T T CA - C TGC T T TGA T A - T A T A T AGTGT AACAAA T T T A T T T AGT T AAAAC T T T AA TGAAC T AAGA - T A T A T T AA TGA T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAA TGACGGCAGA - T T AACA T T T T AACAGA T T T A T T T AA T T AAAAC T T T AA TGAA T T AAAA T T AAA T T AA T AAAC - - - - - - - - - - AAAAGC T A T T AACGAA T AAAGT AAGT AAGC T TGACCAA T AGCGT A T AAGGT T AGCC T T AA T TGGT AGGCA - - - T T T AA T AAAGA T TGGTGAGT T - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T TGT C T A T T AA - T T AGGT A TGT AAGAGA T T T A T T T AGT T AAGGC T C T AA TGAA T T AAGA T T AAA T T AA TGAAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T TGAAC T T TGT C T T T A T T T CCAAA TGAACACCACC T T CAGGCACCC T A T C
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AA T AA - - - - - A T T T T TG - C - GA T T T A T T T A T T T AAAAC T T T AA TGAA T T T AGA T T AAA T T AA T T AAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A TGGGT ACAC T T AACCAA T AAGGT A T AA - - C T AGCC T T AAC TGGT AGGCAGGGT T TGGT ACCGC T T AC T A - - - T TGT ACC
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAA TGT A - - - - - - - - - - - - - - - - - AAA T T T T AA TGAA T CAAGA T T AAA T T AA TGAAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C TGACC T T AA T TGGT ACGCAGGGCC T AGT ACCGC T T AC T AAAA T TGT ACC
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T A T AACAGA T T T A T A T AGT T AAAAC T T T AA TGAA T T AAGA T T AAA T T AA TGAAA - - - - - - - - - - AAAAGCAGC T AACGAA T AAAA TGGGT T AA T A TGACCAA T AAGGT A T AAGGGTGGCC T T AA - TGT AAGGCAGGA T T TGA T ACCGT - - - - - - AAA T CA T ACC
- - - - - - GGAAAC T CGAGGT T A T T C T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T TGAAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT CAGGA T T T ACGACCGAGAAAAAGA T T T T CC T T
T - - - - - T C TGC T T T AAGT TG - - - - - - - T TGC T T T T T CA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAGT CC T C T - - - - - CA T T T AAA T T TGAA T - - - GC T AGT T T A T T T T T T A T T
T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAA TGCGACCA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AC T T CAA TGAA T T AAGAC T AAA T T AA TGAAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T TGGT CC TGA T TGGT AGAGAGGGT TGT AGGCGGT A - - - - - GGA T CGT ACC
T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACAAGC T A T T AAGGCC TGG - - - - GGT T AAC T TGGCCAA T AAGGT ACAAGAC T AGCC T T AA T TGGT AGT CAGAGGT TGGT ACCGT C T AC T AAAA T TGT ACC
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T A - GACA T TGTGT A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T - AGC T A T T T T CAAGA T A T CA T T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA TGAC T T AAGA T T AAA T T AA TGAAC - - - - - - - - - - T CAGCC - - - - - - - - - - - - - - - TG - GT AAAC T TGA T CAA T AGGGT ACAAGCC T AGC T T T AA T TGGT AAACA - - - - - CCA T ACCGC T T AC T AAAA T TGT T CC
- - - - - - - - - - - - - - - - - C TGGT T T T T ACGAC T T TGT CAA - - - - - - T T A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AACGT A T CACAAAA - - AGT C TGT T T T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T - AGC T A T T T T CAAGA T A T CA T T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA TGAC T T AAGA T T AAA T T AA TGAAC - - - - - - - - - - T CAGCC - - - - - - - - - - - - - - - TG - GT AAAC T TGA T CAA T AGGGT ACAAGCC T AGC T T T AA T TGGT AAACA - - - - - CCA T ACCGC T T AC T AAAA T TGT T CC
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T CCA T T T T AA - GCA T A T A T AAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T AAC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - AACCAAGAC T AAGACCAGT C T CGGT A T T T T TGT CA - CC T T AGT T A T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T AGC T CCAA T T TGT ACGCACGAC T TGGT ACGGCCCACACAAA T TGT ACC
T T T - - ACAAC T A T T AAGC T AA T A T T A T C TGTGTGT T AA - T CGC TGGTGT T ACAGA T T T A T T T AGAAAAAAC T T T AA TGAA T T AAGA T T AAA TGAA TGAAC - - - - - - - - - - AAAAGC T A T T AA TGAACAA - - - - - - - - AAC T TGA T CAA T AAGGT A TGAGGT TGGCC T T AA T TGGT AGGCAGGGT T CGGT ACCGCC T ACCAAAAGTGT A T C
T - - - - - - - - GGC T T AAAC T TGTGTGC - - T T CCCGA T T AA T T A T AGA TGT T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T T T AGTGAA T T AAGAC T AAA T T AA TGAA T - - - - - - - - - - AAAAGCGA T T AACAAA T AAAA TGGGT AAAC T TGAACAA T AAGGCA T AAAGA T AGCC T A - - T TGGTGGT CAGGGT T T AGT ACCA T C - - - - - AAGT T C T CAC
T - - - - A T CC T C T T CAGGT T CA T C T CC - - - - - - - - - - - - - AAAAA T T T T T T ACAGA T T T A T T T CGT T AAAAC T T T AA T AAA T T AAGA T T AAA T - AA TGA T C - - - - - - - - - - AAAAGC T A T T AACGAA T AAGTGGGGT AAAC T TGAC T AA T AAGGAA T AAGGC T AGT C T T AA T TGGT AGGCAGAGC T TGGT A T AC T T T A T CCACAGT AGGGC
T - - AAA T ACAGCC TGCGT CGAGAC T AA T T T T T TGT T C T - ACA T A T T TGCAACAGA T T T A T T T AGT T AAAAC T C T AA TGAA T T AAGA T T AAAA T AA TGAAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CGT CA T T A T ACGT T T - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AC T T CGT T T T
T - - - - A T CC T C T T CAGGT T CA T C T CC - - - - - - - - - - - - - AAAAA T T T T T T ACAGA T T T A T T T CGT T AAAAC T T T AA T AAA T T AAGA T T AAA T - AA TGA T C - - - - - - - - - - AAAAGC T A T T AACGAA T AAGTGGGGT AAAC T TGAC T AA T AAGGAA T AAGGC T AGT C T T AA T TGGT AGGCAGAGC T TGGT A T AC T T T A T CCACAGT AGGGC
T T T - - AC T T T T A T CAAAGT AA - - - - - A T TGTGCGA TGA - A - - - T AC T A T A T CAGA T T T A T T T AG - T AAGAC T C T AA TGAA T T AAGA T T AAACCAA T AAAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T TGGCC T T AAA TGGT AGGCAGGGT T TGA T ACCGCC T AC T AAGGT CGT ACC
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C - - GAA T TGAA T T T CAA TGCA T T T CC - T TGGGT TGT CA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CA T T T AAAA T T T T AAAC T T AAC T C TGGTGCAAA TGGGCAAGC T AGT AC T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T CA T TGCC T T T T AG - ACGCCA T TGT T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T T AA T AAAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -





0 100 200 300 400 500 600 700

0
5

10
15

20
TE: rnd_5_family_8605.fasta.b.bed_uf.bed_g_1.bed_fm_1.bed_0_0_n.bed_g_1.bed_fm_2.bed_0_0_bcln.fa_aln.fa_cl.fa_gs.fa_ce.fa_bc.fa_ce.fa_gs.fa_bc.fa

 size: 719bp; fragments: 39; full length: 1 (>=647.1bp)
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 size: 541bp; fragments: 46; full length: 2 (>=486.9bp)
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