
Start crop Point End crop Point

MSA length = 1920
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT CAAAAAAACACGT T T T AA T TGGT T - AAAA T T ACAGGTGTGGAA T T T T CAC T AAAA T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
A T T T T A - - - - - - - - - - - - AAA T AA T T T A T CA T AGA T C - - - AA T AA T T AGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT CAAAAAACAACGT T T TGA T TGGT T AAAAA T T ACAGGTGTGGAA T T CA T T A T A T CA T T AC T T T A - AGTGCAAACC T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
GT T TGT A - - - - CGA TGGAGT C T AAGGT A T T T T TGCCA - - - TGT CACCAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT CAAAAAAACACGT T T TGA T TGGT T AAAAA T T ACAGGCGTGGAA T T T T CA T AAAA T ACA - T A T A - T AAAAAGT T C T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT C - AAAAAACACGT T T TGA T T T T T T AAAAA T T ACAGGTGTGGAA T T T T CAA T A - - - - - T - T C - - - T AACA T AACCCACA T T CCAA T CAA - - - - - - - - AA
A T T T T T - - - - - T AA T AAGCA TGAAAA T A T T T T AACGA - AAA T C T C T T AAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT CAAAAAAACACGT T T TGA T TGGT T AAAAA T T ACAGGTGTGGAA T T T T CAA - A T AAAAA - T C T A - TGCAAAA T C T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
A T T T T T - - - - - T AA T AAGCA TGAAAA T A T T T T AACGA - AAA T C T C T T AAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT CAAAAAAACACGT T T TGA T TGGT T AAAAA T T ACAGGTGTGGAA T T T T CAA - A T AAAAA - T C T A - TGCAAAA T C T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT - AAAAAAACACGT T T TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAC T AGAGGT CAAA T T A T T T CCGGAAA T T T T T T CGAGC T CA TGAA T A T T T TGAAAA T T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT T AAAAAAACACGT T T TGA T TGGT T AA - AA T T ACAGGTGTGGAA T T T T CA T T AAAA T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TG - CAAAAAACACGT T T TGA T TGGT T AAAAA T T ACAGGT A TGAAA T T T AAAAAAAAAA T A - - - - - - AGAA TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT CAAAAAAACACGT T T TGA T TGGT T AAAAA T T ACAGGTGTGGAA T T T T T A T CGA T AGTG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T C T ACAGA T TGAGA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T A T CACAA - - - - - - - - - - - GAGC T T AAA T T A T - T T T CGC T CGT C T T - -
AGT T T A TGCGT TGA T AGTGGA T AAAC T ACAC T A T ACC T AAAA T A T T CGGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T A T CACAA - - - - - - - - - - - GAGC T T AAA T T A T - T T T CGA T C - - - - - - C
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAGAAAA T T - C T T AAAA T T AAAA TGT A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAGAAAA T T - C T T AAAA T T AAAA TGT A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAGAAAA T T - C T T AAAA T T AAAA TGT A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAC T AGAGGT CAAA T T A T T T CCGGAAA T - T T T T CGAGC T CA TGAA T A T T T CGAAAA T T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT - AAAAAAACACGT T T TGA T TGGT T AAAAA T T ACAGA - - - - - - - - - - - - T CGAAAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T - CAAAAAACACGT T T TGA T TGGT CAAAAA T T ACAGGTGTGGAA T T T T C T CCAAAA T CA - T T T - - AAAA TGAGTGAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAA T AAA T TGAAAA T AAGC T A T T CGA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT T - AAAAAACAC T T T T TGA T TGGT T AAAAA T T ACAGGTGTGGAA T T T T C TGT A T A T C T T - T C - - - T AAGA T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T CAAAAAAACACGT C T TGA T TGGT T AA - AAC T ACAGGTGTGGAA T T T T CAC T AAAA T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT AAAAAAAACAAGT T T TGA T TGGT T AA - AA T T ACAGGTGTGGAA TGT T CA TGCA T A T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT CAAAAAAACACGT T T T CA T TGGT T AAAAA T T ACAGGTGTGGAA T T T T CAA - AGT AAAA - T T T T AAAAA T T AGT T T C T T T T A T - - - - - - - - - - - - - - - -
A T T CA T - - - - - TGC T AG - T CAGAAAAAGTGGT AACGG - GGAACAA T T AAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT CAAAAAAACA TGT T T TGA T TGGT T AAAAA T T ACAGGTGTGGAA T T T T CA T - - - - - - - - - - T T - - TGGA T AGGT T TGT A - - - - - T C T AGT T AGTGT AAG
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT - AAAAAAACACGT T T TGA T TGGT T AAA T A T T ACAGC TGCGGAA T T T T CCA TGAAAAC T - T TGAAACAA T AGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
A T T CAA - - - - - CAA - - - - - T T CCAAC T A TGGTGT AA T - AGAC T AAC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT CAAAAAAACACGT T T TGA T TGGT T AAAAA T T ACAGGTGTGGAA T T T T CA T - AACAACA - T - - - - AA T AA T AA T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT CAAAAAAACACGT T T TGA T TGGT T AAAAA T T ACAGGTGT AGAA T T T T CAC TGT AA T T T - T T T - - A T AA T T CA T T CAAA T T A T T T C T AGT T T T T AAAGA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAC T AGAGGGCAAA T T A T T T T CGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAA T TGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT CAAAAAAACACGT T T TGA T TGGT T AAAAA T T ACAGGTGTGGAA T T T T CAAAGT AAAA T - T T T AAAGAAAA T A TGT T T C T T T T A T T A - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT - AAAAAAACACGT T T TGA T TGGT T AAAAA T T ACAGGTGTGGAA T T T T CAA T AA T A - - - - T CAAGAAAA T T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT CAAAAAAACACGT T T TGA T TGGT T AAAAA T T ACAGGTGTGGAA T T T T CA TGCA T A T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT - AAAAAAACACGT T T TGA T TGGT T AAAAA T T ACAGGTGTGGAA T T T T CAGCA T T A T A T C T T T AAAAGAC T AGCA T T TGA T C - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT - AAAAAAACACGT T T TGA T TGGT T AAAAA T T ACAGGTGTGGAA T T T T CAGCA T T A T A T C T T T AAAAGAC T AGCA T T TGA T C - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C - - - AAAAAAACGT T T TGA T TGGT T T AAAAA T T CAGGTGTGGAA - T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT CAAAAAAACACGT T T TGA T TGGT T AAAAA T T ACAGGTGTGGAA T T T T TGGT A T AA T T T - T T TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CA T AGAGT T A T AAA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT CAAAAAAACACGT T T TGA T TGGT T AAAAA T T ACAGGTGTGGAA T T T T CA T CGAAA T A T - T T T A - GAAA T T T T T ACACCC T A T - CCGAA T T T A T C T A T A
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT CAAAAAAAAACGT T T TGA T TGG - T T AAAAA T T CAGGTGTGGAA T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T AGGGT A TGT C TGT AC - - - AGT AGT - - - A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT CAAAAAAACACGT T T TGA T TGGT T AAAAA T T ACAGGTGCGGAA T T T T CAA - AAAAAAA - - T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T CGCCAAA T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT - AAAAAAACACGT T T TGA T TGGT T AAAAGT T ACAGGTGTGGAAC T T T CAAA - - - - - - - C - T TGAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT CAAAAAAACACGT T T TGA T TGGT T AAAAGT T ACAGGTGTGGAA T T T T CAAC T AAA T C T - - CCA - ACAACGCA T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
A T T T CC - - - - - T A - - - - - - - CAAGAA T A TGT A T T T A T - AAAA T AA T AAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT CAAAAAAACACGT T T TGA T TGGT T AAAAA T T ACAGGTGTGGAA - T T ACAA - GTGT AAA - T T C - - T A T AACAGCA T A T T T T AC T T T CGAC T TGC T T TGA
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