Start crop Point End crop Point

1 MSA length = 3912 1

----------------------------------------------------------------------------------------------- AAAAGTTTTTTGAAACATCTAAAAGCGTGCTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTCAGTACAATTTATTA
---------------------------------------------------------------------------------------------------- AAAAGTTTTTTGATACATCTAAAAGCGTGTTTTATTAAAATACTAATATTICAACGATGTTTIACAAGGAACCAACCACAGCTTCAGTACIATTTATTAI
----------------------------------------------------------------------------------------------- AAAAGTTTTTTGJAACATCTAAAAGCGTGCTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTCAGTACAA- - - - - - - -
----------------------------------------------------------------------------------------------- AAAAGTTTTTTGAAACATCTAAAAGCGTGCTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTCAGTACAATTTATT - -
----------------------------------------------------------------- AAAAGTTTTTTGAAACATCTAAAAGCGTGCTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTCAGTACAATTTATTA
------------------ TATTAGTATTTTAATAAACACGCTTTTAGATGTTCAAAAAACTTTTAA- - - - - ----AAAAGTTTTTTGATACATCTAAAAGCGTGTTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTCAJTACATTTATTA
------------------------------------------------------------------- AAAAGTTTTTTGATACATCTAAAAGCGTGTTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTCAGTACAATTTATTA

AAAIATAITTTITITI ------------------------------------------------------------ AAAAGTTTTTTGAAACATCTAAAAGCGTGCTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTCAGTACAATTTATA
------------------------------------------------------------------- AAAAGTTTTTTGATACATCTAAAAGCGTGTTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTCAGTACIATTTRTTA
----------------------------------------------------------------------------------------------------------- AAAAGTTTTTTGAAACATCTAAAAGCGTGCTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTCAGTACAATTTATTA
T T N T AAAAGTTTTTTGAAACATCTAAAAGCGTGCTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTCAGTACAATTTART

-------------------------- !I!TGAT————ATTIATATTAGTATTTTAATAAACACGCTTTTAGATGTTCAAAAAACTTTTAA——————————AAAAGTTTTTTGAAACATCTAAAAGCGTGCTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTCAGTACAATTTA————

------------------------------------------------------------------------------------------------ AAAAGTTTTTTGAAACATCTAAAAGCGTGCTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTCAGTACAATTTATIAR
TACATTTTAATAAATTAAATA - AAABTAATTTTTACTAATATTAGTATTTTAATAAACACGCTTTTAGATGTTCAAAAAACTTTTAA - - -« -« - - - AAAAGTTTTTTGAAACATCTAAAAGCGTGCTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTCAGTACAATTTA- - - -
Tememmee - Y < L i R T AAAAGTTTTTTGAAACATCTAAAAGCGTGCTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTCAGTACAAIETITT— -
LI N AAAAGTTTTTTGATACATCTAAAAGCGTGTTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTCAGTACIATTATTA

---------------------------------------- T o e o m e e e e e e e e e e e e oo - AAAAGTTTTTTGAAACATCTAAAAGCGTGCTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTCAGTACAATTTATTA
TATBATTTAATAGAT - AR T AAAAATA - - - - oo e oo AAAAGTTTTTTGAAACATCTAAAAGCGTGCTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTCAGTAAET TIlTA
------------------------------------------------------------------------------------------------ AAAAGTTTTTTGAAACATCTAAAAGCGTGCTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAACCACAGTTCAGTACAATTTATTA
------------------------------------------------------------------------------------------------- AAAAGTTTTTTGAAACATCTAAAAGCGTGCTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTCAGTIARTTATTA
--------------------- AAAATA - T T - - e e e AAAAGTTTTTTGAAACATCTAAAAGCGTGCTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGATGT TTCACAAGGAACCAACCACAGCTTCAGTACAATTTATHEA
----------------------------------------------------------------------------------------------- AAAAGTTTTTTGATACATCTAAAAGCGEGTTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTCAGTACAITIA

TR---------=-=------«cc=--=---- L R L I A R L I R LI I R AAAAGITTTTTGAAACATCTAAAAGCGTGCTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTIAGTACAATTTATTA
T-- —IAAITTAAACAAA ————— N T T i I R I R R R I I AAAAGTTTTTTIAAACATCTAAAAGCGTGCTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTCAGTACAATTTATTA
ATAAATTAAACI—AAA TAATTTTTACTAATATTAGTATTTTAATAAACACGCTTTTAGATGTTCAAAAAACTTTTAA---=------- AAAAGTTTTTTGAAACATCTAAAAGCGTGCTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTCAGTACAATTTAT
AIT— —IATTC—ATAAATTAGATAAAAA LT R A I R T I I R R R AAAAGTTTTTTGAAACATCTAAAAGCGTGCTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTCAGTACAATTTATTA
R R T R I I R T LI I R L I IE IR A AAAIGTTTTTTGAAACATCTAAAAGCGTGCTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTCAGTACAATTTATT

T-TABTTTTATAGATEAGEBTA - AAAARBBAT - - - - - - - AATATTAGTATTTTAATAAACACGCTTTTAGATJTTCAAAAAACTTTTAA - - - - - -~ - AAAAGTTTTTTGATACATCTAAAAGCGTGTTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTCAGTACAATTTATTA
T-TAATTT--cmemmmmme - M AAATCRIB- - - - - - - - - m s e AAAAGTTTTTTGAAACATCTAAAAGCGTGCTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTCAGTACAATTTATTA
T--AATEBATTGGATTAGATAAAAAATA -« -« -« -« - - TATTAGTATTTTAATAAACACGCTTTTAGATGTTCAAAAAACTTTTAA - - -« = - = - - - AAAAGTTTTTTGAAACATCTAAAAGCGTGCTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTCAGTACAATTTATTA
L < L e e e AAAAGTTTTTTGAAACATCTAAAAGCGTGCTTTATJAAAATACTAATATTTCAACGATTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTCAGTACAATTTART

----------------------------------- AAA - = - n e L. .-.-.- - AAAAGTTTTTTGAAACATCTAAAAGCGTGCTTTATTAAAATACEAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTCAGTACAATTTATTA
-------------------------------------------------------------------------------------------------------------- AAAAGTTTTTTGAAACATCTAAAAGCGTGCTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTCAGTACHATIIAT
-TATTTTTTTAAATEGACABEAARTAR T TTTTATTAATATTATATTTTAATAAACACGCTTTTAGATGTTCAAAAAACTTTTAA - - - - - - - - - - AAAAGTTTTTTGAAACATCTAAAAGCGTGCTTTATTAAAATATAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTCAGTACAATTTATTA
T A - = & e o e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e ee e e AAAAGTTTTTTGAAACATCTAAAAGCGTGCTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTCAGTACAATTTA

A
A

8 1 T o s e o s e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e ee e AAAAGTTTTTTGAAACATCTAAAAGCGTGCTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGATGTTTCACAJGGAACCAACCACAGCTTCAGTACAATTTA

——————————— TTAA.—AAATAAAAAATAATTTTTACIAATATTAGTATTTTAATAAACACGCTTTTAGATGTTCAAAAAACTTTTAA— - - === —AAAAGTTTTTTGATACATCTAAAAGCGTGTTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTCAGTACIATTTATTA
ATIATTCATTAAATTAAATA—AAAATGATTTTCITTAATATTAGTATTTTAATAAACACGCTTTTAGATGTTCAAAAAACTTTTAA —————————— AAAAGTTTTTTGAAACATCTAAAAGCGTGCTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTCAGTACAATTTA
T- CAATICAATAAAT AAITAAAAIATAAT— - —TATTIGTATTAGTATTTTAATAAACACGCTTTTAGATGTTCAAAAAACTTTTAA —————————— AAAAGTTTTTTGAAACATCTAAAAGCGTGCTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTCAGTACAITTTATTA
T---=-=---- ATAAAR------- AAAAIAIT ————— TTAGIATT.TATTTTAAIAAA.CGCTTTTAGATGTTCAAAAAACTTTTAA —————————— AAAAGTTTTTTGAAACATCTAAAAGCGTGCTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAICCACAGCTTCAGTACAATTTATTA
LI I I R i I R I R AL R R L L AL ICSC LN AAAAGTTTTTTGAAACATCTAAAAGCGTGCTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTCAGTACAATTTAIT
—————————————————————————————— AAAATA - —ITTTITTAATATTAGTATTTTAATAAACACGCTTTTAGATGTTCAAAAAACTTTTAA— - - === —AAAAGTTTTTTGATACATCTAAAAGCGTGTTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTCAGTAC TTTATTA
———————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————— AAAAGTTTTTTGAAACATCTAAAAGCGTGCTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTCAGTAC TTITI

————————————————— AAAAAT - AAATA-AAAATAAT - --------TATTAGTATTTTAATAAACACGCTTTTAGATGTTCAAAAAACTTTTAA----------AAAAGTTTTTTGAAACATCTAAAAGCGTGCTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTCAGTACAATTTATTA
T--ATTTT-------c-ceeee e n e e e e mmc e n e m - TATTAGTATTTTAATAAACACGCTTTTAGATGTTCAAAAA-CTTTTAA--=-------- AAAAGTTTTT - GATACATCTAAAAGIGTGTTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTCAGTACA TTITT
A TATAATTTAAAGAATTAAATIAIAAAIAATTTTTATIAGTATTAGTATTTTAATAAACACGCTTTTAGATGTTCAAAAAACITTTAA —————————— AAAIGTTTTTTGAAACATCTAAAAGCGTGCTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTCAGTACAA TTATT

--------------- AAACA = = = = = o o e TT T m s s mm e m e e m m o d e e m e m i e e e e e e aaiaaaaaaaaaaaaaaaaaaaaa----AAAAGTTTTTTGAAACATCTAAAAGCGTGCTTTATTAAAATACTAATATTTCAACGATGTTTCACAAGGAACCAACCACAGCTTCAGTACAART - - - - - -
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ed fm_1.bed 0 O n.bed g 1.bed fm_2.bed 0 O bcIn.fa_aln.fa_cl.f
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size: 3912bp; fragments: 3646; full length: 0 (>=3520.8bp)
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utbed g Lbed fm Lbed 0 0 n.bed g Lbed fm 2.bed 00 bel After TEtrimmer Extended plot Blue lines are boundaries
size: 4606bp; fragments: 2223; full length: 0 (>=4145.4bp)
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TE: md_5. family 7354 Before TEtrimmer 880 bp

size: 880bp; fragments: 2021, full length: 292 (>=792bp)
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After TEtrimmer ORF and PFAM domain plot
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Before TEtrimmer ORF and PFAM domain plot
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onsensus before TEtrimmer (bp)

Dotplot

(windowsize = 25, threshold = 50.00 10/10/25)

800 ., Y AR 77 7
700{” i . y
600, ’ , 4 s . 7 ’ /
500 / 7y ;s ;s
400 4
/ / 7 M 7/ ’ Y 7
288 - 7 g 7 s ;7 / /4 4 / // o
7~ 4 y 24 ,7 7 y

100 v, , / 7/

0 | | | | |

0 500 1000 1500 2000 2500 3000 3500

TE consensus after TEtrimmer (bp)




