
Start crop Point End crop Point

MSA length = 1195
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CCGGT T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T C T AGGCCAAAC T AAAACGGCC TGT CA T TGGA T A T T T T T ACA T A T A T A - T AA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T TGT CAAA T
TGCAGA T T CGAA T CGC T AAAAGT T AGAAGAAA TGT AAA T T AGC T T CGAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T C T AGGCCAAAC T AAAACGGCC TGT CA T TGGA T A T T T T T ACA T A T A T A - T AA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T TGT CAAA T
T T T C - - - - - - - - - - - - - GCA T AA T A TGT AC T T T A T T - - TGAAAA T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CCC T AGT A T AAAC T AAAACGA T C TGAAA T CGT A T A T T T CC TGT AACA T A T ACAAAGT T T T - T T T T A T A T T AA T T A T C TGA T T T A T TGAC T T T T C T CAACC
A T TG - - - - - - - - - - AC TGTGTGA T A T T AAAGT C T T C - - T T AAC T C T AGAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CCC T AGT A T AAAC T AAAACGGT C TGAAA T CGT A T A T T T CC TGT AACA T A T ACAAAGT T T T - T T T T A T A T T AA T T A T C TGA T T T A T TGAC T T T T C T CAACC
TGCAGA T T CGAA T CGC T AAAAGT T AGAAGAAA T T T AAA T T AGC T T CGAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T C T AGGCCAAAC T AAAACGGCC TGT CA T TGGA T A T T T T T ACGT A T A T A - T AA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T TGT CAAA T
T T T - - C T ACAGAA T T A T A T A TGT T ACAAGAAA T - - - - - T CGA T T T CAGGCCGT T T T AGT T TGCC T AGGACGT AC T AAAAGT T CC - - - - T CGT T AGGAAC T - - - - - - - - - - T CC T AAGCCAAAC T AAAACGGCCCAAAA T CGGA T A T T T C - TGT AACA T A T CCAC - - - - T T - - - - - ACGAAAGACC T T C T AC T T AAAGA T ACAAGCA TG - -
T - - - - A T T T AAC T T T T T A TGT AC T A T T AGA TGT T T T AA T T T A T C T T AAGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AC T AGACGAAA T T AAAA TGGCC TGAAA T CGAA T A T T T CC T T AAACA T A T CCAAA T A T T T AGC T TGT AAGAAA T C T T TGA T A T AC T C T AA T TGAGCCAAA
T - - - - - - - - - - - - - - A TGCA TGT T ACAGGAAA T A T C - - - CGA T T T CAGGC TGT T T T AGT T TGCC T AGGACA T ACCAAAAGC T CC T A T C T TGT T AGGAAC T - - - - - - - - - - T CC T AGGCCAAAC T AAAACGGT C TGAAA T CGGA T A T T T CCAGT AACA T ACA T A T C T C T T T T T T T A - GCCAGAA T T T CCA T A TGA - AAA T T T TGT T CAAA T
C - - - - AAA T T AAAA TGT A T A TGT T ACAGGAA - - - - - - - - GT A T T T CAGGCCGT C T T AGT T TGCC T AGGA T A TGC T AAAAACGT T CAAC T T A TGGGCGGT T - - - - - - - - - - T CC T AGGCCAAAC T AAAACGGCC TGAAA T CGGA T A T T T T A TGT AACA T A T T CA T T T T - - - - - - - - - - AAAA TGCA T C T T AA T CA T C - - - T T AA T T CAA T T
- - - - - GT T T AAGT T TGT C T A T T T T C TGGTGAA TGGTGA - CGGT T T T A TGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AC T AGGCCAAAC T AAAACGGCC T AAAA T CGGA T A T T T CC TGT AACA T A T A T AC - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT A T AAAAC T CAA TGC T T - - A T CAAAGC
T TGA T AAC T T A T T A T A T A T A TGT T AGAGGAAA T A T A - - - CGA T T T CAGGCCGT T T T AGT T TGCC T AGAACA T ACCAAAAGT T CC T A T C T TGT T AGGAAC T - - - - - - - - - - T CC T AGGCCAAAC T AAAACGGCC TGAAA T TGGA T A T T T CC TGT AACA - - - - - - - - - - - T T - - - - - A TGGAAAAAA T C TGCC T T CCCAC T C T T T C T T AAGC
T TGA T AAC T T A T T A T A T A T A TGT T AGAGGAAA T A T A - - - CGA T T T CAGGCCGT T T T AGT T TGCC T AGAACA T ACCAAAAGT T CC T A T C T TGT T AGGAAC T - - - - - - - - - - T CC T AGGCCAAAC T AAAACGGCC TGAAA T TGGA T A T T T CC TGT AACA - - - - - - - - - - - T T - - - - - A TGGAAAAAA T C TGCC T T CCCAC T C T T T C T T AAGC
T - - - - - - - - - - - - - - A T A T A TGT T AGAGGAAA T A T C - - - CGA T T T CAGGCCGT T T T AGT T TGCC T AGGACA T ACCAAAAGT T CC T A T C T TGT T AGGAAC T - - - - - - - - - - T CC T AGGCCAAAC T AAAACGACC TGAAA T CGAA T A T T T T C TGT AACA T A T A T AAGT T T T T T T T T T - GT T AGA T T TGT T A T A T T A T T C T T T T T A T TGA T A T
T T T A T - T T AA T T ACGA T C T A TGA T AAAAAAAACGTGAAC T TGT C T TGGT C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CCC T AGGCCAAA T T AAAACGGT C TGAAA T CGGA T A T T T CC T A T AACAGA T A T ACA T T T T T - - - - - A T AAAAAGGC T T CAACACA T CACCGCAA T T TGT AG
- - - - - - - - - - - - - A T A T AGAAAAA T TGAAAAA TGT T AC - CAA T C T C TGCC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T ACACCAAAC T - AAA TGGTGT AAAA T CGGA T A T T T T T TGT AAAA T A T A - - - - - - C - - - - - - - - T T T AAGC T T T T TGGT C T T ACCA T AC T - GT T AA T A
T T T A TGAAAAACACCCGGT A TGT T AGAGGAAA T A T C - - - CGA T T T CAGA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACA T ACCAAAAGT T CC T A T C T TGT T AGGAAC T - - - - - - - - - - T CC T AGGCCAACC T AAAACGGCC T AAAA T CGGA T A T T T - - C T T AACA T A T ACAAAGT T T TGC T T T A T T T T AAACA T T T CAGGTGC T A T TGC T A T T AGGTG
TGAA - CAGT AAGT AAACA T A T A T AACCCCA T A T A T T A TGCAA T T ACA T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CC T AGGCCAAA T T AAAACGGCC T T AAA T - AGT T A T T T C T TGT AGCA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T AAAAAAACG
T T T A T - T T AA T TGCGA T C T A TGA T - AAAAAAACGTG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CCC T AGGCCAAA T T AAAACGGT C TGAAA T CGGA T A T T T CC TGT AACAGA T A T ACA T T T T T - - - - - A T AAAAAGGC T T CAA T ACA T CACCGCAA T T TGT AG
T T T A T A T T CGT T T A T CAA TGTGT CGAAAAGAACA TGAA T CGA T T T AAGGCCGT T T T AGT T TGCC T AGGACA T ACCAAAAGT T CC T A T T C TGT T AGAAAC T - - - - - - - - - - - - - - AC T T CGA T C T AAAACAGT C TGAAA T CGGA T A T T T CC TGT AACA T A T ACA - - - - - T T - - - - - - T T T CGT A TGT C TGAACCGC T CG - T T T T T T AGC T T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T AAAAAAA T A T T AA T CAA TGCGAAGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT T AGGT T AAAC T AAA T CGGT CAAAAGT CGGT T A T T T CCCGT AACA T A TGGAA - - - - - - - - - - - - A T T CGGGGAGT T AAAGCAA TGGT - - - - - - - - - - -
- - - - - T T T T A T T T A T CAGT AAGGT C T AAAAAAAA T CAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CC T AAACCAAAC T AAAACCGCCCGAAA T C - - - - - T T T - - - - - - - - - - - - AGGG - - - - - - - - - - - - TGGACAAC T CAAAAAGT ACAAGGA T T T T CCA TGA
- - - - - T T T T A T T T A T CAGT AAGGT C T AAAAAAAA T CAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CC T AAACCAAAC T AAAACCGCCCGAAA T C - - - - - T T T - - - - - - - - - - - - AGGG - - - - - - - - - - - - TGGACAAC T CAAAAAGT ACAAGGA T T T T CCA TGA
T T T A - - - - - - - - - - - T T A T A TGT T T T AGGAAA T - - - - - T TGA T T T T T AGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T AA T AGGAAC T - - - - - - - - - - T CCAAGGA T AAAA T AAAACGGCC T T AAA T CAAA T A T CC T A TGT AACA T A TGCAAAAC T T T - T T T T A T A T TGA T CA T T TGA - T T AGT AA TGT T T C T CGA T T
T T AGT - TGT A T T TGGACA T A TG - - - AAAACA T T A T T A - - C TGT C T T AGT C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CC TGGGCAAAAC T AAAACGGC T TGAAA TGGAA T A T T T CCAGT AACA T A T - - ACA T T T T T - - - - - GT AAA T CA T A T AAA T TGT A T T T T T A T AA T TGTGT T
T C - A TGT T T A T T T AGACCCA TG - - - - - - - - - - TGT T A - - C T T T C T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CC TGGGCAAAAC T AAAACGGC T TGAAA TGGAA T A T T T CCAGT AACA T A T - - ACA T T T T T - - - - - GT AAA T CA T A T AAA T TGT A T T T T T A T AA T TGTGT T
- - - - - CA T TGT T T T T ACAAGT A T CAAAAGAAGT A T AA T T C T T T C T T AGAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T TGGGCCAAAC TGAAACGGC T TGAGA T CAGT CA T T T - - - - - - - - - - - - AAA T - - - - - - - - - - - - T T CCAA T A T T A T CACA T A T ACGC T C TGT T CAGAC
T A T T - T AA T CAA T T T AGA T A TGT T AGAGGAAA T A T C - - - CGACGCCAGACCA T T T T AGT T TGCC T AGGACA TGCCAAAA T T T CC T A T C T TGT T AGGAAC T - - - - - - - - - - T CC T AGGCCAAAA T AAAA TGACC T T AAGGCCGA T T - - - - - - - - - - - - - - - GT CGA T T T - - T T T A T A T A TGAAACCGT CAA T T T A T T AG - T T T T A T AGA T T
T T T AAC T T T T T T T A TGT A T T TGT T AGAAGAAA T A T C - - - CGA T T T CAGGCCGT T T T AGT T TGCC T AGGACA T ACCAGAAGT T CC T A T C T TGT T AGGAAC T - - - - - - - - - - T CC T AGGCCAAAC T AAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T A T T T T T - - T C - - - - - - - - - GACA T AGAA TGT A - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - A TGT AGCAGT T T ACAGA T T T T AAAGAGT ACA - - CGAA T CACAGT A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CC T CGACCAAAC T AAAACGGCC TGAAA T CAAA T A TGT CC TGT AACA - - T A T AA - - - - - - - - - - - - T AA T A T ACAA T T AACGCAAAACC - - - - - - - - - - -
- - - - - T T AAA T T T T CC T A T A T A T T C T AGAAAAC T T AAC - C TGT T T ACCGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CC T AGACCAAAC T AAAACGGCC TGAAA T CGGA T A T T T C T TGT AACGTGTGCAC - - - - - - T A T T T - C T AAAC TGT CGT A T TGT A T TGA T - - - - - - - - - - -
- - - - - C TGT CA T T T T ACA TGT A T TGT A TGGT AAA TGAA - CA T T T CCAAGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CC T AGGCCAAA T T AAAA TGAC T CGAAA T CGAC T A T T T CC T C T AACA T A T ACA T A T T T T T - - - - - - T A T AAGTGAGT T T AAAA T T T T A T T T CAACGAC T A
T T C - - A T T T T AA T TGA T A T A TGT T AGAGAAAA T A T C - - - CGA T T T CAGGC TGT T T T AGT T TGCC T AGGA T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACC T - - - - - - - - - - T CC T AGGCCAAAC T AAAAC TGCC TGAAA T CGT A T A T T T CC TGT AACA T A T ACAC - - - - C T T T T T T - TGTG - - - - - - T AGAGT T A T CGGT T T T AAAGGCAA
T T T A - AACCACACAAGT AGGTGT T ACGAAAAA TGT AAA T CAACC T T AGAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AGACCAAACCAAAAGGGCC TGAAA T CAGA T A T T T CC TGT AGCA T A T ACAGA TGA T T - - - - - - T C TGAAA T T T CAAA T T C T C T CCC T C T C T T AAA T T
- - - - - GA T T A T T A T AA TGT T CACCGCAAAGCGC T T CGACCCGTGT AGGA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CC T AGGCCAAAA T AAAACGACC TGAAGT CGGA T A T T T T C T A T TGT T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - T T ACGAAAA T CGAAAAAA T AAAA - - - - - - - - - - -
- - - - - A T A TGT T TGTGTGTGTGGT AAAAGCAGT T T C T T - CAGT CCCAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CCAGGGCCAAAC T AAAACGGCC TGAAA T CAGA T A T T T CC T A T AACA T A T A T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T T T - AGGGACGT A TGT A T A T A T T ACAGGAAA T A T C - - - AGA T A T T AAAACGC T T TGGT T TGCC T AGGACA T AACAAAAGT T CC T T T C T TGA T AGAAACA - - - - - - - - - - T CC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T A T - - - - T T - - - - - - T T T CAAAGAC T TGA T T TGT C T T T - - - - - - - - - - -
T T T T - AGGGACGT A TGT A T A T A T T ACAGGAAA T A T C - - - AGA T A T T AAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT T T C T T T C T TGA T AGAAACA - - - - - - - - - - T CC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T A T - - - - T T - - - - - - T T T CAAAGAC T TGA T T TGT C T T C - - - - - - - - - - -
- - - - - GAC TGACAACCGA T A T A T TGGAAAA T CCA T CGA T T AGT T T CAGT T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CC T AGGCCAAAC T AAAA TGGT C TGAAA T CGGA T A T T T CC TGT AACA T A T A T AAC T T C - - - - - - - - T CAAGAA T ACC T ACAACAC TGA T - - - - - - - - - - -
- - - - T C T T T AACAACGCGAAAA T AA TGAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CC T AGGCCAAAC T AA T ACGGCC TGAAA T CGAA T A T TGCC TGT AACGT A TGT A - A T T T T T T T T T T - A - - - GAACGTGAA TG - - - - - - - - - - TGT T AGAA T
T TGAA T T T CAAGT A T ACAGA T A T A T TGT AACA TGA T AA TGA T T C T T C T C T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACACA T T T T T T T T T T - CAA T T AAAA T A T AA T A T AGT AGT T AGGT TGGCAA
T - - - - - - - - - - - - - - A T AGAAGT T ACAGGA T A T A T C - - - CGA T T T CAGGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CC T AA T CCAAA T T AAAACGGC T TGT AA T CGGA T A T T T CAAGT AACA T ACA T ACACC T T T C T T C T - T ACGGC T CGC T CGGT T T T C T C T T T CCAC T CGCA T
T T T A - AGA T AA T T TGC T A T AC T C T CAAAGT AA - - - - - - CCGA T CA T TGGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C T T AGGCCAAAC T AAAGCAACC TGAAA T CGGA T A T T T CC TGT AACA - - AA T AC - - - - - T - - - - - - T T T AAA - GAA T A T A T T AAACACCA T AA T T AGAAA
C T T A - AGA T AA T T TGC T A T AC T C T CAAAGT A - - - - - - - - - - A T CA T TGGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C T T AGGCCAAAC T AAGGCA T CC TGAAA T CGGA T A T T T CC TGT AACA - - T A T AC - - - - - T - - - - - - T T T AAA - GAA T A T A T T AAACAC T A T AA T T AGAAA
T T T - - GGT TGA T T T CC T ACACA T AACAGAA T AA T T CAAGAGA T T T TGGAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CC T AGGCCAAAC T AACACA T T T TGAAAC T AAA T - - - - - - - - - - - - - - - - ACAGT T T T - - - - - - - - CGGT AGA T A T A TGGT CAGT AGGT T TGAGT TGT AC
- - - - - GT T T TGT A T T T CA T A TGT T CCACAGT A T A T T - - - T T T A T T AAAGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GCAG - - - - GT C T C T T - A T AGCAAAC TGCGAC T TGCGA T T T C T A T C TGCCG
T T T A T A T T CGT T T A T CAA T A T A T CGAAAAGAACA TGAA T CGA T T T CAGGT CGT T T T AGT T TGCC T AGGACA T ACCAAAAGT T CC T A T CC TGT T AGGAAC T - - - - - - - - - - - - - - - - GT CAAAC T AAAACGGCC TGAAAACGGA T A T T T CC TGT AACA T A T ACA - - - - - T T - - - - - - T T T CGT A TGT C TGAACCAA T CGT T T T T T T AGCA T
- - - - - AAC T AAAGT AA TGT ACAACAGAAAA T A T A T T AA - T AA T TGGAAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACC T T T T T - - - - - - - - T AA T TGT T ACGTGAC T T AA T T C TGT TGT T TGA T A
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CC T AGGCCAAAC T AAAACGGCC TGAAA T TGGACA T TGC T TGT AACA TGT A T AAA T T T - - - - - - - - T T CAAAGAACACAACGCAGC T C T T CGA T T T CCCC
- - - - - T A T T A T T AC TGT A T A T A T T A T AAA T A TGA T T AG - CCA T T T T AAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T AA - - - - - - - - - - - - T AA T AA T AA T AA T AAA T AA T AA T T T T A T T AGT AA
- - - - - T A T T A T T AC TGT A T A T A T T A T AAA T A TGA T T AG - CCA T T T T AAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T AA - - - - - - - - - - - - T AA T AA T AA T AA T AAA T AA T AA T T T T A T T AGT AA
T T T A - T AGACGT AACA TGT A T T T T ACAGGAAA T A T CA - - - - - - - - - - T AC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CC T AGGCCAAA T T AAAAGGGCC TGAAA T CGGT T A T T T CC TGT AACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T TGC T T AA T A
- - - - - A T TGAA T AAAA T AGAAAAA T AGAGAAA TGT T AC - CAA T C T C TGCC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CC T AGGT CAAA T T AAAA TGGCC TGA T A T CAC T T A T T T CC TGT AACA T A T AAAAA T T A - - - - - - - - T AAAAACA T T C T AA T TGA T T CAAA T T AA T T AA TG
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACACA T T T T T T T T T T - CAA T T AAAA T A T AA T A T AGT AGT T AGGT TGGCAA
T - - - - - - - - - - - - - T ACA TGT A T A T CGGAA TGTGGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CC T AGGCCAAAC T AAAACGGT C TGAAA T CGGT T A T T T CC T T T T A T T AACAAA T A T T A T C T T CC TGT CAGAAACGT A T TGGC T AC T A T C T T T CA T CCAAA
- - - - - - - - - - - TGT T T CA T - - - - - A T A TGA TGAC T CG - T TGGC T T C T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CC T AAACCAAAC T AAA TGGT T C TGAAA T T AAA T A T T T CC TGT CACA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T AA
T T T A - AACCGCACAAGT AGA T A T T ACGAAAAA TGT T AA T CAACCC T AGAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AGACCAAACCAAAAGGGC T TGAAA T CAGA T A T T T CC TGT AGCA T A T ACAGA TGA T T - - - - - - T C TGAAA T T T CAAA T T C T C T CCC T C T C T T AAA T T
- - - - - C TGAAAAAA TGTGTGTGT T AGCGAA - - - - - - - - GT T A T CCAA T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T - - - - - - CCAAAC T AAAACGACA T AAAA T CGGT T A T T T C T TGCAA T CCA T AAAAA T A T - - - - - - - - T AC T AAA T A T T T CA TGT A T T T A T T CAA T A T AACA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T TGG - - - - - - - - - - - - - - - - - CA T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CC T AGACCAAAC T AAAACGGCC TGAAA T CGGA T A T T T CC TGT AACA T A T A T AC - - - - - - - - - - - - A TGGGGAAACAAACCCCA - - - CA T CGACCAA T AA
T T T A T A T T CGT T T A T CAA T A TGT CGAAAAGAACA TGAA T CGGT T T CAGGCCGT T T T AGT T TGCC T AGGGCA T ACCAAAAGT T CC T A T C T TGT T AGGAAC T - - - - - - - - - - T T C T AGGCCAAAC T AAAA TGGCC TGAAA T CGGA T A T T T T C TGT AACA T A T ACA - - - - - T A - - - - - - T T T CGT A TGT C TGAACCA T T CGT T T T T T T AGC T T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T AGAAGAAA T T CGGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CCC T AGGGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAAA T T A - - T T T T C - CC TGGT AAA T T T AA T C T ACAGGA T T CA T T TGAAC
- - - - - - - - T AC T T T TGT A T A T A T T ACAGGA T A T A T C - - - CAA T T T CAAGCCGT T T T AGT T T AC T T AAGA T A T A TGAAAAGT T CC T A T C T TGT T AGGAAC T - - - - - - - - - - T CC T AGGACAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT AAC T A T T CAAC T T AAAAAAAAAC T A T T A T ACACCA T T C T T T A T TGACA
- - - - - - - - - - - T TGT AGA T A T AACA T AAGT T A T A T C - - - TGAACCCAAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CC T ACGT CAAAC T AAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T T CGA T T T A T T A T T T CAC T T CAC TG
- - - - - GT CAAA T T A T C T A T T T A - - - - - - - - - - - - - - - - T AAA T CGT AAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CC TGGGT CAAAC T AAAAGGGT C TGAAGT CGGA T A T T T CC T A T T ACA T A T AAA T - - - - - - - - - - - - GACAAAAAC TGAA T T AAA T T CGT T CCAC T T AAGA
- - - - - C TGT T A TGT T A - GCA T C T TGT AAGT CGCAAAAA - T T CA T T T AAAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CC T AGGCCAAAC T AAAACGGC T TGAAA TGGGA T AA T T CC TGT AAC T T A T A T C T A T T A T C - - - - - - T T T AAA T AAC T TGACACGT CAGT T - - GACAGT T A
T T T A - - - - - - - - - - CC T A T A TGT T T T AGGAAA T A T C - - T CGA T T T T AAGCCGT T T T AGT T T AC T T AGGACC T ACCAAAAA T T CCC T A T T TGT T AGGAAC T - - - - - - - - - - T CC T AGGA T AAAA T AAAACGGT C TGGCA T CGGA T A T T T T A TGT AACA T A T ACAAAA T T T T - T T T T A T AC TGA T CA T T TGA - T T AC TGA TGT T T C T CAA T C
- - - - - - - - T T A TGAGGT T T T TGT T T C - - - - - - - - - - - - - T T A T T T T T A T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CC T AGGCCAAAC T AAAACGGCC TGAAA T CCGA T T T T T CC TGT AACA T A T ACAACC T T - - - - - - - AAAAAA T TGGA T T T AACCGCCCGC T C TGT C TGGT T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CAGGC - - - - - T AGT T T ACC T AGGA T A T AC T A T AAGT T T C T A T T T TGT T AGGAAC T - - - - - - - - - - T CC T AGGACAAA T T AA T ACGGCC TGAAA T CAGA T A T T T CC TGT AAAA TGT AAAAA TGT T TGT T C T A T CA T A T AAC T AC T A T A T T CCAA T T T T CC TGAAA T
T - - - T T T T AAA T AGAC T AAA T AGT T TGT AAA T TGT T A - T CA T C T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CC T AGGCCA T AC T AAAACGGCC TGAAA T CAGA T A T T T C T TGT AA T A T A - - - - - - - - - - - T T T T T - C - - - GAAAACAAAC - - - - - - - - - - - - - - - - AAAA
T - - - T T T T AAA T AGAC T AAA T AGT T TGT AAA T TGT T A - T CA T C T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CC T AGGCCA T AC T AAAACGGCC TGAAA T CAGA T A T T T C T TGT AA T A T A - - - - - - - - - - - T T T T T - C - - - GAAAACAAAC - - - - - - - - - - - - - - - - AAAA
- - - - - - - - - - - - - - T T T AAACA T C T CGA T CA T T C T C - - - T AA T C T T TGGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A TGCGA T T AA TGT CGT A T T C TGT TGC T A T T T T AAA
- - - - - - - - - - T T T T T T T A T C TGA T AAAAAGAACACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CGT AGACCAAAC T AAAACGGT C TGAGAAAGGA T A T T T C T T A T AAAA T A T ACGC - - - - T T - - - - - - CCAGGAAA T T T T T A T CCAAACGGT C T T T T CAGAC
- - - - T A T T T AAA TGT AAGTGT A T T T AGACAAA T A T T AAA T AA T T T T AAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CC T AGGCCAAAC T AAAACGGCC TGAAA T TGGACA T TGC T TGT AACA TGT A T AAA T T T - - - - - - - - T T CAAAGAACACAACGCAGC T C T T CGA T T T CCCC
- - - - - - - - - - - - - - - - T AAA T AC TGGGAACAAC - - - - - T T AGGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T TGTGGGCCCAAC T AAAACAGCC TGAAA T CGGA T A T T T CCGGT AAAA T A T ACAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C T AA T T AAAA
- - - - - T TGCAAA T CCA T ACACGT T T CGCGGCA T AGCGT - CAAGT T ACGGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CC T AGGCCAAAC T AAAACGGCC TGAAA T CGGA T A T T T CC TGT AACA T A T A T AG - - - - - - - - - - - - T AACGAA T A T T T - - - - - - - - - - - T TGT C T AAAAC
- - - - - AC TGGC T T T TGT C T AAGC TGT A TGA TGAGT T AA T C T T T T T T AAGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CC T AGGCCAAAC T AAAACGGCC TGAAA T TGGA T A T T T T C TGT AACA T A T A T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T TGT AAAA
- - - - - GGA T T AA T T A T T AGAACA T C T AGGGA T T T T A - - T CGC T C T T TGGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CC T AGGCCAAAC T AAAACGGC T T CAAA T CGGA T A T T T CC TGT AACA - - T AAAA - - - - T T - - - - - - T T CAGA T CAC T T T ACA T AA T CC T T A T A T T TGAAA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CGGT T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CC T AAGCCCAACGAAAACAGCC TGAAA T CGGA T A T T T CCGGT AA T A T T T ACAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C T AA T T AAA -
- - - - - A TGCGGCGTGACA T T T AC T CGAAAAAA T A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CC T AGCCCAAAC T AAAACAGCC TGAAAGTGGA T A T T T T CGGT A T CA TGT T CAAA T T T - - - - - - - - C T AAAAAAA TGGGA T T T CC T A TGC T AA TGAAA T T
- T T A - - - - - GT TGCGGC T T T T A - - - TGAAAA T TGTG - - - T T T T C T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CCAACC T AAAGCGGC T TGAAA T CGGGT AA T T CC TGT AACA T A T - - - - A T T T - T - - - - - A T AAAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T C T T - AAA T AA T T ACAAGAA T A T T ACAAGAAA T A T C - - - CGA T T T CAGGCCGT T T CAA T T TGCC T AGGACA TGCCAAAAGT T CCCA T C T TGT T AGGAAC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CGAAAAA T CC - - - - - - GA T T ACGGGT CCAGA T T AACC T C T C T C T T T T A T A
- - - - - - TGAGA T T T T A T A T T T A - - - - - - - - - - - - - - - - T C T AA T C T AAGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AC T AGC T T T AAC T AAAAAAGCC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACGG - - - - - - - - - - - - CGT TGA T CGC T AGA T C T CACCGT A TGGT T CGAAC
- - - - - GTGT AGTGT T CCACCAGT AA TGCGAGACC T CA - T TGGT C T C T CGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CCAAGACCAAAC T AAAACGGCC TGAAA T CGT A T A T T T CC TGT AACA T A TGT CA T T T T - - - - - - - AC TGAAAAAA T T CCC T ACAGT T TGA T T T T T T A T AA
- - - - - GGGCC T CCCAAAA T ACA T T T T T AAAAA T A TGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CCC T AGGT CAAAGT AAAACGGCC TGAA T T CGGA T A T T T CC TGT A T CA T A TGCGA - - - - T A T C T T T - T AAAACGT T T CCAAAA T A T T AAAACGA T A - - - - -
- - - - - GGGAAA TGAAA T A T T T AC T T CAAAGT T AA T T CAGT A T T T T T AGA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGC T C T T A T T T T AAA T T A T CCAC - - - - - - - - - - -
T - - - - - - - - - T C T T T A T A T A TGC T ACAGAGA T T CAG - - T CGA T T T CAGT CCGT T T T AGT T TGCC T AGGA T A T AC T AAAAGA T T ACAGGT T A T T AGT AAC T - - - - - - - - - - TGC T AGGCCAAAC T AAAACGACC TGAAA T CGGA T A T T T CGT AAAAAA T A T T C - - - - - - TG - - - - - ACGT AGAAAA T T T AACC T AGAAA TGTGA T T A T A T T
- - - - - - - - - - - - - - TGTGT A TGT T ACAGGA T A T A T C - - - CGA T T T CAGT C TGT T T T AGT T TGCC TGGGACA T T C T AAA TGT T CC T A T C T TGT T AGGAAC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACAG - - - - T T T T T T CA T TGT A T A T A T T T TGT A T A T AA T T C T C TG - - - - - -
T - - - T T T T TGCCCCA T CGT A T A T T T T AA T A T ACC T T - - AC T T T T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C T CAGGCCAAAC T AAAA TGGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT ACAA T T TGT T T A T - AAAGGAACA T CCGT C - - - - - - - - - - CGTGTGAAA
- - - - - A T C T A T CCA T A T T T A T ACGAAGGAAGCAAACGC - T A T T T C T AGA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AA T AA T AA T - - - - AGT T CAAGTGA TGT T CCGA T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T ACAAAAAAAAA T ACCG - - - - - - - - - AGGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CAGAA T AC T T TGACGT ACGAGT T T TGT T T ACA T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T A T T CA T AA T A T C - - - CGGTGAAAGCC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C TGT TGAAAAA T - - - - - - - - - - T CC T AGGCCAAA T T AAAACAGCC TGAA T AGGAA T A T T T T A TGT AACA T A T A T AAGT T T A T - - - - - - AA T AA TGGA T T CCA TGT CACAC T CCGT CACAAGT
- - - - - GTGCCGT AC T CAACACAC TGT AAAGA T TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CG - - - - T CAAA T T AAAACAGCC T CAAGT CGGA T A T T T C T TGT AACA T A T A T - - - - - - T - - C T CC - T TGAAGAGA T T AAACGT AA T AAAA T AA T AAACC T
T T T - - - - T A T T T T T T A T A T A TGT T T CAGGAAA T A T C - - - CGA T T T CAGGCCGT T T T AGT T T ACC T AGGACA T ACCAAAAGT T C - T A T C T TGT T AAGAAC T - - - - - - - - - - T CC T AGGCCAAAC T AAAA TGGCC TGAAA T CGGA T A T T T CC TGT AACA T A T A T A T T T T T T T T T T C T T T T C TGGC T A T A T AACGT - - - - - - - - - - - - - - - - -
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 size: 1195bp; fragments: 224; full length: 0 (>=1075.5bp)
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