Start crop Point End crop Point

1 MSA length = 14410 1
TH- - -ACGlIGAGTTATACGACACTAAAGTGATGAGTTGACAGTGCTGATTGTGCATTTTC

AT TATIAG GAGTTATACGACACTAAAGTGATGAGTTGACAGTGCTGATTGTGCATTTTC
THl- - -ACARTAGTTATACGACACTAAAGTGATGAGTTGACAGTGCTGATTGTGCATTTTC
—————————————————— ACGETAGTTATACGACACTAAAGTGATGAGTTGACAGTGCTGATTGTGCATTTTC
TIT—TAAG GAGTTATACGACACTAAAGTGATGAGTTGACAGTGCTGATTGTGCATTTTC
———————— GAGTTATACGACACTAAAGTGATGAGTTGACAGTGCTGATTGTGCATTTTC

ATI— - —.AIGAGTTATACGACACTAAAGTGATGAGTTGACAGTGCTGATTGTGCATTTTC
--------------- AT—————————————————————————————————————————————————————————————————————GAATAAAATAATATTTTAAAAAGTGAATTTCGATATCCCAAAACTTAAGTCCAAAAAATTIAT G--ATCATATTTAAAAA -

-------------------------------------------------------------------------------------------------------------- GAATAAAATAATATTTTAAAAAGTGAATTTCGATATCCCAAAACTTAAGTCTRAAARATTTAT A--ATTAGATCTAAAAAA
IGAGTTATACGACACTAAAGTGATGAGTTGACAGTGCTGATTGTGCATTTTC -----------------------------------------------------------------------------------------------------

4 4 -4 -4 4 4 - -

T oo s e e s e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e ee e GAATAAAATAATATTTTAAAAAGTGAATTTCGATATCCCAAAACTTAAGTITIIGATAGTTTA ATAATTTATCTAAAAAT
-------------------------------------------------------------------------------------------------------------- GAATAAAATAATATTTTAAAAAGTGAATTTCGATATCCCAAAACTTAAGTITAAAAAATTTAA TAATCAGATTAABGAT
-------------------------------------------------------------------------------------------------------------- GAATAAAATAATATTTTAAAAAGTGAATTTCGATATCCCAAAACTTAAGTCTAAAT--TTTA- - - - -ATTAT- - - TAAAAAT
-------------------------------------------------------------------------------------------------------------- GAATAAAATAATATTTTAAAAAGTGAATTTCGATATCCCAAAACTTAAGTCT - - - -AATTTAT ATAATTATATTTARAAT

GAGTTATACGACACTAAAGTGATGAGTTGACAGTGCTGATTGTGCATTTTC
GAGTTATACGACACTAAAGTGATGAGTTGACAGTGCTGATTGTGCATTTTC
GAGTTATACGACACTAAAGTGATGAGTTGACAGTGCTGATTGTGCATTTTC
TAGTTATACGACACTAAAGTGATGAGTTGACAGTGCTGATTGTGCATTTTC

TATATIA
.- - -TAA
TATGCAA

GAGTTATACGACACTAAAGTGATGAGTTGACAGTGCTGATTGTGCATTTTC
AGTTATACGACACTAAAGTGATGAGTTGACAGTGCTGATTGTGCATTTTC
GAGTTATACGACACTAAAGTGATGAGTTGACAGTGCTGATTGTGCATTTTC
GAGTTATACGACACTAAAGTGATGAGTTGACAGTGCTGATTGTGCATTTTC
TAGTTATACGACACTAAAGTGATGAGTTGACAGTGCTGATTGTGCATTTTC
GAGTTATACGACACTAAAGTGATGAGTTGACAGTGCTGATTGTGCATTTTC
GAGTTATACGACACTAAAGTGATGAGTTGACAGTGCTGATTGTGCATTTTC
GAGTTATACGACACTAAAGTGATGAGTTGACAGTGCTGATTGTGCATTTTC

TATACAA
- - --TAA
- - --TAA
- - --TAA

> > > > > > > > > >

_AIAIAT.——ACG AGTTATACGACACTAAAGTGATGAGTTGACAGTGCTGATTGTGCATTTTC
------------------ ACABMTAGTTATACGACACTAAAGTGATGAGTTGACAGTGCTGATTGTGCATTTTC
- - -IlA GAGTTATACGACACTAAAGTGATGAGTTGACAGTGCTGATTGTGCATTTTC
T--BcC

ARITAGTTATACGACACTAAAGTGATGAGTTGACAGTGCTGATTGTGCATTTTC



End crop Point
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2d_fm_1.bed 0 0 n.bed g 1.bed fm_2.bed 0 0 bcin.fa_aln.fa_cl.f After TEtrimmer 14410 bp

size: 14410bp; fragments: 369; full length: 0 (>=12969bp)
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utbed g 2.bed fm Lbed 0 0 n.bed g Lbed fm 2.bed 0.0 bel After TEtrimmer Extended plot Blue lines are boundaries

size: 14727bp; fragments: 369; full length: 0 (>=13254.3bp)
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TE: md_5. family_7057 Before TEtrimmer 7468 bp

size: 7468bp; fragments: 304; full length: 36 (>=6721.2bp)
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After TEtrimmer ORF and PFAM domain plot
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Before TEtrimmer ORF and PFAM domain plot
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Dotplot
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