
Start crop Point End crop Point

MSA length = 386
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T C T T A - - - - - - - C T A T AGT T A T T CGT A T A T T T ACGCC TGA TGT AAA T AAAAGCA TGT ACGA TG - - - - - - - - - - T T T T CAGCAAG - - - A T TGT T T TGA T CGGTGT AAA T AAA TGAACAAGT T AGA TGT A TGT CGAGAC TGGGT AGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GGGGC T AC T A T AGT T A T T T A T T T A T T T ACGCC TGA TGT AAA T AAAAGCACGTGT A T T C - - - - - - - - - - T T TGCAGT AACGC T A T TGT T T TGT ACGGCGT AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T A T TGAGACAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T AGT TGT T CA T AGA T T T ACGCC TGA TGT AAACAAAAGCA TGTGT AC - - - - - - - - - - - - T T TGCACCAAC T C T A T TGT T C T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T AC T T A T - T AAA T T - - - - - - - - AAGAA T T CAAGT A T T T A T CA - - T AA TG
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CGT T CA T T T A T T T ACGCC TGA TGT AAA T AA T AGCACGTGT AC T C - - - - - - - - - - T T TGT AGT AAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T - - - - - - T - ACAACAAA T A T A - - - - - - - - C T AAA T A T A - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T TGA - - - - - AA TGGA T C T A T AGT T C T T CA T T T AC T T ACGC T TGA TGT AAA T AAAA T CA TGTGT A T T C - - - - - - - - - - T T TGCAACAACGC T A T TGT T T TGA T CGGCGT AAA T AAA TGAAAA TGT T A - G - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - TGT ACCAA T AAGC T A T T T A T CAAAA TGT A T AAA TGT C - - - - - T T A T T T A T T T A T T T ACGCCCCA T T T AAA T - AAAGCACGT T T AC T C - - - - - - - - - - T T TGCACCAAC - - - AA T A T T T TGA T CGGCGT AAACAAA TGAACAAGT T - - - T A - T T AC - AA TGTGA T AAGA TG - AAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T AG
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CGGTGCC - - - - - - - - - - - - - - - A T T T ACGCCCGA TGT AAAGAAAAA T T CGTGTGC T C - - - - - - - - - - T T TGCAGCAACGC T A T T A T T T TGA T CGGCGT AAA T AAA TGAACAAGT T A - - - - - - - - - - GAAA T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CA T T AA T TGAAAAA T AC T CGGA T C T A T AGT T A T T AA T T T A T T T ACGCC TGA TGCAAA T AAAAGT ACGCGT AC T C - - - - - - - - - - T T T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T A T T T T T T A T AGT C T T T CA T T T A T T T ACGCC TGA TGT AAA T AAAAACCCGGA T AC T C - - - - - - - - - - T T T ACAGCAA TGC T A T TGGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T - - - - - - - - CGGA T AAAC T T T T T - - - - A T T T A T T TGTGGCAAGT - - AC TG
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAGA T A T C T A T - - T T A T T CA T T T A T T T ACGCCAGA TGT AAA T AAAA T CACA TGTGT T C - - - - - - - - - - T T T T T AAAAAGCCGA T TGT T T T CA T CGGCGT AAA T A T A TGAACAAGT T AGT - - - T TGG - GAAGT TGT T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
CC T T T T A T A T T AGTGT AC T T AAA TGT T ACC T T A T AAA - T T CACA T T ACCC - - CAC T CGT T CA T T T A T T T ACGC T TGA T C T AAA T AAAAGAACA TGT AC T C - - - - - - - - - - T T TGCAA T AACGC T A T TGT T T TGA T CGGCGT AAA T AAA TGAACAAGT T AGT T A T - - - - - AAAA T T AAGACACAAAGTGA T CAAA T AGAGA T AA - C T - - TG
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAGTGA - A - - T AGGAA T AA T - - - - GT T A T T CA T T T A T T T AA T AC TGA T T T AAA T AAAAGCACGT A T AC T C - - - - - - - - - - T T TGCAGCAA TG - - CA TGT T T TGA T CGGCGT AAA T AAA TGAACAAGT T AA T T A - T T A T - AAGA T T AAAAGA T T AGAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGGT T TGCCAAAA TGT AAACAC T T A T A TGGT T A T T CA T T T A T T T ACACC TGA TGT AAA T AAAAGCACA TGCAC T C - - - - - - - - - - T T TGCAGCAACGC T A T TGT T T TGA T CGGCGT AAA T AAA TGAAGGT - - - - - - - - - T AAA - GCAACCA T AACAAAAAGT A T T TGAA T AAAAAA T T - T - - ACC
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T TGT T AC - - - - - - - - - T CA T T TGT T CACGCC TGA TGT AGA T AAAAA - ACGTGT AC T C - - - - - - - - - - T T CGT CGAAACGC T A T TGT T T TGA T TGGCGT AAA T AAA TGAACAAGT T AAC - - - - - - - - AAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T - - - - - - - - - - - - - - - T T AAA T AGCGT T T T AC T - - - - - - - - - AAGCACC T A TGGT T A T T T A T T T A T T T ACGC T TGA TGT AAA T AAAGGT T T TGA T A TGC - - - - - - - - - - AC TGCAGT AACGC T A T TGT T T TGA T CAGCGT A - A T AAA T CAACAAGT - - - - - GT T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT AAA T AAA - - - CCCA T A T T AC T A T AGT T A T T CA T T T A T T TGCACC TGA TGT AAA T AAAAGCACA TGT AC T C - - - - - - - - - - T T TGCAGCAACC T T A T T AA T T TGA TGGT CGT A T A T AAA TGAACAAGT T AGA T AC T T A T - GAAGT T ACAA TGG - - AA T AC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AACGC T TGA TGT AAA T AAAAAC T CGCGT AC T C - - - - - - - - - - T T TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CA - - - AAGAC - - - - - T CGT T CA T T T A T T T AAGCCAGAAGT AAA T AAAAGCACGTGCAC T T - - - - - - - - - - - - - - CAACAACGC T A T TGT T T TGA T CGGCA T AAC T AAA TGA - - - - - - - - - - AAG - - - - AAAAAC T T ACC T A T T T AAAGT C T ACCC T T CGT T T T - G - - - - A
AA T - - - - - - C TGT AA - - - - AAAAC T T C T T T T C T T T AGAGT - - A TGACACC T A T AGT T A T T CA T T CA T T T ACGAC TGA TGT AAAGAGT AGT A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T TGAGGGAACGC T A T TGT T T TGA T CAGCGT AAA T AAA TGAACAAGT T AGA T AC T TGGT AAAA T AAAAC T ACAAGACGCC T AGGT - - - - - - - - - - C T CCA
T T T T C TGG - - - - - - - - A T T C T AAAGGA T T T T A T T - - - - - - - - - AA T CA TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T ACA - - - - - AAAGA T CC T ACAC T CA T T CA T T T A T T T A TGCC TGA TGAAAA T AAAAGCAC T TGT AC T A - - - - - - - - - - T T TGCAGT AA TGGT AA TGT T T TGA T AGGTGT AAA T AAA TGAACAAGT T AGA - - T T T A T - GAAGT T AAACC - - - A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AC T T A T T T ACGCC TGA TGT AAA TGAAAAC T CGTGT AC T C - - - - - - - - - - T T TGCAGCAACACAA T AGT T T TGA T CAGTGT AAA T AAA TGAACAAGT T AGT - - - - - - - - A T AA T TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T C T T T T A T A T T AGTGT AC T T AAGT A T T A TGT T A T AAA - - T CA - - - - - - - - - - - AC T CGT T CA T T T A T T T A TGCC TGA T C TGAA T AAAAGCACGTGT AC T A - - - - - - - - - - T T TGCAGT AAAGA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T A T T T AA - AGAA T T AAGAGACAAAGTGA T CAAA T AGACA T AA - C - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T A T AGT T A T T CA TGT A T T T ACGCC TGA TGT AAA T AAAAGCACGTGT AC T C - - - - - - - - - - T T TGCAGCAACGC T A T T T T T T TGGT TGGCGT AAA T AAA TGAACAGGT T AGT TGT T T A T - GGA T CCAGA T TGT - - - - - GGT AAGA T TGT CGTGA - T T - A T A
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACA T T T T T T A T T TGGC T T T A T AAAACAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAAGAACGTGT AC T C - - - - - - - - - - T T TGCAGCAACGCCGT TGT T T T AA T CGGCGT AAA T AAA TGAACAAGT T A T T - - - - - - - - AA T ACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - T TGGTGT A T TGAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T TGT AGCAACGC T A T TGT T T TGA T CGGCGT AAA T AAA TGAACAAGT T AGT - - - - - - - T AAGACA TGT A T A T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T A
- - - - - - - - - T TGGTGT A T TGAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T TGT AGCAACGC T A T TGT T T TGA T CGGCGT AAA T AAA TGAACAAGT T AGT - - - - - - - T AAGACA TGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
GGT T T T T T T CGA T CGT A TGGT AC T AC TGGT AAA T T AAAC T TGCCACGC T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T TGCAGCAACGC T A T TGT T T TGA T CGGCGT AAA T AAA TGAACAAGT T AGGT A - - - - - - AAAAAGAGAGTGT T AGGTGT C T AAC T TGGCCA T A - T T - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAA T ACAAGCACGTGCAC TG - - - - - - - - - - T T TGCACCAAGAC T A T TGT T T TGA T CGGCA T AAA T AA - - - - - - - - - - - - - - - A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AGC TGCC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T TGCAGCAAAGC T A T TGT T - TGA T CGGCGT AAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CAC T A TGGC T A T T CA T T T A T T T A T ACC T AA TGT AAA T AAAAGCACGT A T AC T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AAA T T T CAA TGAGCGCGGT CCGA T T T T AC T AA T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T ACAACAACGC T A T TGT C T TGA T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T A T TGAAGCGCACGT A T CACAAA T T T TGT TGGACAGCGT - - T T AA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAA T CAC T A T AGT T A T T CA TGT A T T T CCGCC T AA TGT AAA T AAAAGCACGTGT AC T C - - - - - - - - - - T T T - AAACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GCAACGA T A T CGT A - - - - A T CAAAA T A T T AGGAA T - - - - - -
GA TGT T TGT C T A T C T T A T T T A TGC T T T AC T CGT T - - - - - - - - T T AC T AAC T A T AGT T A T T CA T T T A T T T ACGCC TGA TGT AAA T T AAAGCA TGTGTGC T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
CA T T T T CA T AAAGTGAACAGAAAAGA T A T T TGA T - - - - - - - - AAACGTGC - - - - - - - AGT CA T T T A T T T ACGCC T CGTGT AA T T AAAAGT ACGTGT AGT C - - - - - - - - - - T T TGCAACA T CGC T A T TGT T T TGA T CGACGT AAA T AAA TGAAGAAA T - - - A - - - - - - - AGGGGCCGT T AAA T A - - - - GT ACAGA T ACAGCGAAA - - GGT C
CA - T T A T TGAAACAGT A T A TGA - T T T T A T T T AGT - AAA T T - - - - - - - - - - T A T AGT T A T T CA T T T A T T T ACACC TGA TGT AAA T AAGAGGACA TGT A T CC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
CA - T T A T TGAAGCAGT A T A TGA - T T T T A T T T AGT - AAA T T - - - - - - - - - - T A T AGT T A T T CA T T T A T T T ACACC TGA TGT AAA T AAGAGGACA TGT A T CC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - A T AGT ACAC T AAAGAA T T A T T T AC T - - - - - - - - GA T AC T CC - - - T T T CGT T CA T T T A T T T ACGCCAGA TGT AAA T AAAAGCACGTG - - - - - - - - - - - - - - - T T TGCAGT AA TGC T A T TGT T T TGA T CGGCA T AAA T AAGTGAACAAGT C - - T - - - A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T AGGGTGT C TGT T A T - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CA T T CA T A T A T T T T TGCC TGA TGT AAA T AAAAGCACC T T T - - - - - - - - - - - - - - T T TGCAGCAACGC T A T TGT T T TGA T CGT CGT AAA T AAA TGAACAAGT T TGT - - - - - - T - ACAA T AAA T ACA - - - - - - - - A T AGA T A - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T TGA TG - - - AA T CGGT CA T T T A T T T ACGCC TGAAGT AAA T AAAAGCA TGTGT AC T C - - - - - - - - - - T T T T T AGCAA T AC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAA TGT C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T TGCAGC T ACGC T A T TGT T T T T A T CGGCGT AAA T AAA TGAACAAGT T AGG - - - T T A T - CAGA T AA T T T CA T T AAGT A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGAAAACGT A T AGT T A T ACA T T T A T T T ACGCC TGA T T T AAA T AGAAGCACGTGT T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A TGT T T T TGT T T T AA - T T T A TGT T TGT C T AAAGT T A T T T A T T T A T T T ACGCC TGA TGT AAA T AAAAGCACGT A T AC T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AGC T T T T T C - - - - - - T A T T AAAA T T ACCCC T A T A - - - - - - - - AAAAAC T T - - - - - - - - - - - - - - - A T T T A T ACCCCA TGT AAA T AAAAGCACA TGT ACCC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A - - - - - - - - AAAA T AAA T T AA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGT T T T A T AAGA T A - - AA TGT C T C T A T A T T CA T T CA T T T A T T T ACACCAGA TGT A T A T AAAAGCACGTGT A - - - - - - - - - - - - - T T TGCAGCAACGC T A T TGT T T TGA T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
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 size: 386bp; fragments: 48; full length: 6 (>=347.4bp)
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 size: 705bp; fragments: 33; full length: 0 (>=634.5bp)
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 size: 405bp; fragments: 66; full length: 8 (>=364.5bp)
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TE consensus after TEtrimmer (bp)
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