
Start crop Point End crop Point

MSA length = 431
T T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GGGTGAAAGT T CAAAAA T T TGT T AGAA T CGT T C T AAAGT A TGACAA - - - - - - AGGC T T C T T A TGA T T ACAC T AG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - A T AA T CGAAAGAACGAA T T T A T AACCA T A T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T A TGT AAA TGT AA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GGGTGAAAGT T CAAAAA T T TGT T AGAA T CGT T C T AAA T T A TGACA - - - - - - - AGGC T T C T T A TGA T T ACAC T AG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T AA T AA - - - - - - - - - - AACCGAA - - - - - TGACA T AGAAACACGA - AA T T T - - - - - - - - - - AGTGA T T AAGTGT - - - C T AAAAGGA T T T TGGAAA T T CAC T - - - - - - - - - - GGGTGAAAGT T CAAAAA T T TGT T AAAA T CGT T C T T AAGT A TGACA T T T TGCAAGGT T T C T T A T AA T T ACAC T AGGC T C T C TGGACA T T AAGAA T AGGGT A
T A T TGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T CA T CC T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T AA T AA - - - - - - - - - - AACCGAA - - - - - TGACA T AGAAACACGA - AA T T TGAAGT T CC T T AGTGA T T AAGTGAGCAC T AAAAGGA T T T TGT AAAA T CCC T - - - - - - - - - - GGGTGAAAGT T CAAAAA T T TGT T ACAA T CGT T C T AAAGT A TGAAA T T T TGCAAGGT T T C T T A T AA T T ACAC T AGGC T T T C TGGAAA T T AAGAA T AGGGT A
T AA T AA - - - - - - - - - - AACCGAA - - - - - T CACA T AGAAACACGA - AA T T TGAAGT T CC T T AGTGA T T AAGTGAGCAC T AAAAGGA T T T TGT AAA T T CCC T - - - - - - - - - - GGGTGAAAGT T CAAAAA T T TGT T ACAA T CGT T C T AAAGT A TGAAA T T T TGCAAGGT T T C T T A T AA T T ACAC T AGGCC T T C TGGAAA T T AAGAA T AGGGT A
TGCA - - - - - - - - - - - - - AC TGAA - - - - - TGACA T AGAAA T ACGA - AA T T TGAAGT T CC T T AGTGA T T AAGTGAGCAGT AAAAGGA T T T TGGAAA T T T T A T - - - - - - - - - - GAGTGAAAGT T CAAAAA T T TGT T AAAA T CGT T T T AAAGT A TGACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T T CACAGT AGGA T T - - - - - -
T AA T AA - - - - - - - - - - AACCGAA - - - - - TGACA T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T AA TGAAAA T - - - - - - GAGCGA T AGGACCAACACA T CAGC T C TGT AGT C T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CC TGGGT T C TGA TGGT CA T AC T A T CC T C T T T A - - - - - TGACA T T AACC - -
T A T C T AAGAAAA T AA T AACCGAAAGAAC T AA T T T A T AACCA T A T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T A T A T AAA TGT AC T - - - - - - - - - - GGGTGAAAGT T CAAAAA T T TGT T AAAA T CA T T T T AAAGT A TGAAA T T T TGCGAAGT T T C T T A T AA T T ACAC T AGGC T T T T T AGAAA T T AAGAA T AGGGT A
T A T C T AAGAAAA T AA T AACCGAAAGAAC T AA T T T A T AACCA T A T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T - - - - - - - - - - GGGTGAAAGT T CAAAAA T T TGT T AAAA T CGT T T T AAAGT A TGAAA T T T TGCGAAGT T T C T T A T AA T T ACAC T AGGC T T T T T AGAAA T T AAGAA T AGGGT A
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C TGT CC T AGAAC T A TGA - AA T T T - - - - - - - - - - - - - - GC T AA T TGAACAC T AAAAGGA T T T TGGGAA T T CAC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CCA T T T T C TGT C T C T T T ACACCAAACCC T T AAGAAA T T AAC T CCAGTGAA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C TGT CC T AGAAC T A TGA - AA T T T - - - - - - - - - - - - - - GC T AA T TGAACAC T AAAAGGA T T T TGGGAA T T CAC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CCA T T T T C TGT C T C T T T ACACCAAACCC T T AAGAAA T T AAC T CCAGTGAA
T T T T CG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T CA TG - - - - GA T C T A TGAAAAC T AAGAA T - - - - - -
CGAAGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T - - - - - - - - - - GGGTGAAAGT T CAAAAA T T TGT T AAAA T CGT T T T AAAGT A TGAAA T T T TGCGAAGT T CC T T A T AA T T ACAC T AGGC T TGT T AGAAA T T AAGAA T AGGG - A
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGACA T AGAAACACGA - AA T T TGAAGT T CC T T AGT AA T T AAGTGAGT AC T AAAAGGA T T T TGGAAA T T CAC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T A T T T A T A T T T AAAGT ACGC T CGT T CGA T A - - - - - - - - - - - - TG
T A T T TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CGAA T ACAAAACGAAA T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGAGC TGT T T T ACGA T C T T AGT C TGA T A T A TGT ACC T T AAGAA T T AC T - -
CGAAGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T - - - - - - - - - - GGGTGAAAGT T CAAAAA T T TGT T AAAA T CGT T T T AAAGT A TGAAA T T T TGCGAAGT T CC T T ACAA T T ACAC T AGGC T TGT T AGAAA T T AAGAA T AGGG - A
T A T C T AAGAAAA T AA T AACCGAAAGAAC T AA T T T A T AACCA T A T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T A T A T AAA TGT AC T - - - - - - - - - - GGGTGAAAGT T CAAAAA T T TGT T AAAA T CA T T T T AAAGT A TGAAA T T T TGCGAAGT T T C T T A T AA T T ACAC T AGGC T T T T T AGAAA T T AAGAA T AGGGT A
T A T C T AAGAAAA T AA T AACCGAAAGAAC T AA T T T A T AACCA T A T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T - - - - - - - - - - GGGTGAAAGT T CAAAAA T T TGT T AAAA T CGT T T T AAAGT A TGAAA T T T TGCGAAGT T T C T T A T AA T T ACAC T AGGC T T T T T AGAAA T T AAGAA T AGGGT A
T AA T AA - - - - - - - - - - AACCGAA - - - - - TGACA T AGAAACACGA - AA T T TGAAGT T T C T T AGTGA T T AAGTGAGCAC T AAAAGGA T T T TGGAAA T T CAC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAGTGT C T CAAA T AGT T ACGT CGAGC T A T T TGAGA TGTGAGGA TG - - - TG
CAA T AAAGAAAA T AA - AACCGAAAGAACCGA T A T AGAAGCACAA - AA T T TGAAGT T CC T T AGTGA T T AAGTGAGCAC T AAAAGAA T T T TGGAAA T T CAC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CCA T T C T T T T T - - - - - - - - - - - - - - - T T A T C TGA T A T T AAGAA T AA - - - -
CAA T AAAGAAAA T AA - AACCGAAAGAACCGA T A T AGAAGCACAA - AA T T TGAAGT T CC T T AGTGA T T AAGTGAGCAC T AAAAGAA T T T TGGAAA T T CAC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CCA T T C T T T T T - - - - - - - - - - - - - - - T T A T C TGA T A T T AAGAA T AA - - - -
T ACGAA - - - - - - - - - - AACC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CA T C T T T T T T T T TGA T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T AA T AA - - - - - - - - - - AACCGAA - - - - - TGACA T AGAAACA TGA - AA T T TGAAGT T CC T T AGTGA T T AAGTGAGCAC T AAAAGGA T T T TGGAAA T T CAC T - - - - - - - - - - GGGTGAAAGT T CAAAAA T T TGT T AAAA T CGT T C T AAAGT A T AGCA T T T TGCAAGGC T T C T T A TGA T T ACAC T AG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T AA T AAGGAA - - - - - - AAAAAAAAAA T C TGT T C T AGAAGT A TGA - AA T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GGGTGAAAGT T CAAAAA T T TGT T AAAA T CGT T T T AAAGT A TGA - A T T T TGCGAAGT T CC T T A T AA T T ACAC T AGGC T T T T T AGAAA T T AAGAA T T CGT AA
CAA T AAAGAAAA T AA - AACCGAAAGAACCGA T A T AGAAGCACAA - AA T T TGAAGT T CC T T AGTGA T T AAGTGAGCAC T AAAAGAA T T T TGGAAA T T CAC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CCA T T C T T T T T - - - - - - - - - - - - - - - T T A T C TGA T A T T AAGAA T AA - - - -
CAA T AAAGAAAA T AA - AACCGAAAGAACCGA T A T AGAAGCACAA - AA T T TGAAGT T CC T T AGTGA T T AAGTGAGCAC T AAAAGAA T T T TGGAAA T T CAC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CCA T T C T T T T T - - - - - - - - - - - - - - - T T A T C TGA T A T T AAGAA T AA - - - -
T AA T - - - - - - - - - - - - A T CCGAA - - - - - TGACA T AGCAGAACGA - AA T T TGAGGT T CC T T AGTGA T T AAGTGAGCAC T AAAAGGA T - - TGGAAA T T CAC T - - - - - - - - - - GGGTGAAAAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CGCAAGGC T T T T TGGAAA T T AAAAA T AGGGT A
T AA T - - - - - - - - - - - - A T CCGAA - - - - - TGACA T AGCAGAACGA - AA T T TGAGGT T CC T T AGTGA T T AAGTGAGCAC T AAAAGGA T - - TGGAAA T T CAC T - - - - - - - - - - GGGTGAAAAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CGCAAGGC T T T T TGGAAA T T AAAAA T AGGGT A
CAAAAAAGAG - - - - - - ACCCAAAACCACC T AAA T AAGAC T T T AA T AA T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GGGTGAAAA T T CAAAAA T T TGT T AAAA T CGT T T T AAAGT A TGAAA T T T TGCGGCGT T CC T - - T AAA T ACACAAGGT T T T T TGAAAA T T AAGAA T AG - - - -
T AA T AG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CGAAGT T CC T T A T AA T T ACAC T AGGC T T T T T AGAAA T T AAGAA T AGGGT A
T T A T CC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CCCA T A T AAGCCC T T AA T AA T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T ACAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T CCGCA - - - GGC T C T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T A T AAGAGAAAA TGA T TGT AAAA - - - - - C - - - - T AAGAGT A TGA - AA T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T TGAA T T T - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAA T A T T CAAAA T AGA - TGT T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T A T - - - - - - - GT AAGT T TGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T A T CAGAGAAAA TGA T TGT AAAA - - - - - C - - - - T AA T AGT A TGA - AA T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T TGAA T T T - - - - -
CGA T CG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C TGAAA T AA T AA T AAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T A T A T - - - - - - - - A T C T CCA T A T CAAAA T A T A T A T CAC T C T A T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CGAGC T AA T T T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T A T A T - - - - - - - - A T C T CCA T A T CAAAA T A T A T A T CAC T C T A T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CGAGC T AA T T T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T A T C T AAGAAAA T AA T AACCGAAAGAAC T AA T T T A T AACCA T A T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T A T C T AAGAAAA T AA T AACCGAAAGAAC T AA T T T A T AACCA T A T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
GAA T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGGAGA TGAAAACGA T A - AACAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CGAAGT C T CAAA T - - - - - - - - - - - - - CCCC T A T AAC T T T CAAACAG - - TG
- - - - - - - - - - - - - - - - AAC TGAA - - - - - TGACA T AGAAACACGA - AA T T TGAAGT CC T T T AGTGA T T AAGTGAGCAC T AAAAGT A T T T TGGAAAC T CAC T - - - - - - - - - - GGGTGAAAGT T CAAAAA T T TGT T AAAA TGT T T T T AAAGT T TGAAA T T T TGCGAAGT T CC T T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
CA T AAA - - - - - - - - - - AACAAAA - - - - C TGACAAA T CAC T C T T A T T A T CA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
GCA T C - - - - - - - - - - - AA T CGAAGGAACGAA T T T A T AACCA T AAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CCGAGC T C T T CA T AA T CAAGAAGGGC T C T CC T CAGGC - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - AACCGAA - - - - - TGACA T AGAAACACGA - AA T T TGAAGT T CC T T AGTGA T T AAGT AAGCAC T AAAAGGA T T T TGGAAA T T CGC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAAGT T T C T T A T - - - - - - - - - AGGA T T T T TGGAAAC T AAGAA T AG - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AA T TGGACAC T AACAGT A T T T TGGAAA T T CAC T - - - - - - - - - - GGGTGAAA T T TGAAAAA T T TGT T AAAA T AGT T T T AAAGT A T AAAA T T TGGCGAAGT T CC T T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T AAACAGGA T CA T A T TGA T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CGAA T C T CACCAA - - - - - - - - - - - - C T T T T T A TGA T A T T AG - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T AAACAGGA T CA T A T TGA T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CGAA T C T CA T CAA - - - - - - - - - - - - C T T T T T A TGA T A T T AG - - - - - - - - -
T AA T AA - - - - - - - - - - AACCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GGTGAAAGT T CAAAAA T T TGT AAAAA T C T A T T T AAA T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T AA T AA - - - - - - - - - - AACCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GGTGAAAGT T CAAAAA T T TGT AAAAA T C T A T T T AAA T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T A T T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CGA T ACAAAAC T A T T A - CA T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CA - - - - - - - - - - AA T T A - - - - - - - - - C T CCAAAAAC - - - - - - - - - - - - -
CAGAAA - - - - AA T AC - - - - - - - - - - - - - TGT AACAGAAA TGCGCCAGT AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T AAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAGA T A T AACAGAACA T - T A T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAA TGT T T T T CA T - - - T ACA - - - - - T C T T C TGAAAA T - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T A T T C T AGT AGT AC T A - AA T T T - - - - - - - - - - - GCGGT T AA T TGAACAC T AAAAGGA T T T TGGAAA T T CAC T - - - - - - - - - - GGGT AAAAGT T CAAAAA T T TGT T AAAA TGGT T T T AAGGT C TGAAA T T T TGCGAAGT T CC T T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT T AC T T T AAGT A T - - - CC TGA - - - - - - - - - - - - CGGC T AA T T AAACAC T AAAAGGA T T T TGGAAA T T CAC T - - - - - - - - - - GGGTGAAAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CGAAGT T CC T T A T AA T T ACAC T AAGC T T T T T AGAAA T T AAGAA T AGGGT A
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT T AC T T T AAGT A T - - - CC TGA - - - - - - - - - - - - CGGC T AA T T AAACAC T AAAAGGA T T T TGGAAA T T CAC T - - - - - - - - - - GGGTGAAAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CGAAGT T CC T T A T AA T T ACAC T AAGC T T T T T AGAAA T T AAGAA T AGGGT A
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAAAC T C - - - - - - A T T T A T A - - - - - - T T T A TGCA T A T - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GGGTGAAAGT T CAAAAA T T TGT T AAAA TGGT T T T AAAGT A TGAAA T T T TGCGAAGT T CC T T A T AA T T ACAC T AGGC T T T T T AGAAA T T AAGAA T AGGGT A
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GGGTGAAAGT T CAAAAA T T TGT T AAAA TGGT T T T AAAGT A TGAAA T T T TGCGAAGT T CC T T A T AA T T ACAC T AGGC T T T T T AGAAA T T AAGAA T AGGGT A
T T A T CC - - - - - - - - A T AACCGAA - GAACGAGT T T A T AACCA T A T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A TGACCGT A T AG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T A T T T AAGT A TGA - AAC T T - - - - - - - - - - - - - GGC T AA T T AAACAC T AAAAGGA T T T T AGAAA T T CAC T - - - - - - - - - - GGGTGAAAGT T CAAAAA T T TGT T AAAA TGGT T T T AAGGT A TGAAA T T TGGCGAAGT T CC T T A T AA T T ACAC T AGGC T T T T T AGAAA T T AAGAA T AGGGT A
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAGTGT C T CAAA T AGT T ACGT CGAGC T A T T TGAGA TGTGAGGA TG - - - TG
T AGTGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CCGT T T TGACA - - - - - - - AAC T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGGCCCA T T A TGAAA - - - - - - - - - - - - -
T AA T AA - - - - - - - - - - AACCGAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AA T AA T A - - - - AC T T A T T AGGT AA - - - - - - - - - - - - -
T AA T AA - - - - - - - - - - AACCGAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AA T AA T A - - - - AC T T A T T AGGT AA - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T AA T - - - - - - AGT AA T ACCCAAA - - - - - T T ACA T AGAAA T ACGA - AA T T AGAAGT T CC T T AGTGA T T AAGTGAGC T C T AAGAGGA T T T TGGAAA T T CAC T - - - - - - - - - - GGGTGAAAGT T CAAAAAAA TGT T AAAA T CGT T T T T AAGT A TGAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T TGCGCA T T AA T A T T T - - - - -
T AA T - - - - - - AGT AA T ACCCAAA - - - - - T T ACA T AGAAA T ACGA - AA T T AGAAGT T CC T T AGTGA T T AAGTGAGC T C T AAGAGGA T T T TGGAAA T T CAC T - - - - - - - - - - GGGTGAAAGT T CAAAAAAA TGT T AAAA T CGT T T T T AAGT A TGAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T TGCGCA T T AA T A T T T - - - - -
T AA T - - - - - - AGT AA T ACCCAAA - - - - - T T ACA T AGAAA T ACGA - AA T T AGAAGT T CC T T AGTGA T T AAGTGAGC T C T AAGAGGA T T T TGGAAA T T CAC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
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TE: rnd_5_family_6264

 size: 713bp; fragments: 478; full length: 1 (>=641.7bp)
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