
Start crop Point End crop Point

MSA length = 1204
A T A T C T C T T AAGA T T TGAAGAAACA - A T TGT AC T T T AACCCA - T TGCAA T A T ACAGAGGGT T C T AAA T A T CA T ACAAA TGAAAGGGGGA T T T T AAGT T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AC T C TGT A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T AC T AA T T AA T T AAAAAAAAG
T T ACC T T T T T T TGT T TGAC TGAAAC - AAAACA T T T AAACAGA T - - - A T TGA T ACAGGGTGT T C T AAA T A T CA T ACAAA TGAAAAAGGT A T T T T A TGT T A T - - - - - - - - - - T C T T AAAAAAAC T T AAAA TGGTGT T T CAGT T TG - - - - - - - - - - - - - - - - - A T CCC - - - - - - - AA - - - - A T T T T AAAG - - - - - - - CA T C T T T T T T AAAA - -
GAA T C T C T AACC T T C T AAGCAAA T C - - - - - - - - GAAAAAGT A T - - - A T AA T T A T AGGGTGT T C T AAA T A T CA T A T AAA TGAAAGTGGGA T T T T AAGT T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AC T CAACA - - T T AA - - A T A T T C TGA T T C - - - - - - - A T TGT T ACAGT AAGT
T T CA T T T TGCC T AC T T T A T TGC T AGT AGT T C T T CAGGAC T A T C T C T CCA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A TGTGT A T A T T - - - - A T - T T T C T A T A T - - - - - - - - - - - - - - A T AA T T T -
AAA T T A T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - A TGGAAA T AAAAAA T A T T AAAAA TGT ACA TGA T A T T AAAAA T A T CA T ACAAA TGAAAGGGGGA T T T T AAGT T A T - - - - - - - - - - T A T T AAAA T AA T T T AACA T CCC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GCCA T T AA T A T T - - - - - - - C TGT A T C T - AAAGGAAGCGC T T T CGGACAAA
T TGGC T T T T T T TGC T T A T CAAGA T A - AAGAA T T TGT TGAAAA - - GTGT T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C T T AAAA T T AC T T AAAA T T C T C T T T CA T T T TGTG - - - - - - - - - - - - - - - AC TGT A T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGAGT A T T T T T T T T CCGGAA T -
- - - - - - - - - T A T ACC T A T AAAA TGC - - AAA TGA T T AGGAA T A - - - - - T T T A T A T AGGGCGT T C T AAA T A T CA T ACAAGTGAAA TGGCGAC T T T AAGT T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T C T T AAG - - - - - - - - AA T CCC T AA - AGGA T AAAAAA T T T AAAAACC -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACGC T A T T T A - - ACA T A TGT C T C T T T A - AAAA T A T T T T T T T T T AAA T T T -
C T A T T T C - - A T A T T ACGT CAGAAACGGA T T ACCCAC T AGT T A - GT CA T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C T T AAAA T AAC T T AAGAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GGAACCCACAGT ACAGA T A T T T T T CCGT AGAA T T A - - - - - CC T AAA T A T A
GT A T A T T AC T A T A T T T T T TGT T AAA - AAGT T A T T A T AGT TGG - T TGGTGT A T ACAGGA TGT T C T AAA T A T CA T ACAAGT AAAACGGGGA T T T T AAGT T A T - - - - - - - - - - T C T T AAAA T AAC T T AGAA T CGT T T C TGAGT T TG - - - - - - - - - - - - - - - - - ACCC TGT ACA T T C T A TGCA T T T AGT T TGGT AC TGGA T T C T T T AAAAC - - G
C T AAAGTGT CA T T T T T T TGT A TGTG - - - - - - - - - - - - - - - - - - T TGAAGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C T T AAAA T A - C T T AAAC T C T C T C T T T AGC T TG - - - - - - - - - - - - - - - - - ACCC TGT A T A T T AA - - - - GGT A T TGTGT T AAC TGA T T T C T T AAAAGAA T A
A T AA T T T T T C T C T T C T A T C T T T T T T - AAAA T C T CCACAAGT A - TGCCGT AGT ACAGGA TGT AC T AAA T A T CA T ACAAA TGAAAGGAGCCC T T T AAGTGT T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T CACAG - - - - CAAA - - A T T T T T AA T T AAA T TGCACAGT T T T AAGC T CA
GAA TGT CAA T CGT C T T T T CCAAGAA - - T A T T T T T CGA T AA T AC - - - - - - - A T ACAGGGTGT T C T AAA T A TGAAACAAA TGAAAGCGGAA T T A T A TGT T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T A - - - - - - - - - - - - - A T T C T T A T - - - - - - - - - - T T A T T T CAAAAAG -
- - - - - T CAACC T CC T T C T AAGCAAA - A T AGT AGT TGCAAGC T - T C T A T AA T T AC TGGGTGT TGT AAA T A T CA T ACAAA TGAAAGGGGGA T T T T AAGGT A T - - - - - - - - - - - C T T AAAA T AACA T AAAA T CCCC T T T CAGT C TGT ACC TGA T A T T T AGA T CACCC TGT A T AC T - - - - - - AC T T T ACAC - AAAGAAAGT T T T T T AAAGT A T A
- - - - - - - CA T T T T T T T C T ACAAA T AAAAAGT AC T T T AAA T CGTGAACCA T A T ACAGGGTGT T C TGAA T A T CA TGCAAA TGAAAGGGGGA T T T T AAGA T A T - - - - - - - - - - T C T T AAAA T AAC T T AAAA T CCCC T T T CAGT T TGT ACC TGA T A T T T ACAACAC T C TGT A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T A T ACCA T AC T T T CAGAAAAA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T AA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C T CAAAA T AAA T T AGA T T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACCC TGT AC T - - - - - - - - A T T T A TGAA T AGAAAAA - - - - - - - - - - - - - - -
ACA T T T T AC T T T T T T T A TGT CCCAA - - - - - - - T T T CGAAA T A T - - - T T T T A T ACAGGGTGT CC T AAA T A T CA T ACAAA TGAAAGGAGGA T T T AAA T T T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GGT TG - - A - - C T AA - - ACGA T C T T ACC T AAAGAA T T T CA T T CCGA T AA T T
T C T CGCCCC T T T C T C T C T AGAA T AA - AGAGAA - - - - - - - - - - T - - - - - A T A T ACAGT A TGT T C T AAA T A TGA T ACAAA TGAAAGGGGGA T T T T AAGT T A T - - - - - - - - - - T C T T AAAA T AAC T T AAAA T CCCA T T T CAGT C TGT ACC TGA T A T T T AAACCACCC TGT A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACACCAGAAC T AAAGAGT A T
- - GGT C - - - - - - T T C T A T T AGAGA T T A T A T A T A T T CAAGGT A - GT CA T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C T T AAAGT AAC T T AAAA T CCCC T T T CAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T A T - A T CC TGCA T CGAA TGAAGGCC T T T T AA T CA T
TGAA T T C T T AA T T CC T T T CA T CGACGGAAC T A T T T TGA T A T AC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C T T A T AA T AAC T T AAAA T CCCC T T T CAGT T TGT ACC TGA T A T T T AGAACAC T C TGT A T T - - AA - - - - AA T T A T T CA T AAAA T A T T T AGC T T T T ACA T A -
- - - - - - - - - T A T T C T CA T AAAA TGTGAAAAAA T A TGAGAA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT C T A T CAGA - - - - - - - - AGT C T C T CC T CAA T TGAAA TGCCCAAACGGC -
A TGT T T TGA T ACA T T T A T AACAGGT - AAAA TGT T CCCGCCAA T - A T A T AAA T AAA T AGTGT T T T AAA T A T CA T ACAAA T AAAAGGGGGA T T C T AAGT T A T - - - - - - - - - - T C T T AGGA T AAC T T AAAA T CCC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T A T A T A T T - - T A T A T A T A T A T A T - - - - - - A
A T A T T A T T ACGT AC T A TGT AGC TGGT AAAA T AGT C T AAAAAG - T A T ACA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CGT AAAA T AAC T T AAAA T CCCC T T T T AGT T TGT ACC TGA T A T T T AGAACAGCC TGT A T A T T - - - - - TGT T TGT T T T TGT T T T T AC T T T T T T CA T CAA T -
T T A T T T T TGTGT T T T CA T TGA TGC T - A TGGT A T T CGT AA T T T T T CAGT T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CC T T AAAA T A T A T T AGA T T CCCC T T T CAGT T TG - - - - - - - - - - - - - - - - - AC T T TGT A - - T AGAA T - - CA T CGT AAG - AAGAAAGA TGT T A T A T AGTGC -
T - AC T T T TGT A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C T T AAAA T AAC T TGAAA T AC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGCG - - AAA T - - - - - - - - - - - - AAA T T AA T T AGT T T T TGAGA T -
GT AAC T T T AA TGT A T CA T AGT T AA T - A TGAAA T C T AA T C T AAA - - - A T AAA T ACAGGGTGT T C T AAAAA T CGT ACAAA TGAAAGGGGCA T T T T AAGT T A T - - - - - - - - - - T TGT AAAGT AAC T T AAAA T T CCC T T T CAGT T CGAACC TGA T A T T T AGAACGCCC T T T A - - T T AA - - A T AA TGA T CAC T AACAAAAA T CAA T T CGAA TGC -
AGCGT T A T T T T T T T T T A T AAAAAA T - AGAA T CCC T CAAAGCC T A T - CGA T A T ACAGAGTGT T C T AAA T A T AA T ACAAC T AAA - GGGGGA T T T T AAGT T A T - - - - - - - - - - T C T T AAAA T AA T T T AA T A T CCCC T T T CAGT T T A T ACC TGA T A T T T AGAAACCC TG - - - - - - - AA - - T T A T AAACAAAA T AAAGA T T T TGT T C T AAAAC - -
T T T T T T A T AGT T AAGT TGGAGAAAA T AAAGT T T T AGGAAAA T T - - - - - - T ACA - - GGGTGT T T T AAA T A T CA T AGAAA TGAAAAAGGGA T TGT CCGT T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T A T A T A T -
ACA T A T T T TGA T A T T T T T AAAAA T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - T TGT AGC - - - - - - GA TGGGGT AAA T A T CA T ACAAA T AA T AGAGGGA T T T T AAA T T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T AGT T - - - - - - T T CCGACAAAGA - T A T A T T T T T T TGT AAAA - GC TGT A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CA T AAAA T AAC T T AAAA T C T C T T T T CAGT T TGT ACC TGA T A T T - CGAA - A T C - - - - - - - - - A - A T A T - A T CC TGCA T T AAA T AA - - - - - T T T T AA T AC -
ACAAAA T TGT T AA T T T T AGAAAA T A - A T A T T A T T T T T AA - - - - - - - - - - CGT ACAGGGTG - T CGAAA T A T CA T ACAAA T T AAAGGGGGA T T T T AAA T T A T - - - - - - - - - - T C T T T AAAA T AC T T AGAA T CCCC TGT CAGT T TGT ACC TGGT A T T T AGAACACCCCGT A - - - - GGA T - - A T T C TGGTG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A
AAAA T T T AAAA T A T T T A TGAACGGG - ACAC TGT AAACAA T CA T T T A - - AG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T AC T A - - T C - - - - - - - A T C T T TGG - ACAAA T AA T AA - - - - - - - - - - A
- - A T T T T T A T AGT A T CA T AGT AAAA - - - - - - - - T AAAAAAAAA - - - AGA T A T ACAGGGTGT T C T AAA T A T CA T ACAAA TGAAAGGGAGA T T T T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGAGAACCAAAGTGAG - GCA T T T T A T ACAGGGTGT T C T AAA T A TGA T ACCAA TGCA - GGCGGA T T T T AAGT T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GCGCC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T T A TGA T T CA T T T T T AA T AAA T A T - AAA TGCC T ACCAAGAGT A T T A T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C T T AAAA T AAC T T AAAGT CCCC T T T CAGT T TGAACC TGA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGA T - - - T T T CGCCA - AA T A TGAAAGCC T CAAAGGT A -
ACGT CC TGGC T CA T T T T TGAAAAAA - AAAA T A T T - T AGCCGG - - - T ACA T A T ACAGGGTGT T C T AAA T A T CA T ACAAA TGAA TGGGGGAC T T T AAGT T A T - - - - - - - - - - T C T T AAAA T AAC T T AAAA T CC T T T T T T AGT T T A T ACC TGA T A T TGAG - - - ACC T T T T T - - T T AAA T A T A T T AC T CC T - ACAC T AAA T A T C T T TGAAACCA
A TGT T C T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - AAC T AGCAGAGGC - - - TGCAGAAAA T ACAGGA TGT T CAAAA T A T CA T ACAAA TGAAA - GGGGA T T C T AAGC T A T - - - - - - - - - - T C T T AAAA T A T C T T AAAA T CC T C T T T CAGT T T T T ACGTGA T A T T TGGAACACCC TGT A T A T - - - - - - - - A T T CA T C T - AAAAAAAA TGT A T T CAAGTGG -
A T AAGCCC T T T TGT T T T T AAAACAA - AAGA T AC TGT T AA T T A - - - - CGT T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AG - - GT T C T T T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A
TGT T T T - - - - - - GAGCA T CGAAAG - T A T AA T T T T T T T T AAAA - T T TGGAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C T T AAAA T AA T T T AAAA T CCCC T T T CAGT T TGT ACA T A T T A T A T - - - - - ACA - - - - - - A T T AAA T A T - A T T C TGT A T - - - - - - - - - - - - T TGAAAAAA -
- - T T T T - - - - - - AAGCA T T AAAAA - T ACAA T A T T AAA T AACA - T T T A T AC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A TGT - - - ACA T - ACAA - - - A T T C TGCGT - - - - - - - - - - - - T TGAAA T A T -
GTGCAA T T T TGTGT T C - - - - - - - - C - AAGAAAA T T AAA - - - - - - - - AGT TGT ACAGGGT A T T C T AAA T A T T A T ACAAA TGAAGAGGCGA T T T T AAGT T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C - - - - - - - GA - - - - - T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
CAC T T T - - - - - - C T T T T T T AGT TGC - - - - - C T T T T T CAAAAA - C T AGGA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C T T AAAA T T A T TGAAAA T CCCC T T T CAGT T TGT AC T TGA T A T T - CGAACA T AC TGT A T AA T AAGT A T - T T T C TGT A - CAAA T AAAAGT C T T CAGAAAC -
- - - - - C TGT - - - - - - - - - - - - - AA T T - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T AGGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T CAAAA T AAC T T AGAA T C T CC T T T CAGT T TG - ACC TGA T A T T T AGAACA T AC TGT A T A - - - - - - - - - C TGT AGC T - AAAAAAGC T C T T T T AA TGAA T A
AGAA T T T T AAA TGA T T A T AGGCC T T - A T AA TGT T AAC - - T AA T T T ACCA T A T ACAGGGTGT T C T AAA T A T CA T ACGAA TGAA TGGAGGA T T T T AAGA T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAA T A T T A - - T TGAGC - - A T TGT T T AGAA T AGGAAGT T A T T T AGAAGT T A
AA T T T T T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAAGAC TGAGGA - - - - T T A T T T T A T ACAGGA TGT T T T AAACA T CA T ACAAA T AAAAGGGGGA T T T T AAGT T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T - - - - - - - C T T T T CC - - - - - A T T A T C T CC T T T AGGAAAA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT TGT T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACCC TGGGGT - - - - - - - - - A T T T T T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
GT AA TGTGT TGT A T T C T T C T AAC T A - GGCGT A T TGCAACA TGT CC T CCAC - - - - - - - - - - - - - - - - - T AGCA T ACAAA TGAAACGGAGA T A T T AAGT T A T - - - - - - - - - - T C T T AAAACAC T ACAAAA T CCCC T T T CAGT T TGA - - - - - - - - - - - - - - - - GCCC TGTGT A - - AA - - - - - - - - - - - - - - AC TGAGAA T AGCC T A TGAA T T -
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T TGT A T T AGT A T T T C T T A T A T TGAC - A T AAAGGA T CAAA T CA - GT CAAC T AAACAGGGTGT CC T AAA TGT CA T AAAAA TGAAAGGGGGA T T C T AAGT CA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CGCCGT AAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
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 size: 1204bp; fragments: 171; full length: 3 (>=1083.6bp)
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