
Start crop Point End crop Point

MSA length = 569
GTGAC T CC TGT TG - AC TGT CGA TGT TGA TGAC TGTGA T A - - - - - - - - - - A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAAC T AAC T ACACGGCGAACA T AGGGGT AAAA T A T AGGTGGGT CACAACAA - - T T C T T T T T C T C T T A T A T CAGTGACACAAAAAACCGC T ACGT - T AA - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAAC T AACAACA TGGCGT ACA T AGGGGT AAAA T A T AGGTGGGT CACAACAA - - T A TGT T T T T T AAGA T C T TGAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AA - -
CCA T A TGT T T T CA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA TGTGAGGGA T T CAA T C T TGC TGC T T CCC T CAAGT A T T A T AA T T C T TGT T AA T ACCAGAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T AC T AAAACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GA T CGAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAAC T AAC T ACA TGGCGT A T A T AGGGGT AAAA T ACAGGTGGGT CACAACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AAGA T T CC T T T CA T A T T C T CAC T T TGGAGAGT AA T - A - - T T T T TGAA TGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAAC T AAC T ACA TGGCGT A T A T AGGGGT AAAA T ACAGGTGGGT CACAACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAAC T - AC T ACA TGACGT ACA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T AAAGT CCGT T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAAGT AAAAGAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAAC T AAC T ACA TGGCGT ACA T AAGGGT AAAA T A T AGGTGGGCCACAACA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
GAACA T AGTGA T A TGA TGCCA T CGC TGACACCAA - - - - - A TGT TGAGGT A T T CAA T C T TGC TGC T T C T C T CAAGT A T AA T AA T T C T TGT T AA T ACAAGAA - - - - - - - - - - GCAC T AACCACA TGAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A - - - - - - - - - - T C T CC T AA T AAAAA - - - AAAA T AA T TGA T A T T T - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAAC T AAC T ACA TGGCGT ACA T AGGGGT AAAA T A T AAGTGGGT CACAACAGAC - - - - - - - - T T CGT TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - CGAACAA T AAGAA T C TGT A - - A TGT TGAGGGA T T CAA T C T TGC TGC T T CCC T C T AGT A T AA T AA T T C T T A T T AA T AAAAGAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A - - - - - - - - - - T TGC TGC T T AACAG - - - - - - - - - - GGA T CGT CCC - - - - -
- - TGA T A T TGT T A TGA TGCCA T CGC T AACCCCAA T - - T AA TGT TGA T TGA T T CAA T A T TGC TGC T T CCC T CGAGT A T AA T AC T T C T TGT T AA T ACAAGAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
A T - AA T TGC T C T AGGT T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAAC T AAC T ACA TGGCGT ACA T AGGGGCAAAA T A T AGGTGGGT CACAACAA - - - T CC T T - - C T A T A T TGT T AAAAC T A - - ACACACCGACA T C T - T A T AA
A T T T ACA TGT T A T TGC TGCCA T CGC TGAGACCAA T CA - - AGGT TGAAGGA - - - - - - - - - - - - - - - - - T C T CAAGT A T T A T AA T T C T TGT TGA T AAAAGAA - - - - - - - - - - GAAC T AAC T ACA T CGCGT ACA T A TGGGT AAAA T A T TGA TG - - - - - - - - - - C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT A T TGT CC T - - - AA
- AA T A T A T T A T T - TGT C T AAC TGA T CACGAACAAC T AAA - - - T TGAGGGA T T CAA T T T TGC TGC T T CCC T CAAGCA T T A T AA T T C T TGT T AA T ACAAGAA - - - - - - - - - - GAAC T AA T T ACA TGGCGT ACA T AGGGGT AAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AG - - - - - - - T T T A T T AA T T AAAAAC T AACAAAAAAAC T AA T AGTGAAAA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A - - T TGT TGAGGGA T T CAA T C T TGC TGC T T CCC T CAAGT A T AA T AA T T C T TGT T AA T ACAAGAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAAACA TGT A - - - GA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAAC T AAC T ACA TGGCGT ACA T - - - G - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A - - ACC T T CA TGTGA T T TGCAAGAGC T AACGA TGT AAGA T T T C T T CAGCA
- - - - A T TGT T A TGC T C TGCCA T CGC TGACAACAA T T A - - A TGT TGAGGGA - - - - - - - - - - - - GC T T CC T T AAA T T A T AA T AA T T C T TGT T AA T ACAAGAA - - - - - - - - - - GAGC T AACGA T A TGGCGT ACA T AGGAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAAC T AAGT ACA TGGCGT ACA T AGGGGT AAAA - - - AGGTGGGT CA - - - - - A - - - - - - - - - - T T AAAC T AA T A T TG - - - GCAAA TGA T ACCA T A T T - - - - -
- - - - A T TGT T A TGC T C TGCCA T CGC TGACAACAA T T A - - A TGT TGAGGGA - - - - - - - - - - - - GC T T CC T T AAA T T A T AA T AA T T C T TGT T AA T ACAAGAA - - - - - - - - - - GAGC T AACGA T A TGGCGT ACA T AGGAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - AAA T T A T T A T T A T TGA T CCC T T T - A - - A TGT TGAGGGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAAGT A T AA T AA T T C T TGT T AA T AC - - - AA - - - - - - - - - - GAAC T - AC T ACA TGGCGT AAA T AGGGGT ACA T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AAAGA T T C TGTGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A - - A TGGGGAAACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGAA T T AC T ACA TGGC T T ACA T AGGGGT AAAA T A T AGGT AGGT CACAACAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AA - - - - - - TGT T A TGC TGCCC T CGC TGACACCAA - - - - - A T A T TGAGGGA T T CAA T C T TGC TGC T ACCC T CAAGTGT AA T AA T T C T TGT T AA T ACAAAAA - - - - - - - - - - GAAC T AAC T A T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A - - C T C T T T C T T T AC TGT A T T AAG - T T AGGCCA T TGGACCA TGT - CAA - -
- - - ACC T T CAC T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C TGT TGAGGGA - - - - - - - - - - - - - - T T CCC T CAAGT T T AACAA T T C T TGT T AA T ACAAGAA - - - - - - - - - - GA T CAAAC T ACA TGGCGT ACA T AGGGA T AAAA T A T AGA TGGGT CACAACACAA TGC T T T T T A T T CGT CACCCGAAC T A T C T ACGAGCCA T A T A T T TGCAA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GGAC T AAA T ACA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AAAGA T T C TGTGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A - - A TGGGGAAACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGAA T T AC T ACA TGGC T T ACA T AGGGGT AAAA T A T AGGT AGGT CACAACAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AC - AGT AGTGC T A TGC TGCCA T CGC TGACACCAA - - - - - A TGT TGAGC T A T T CAA T C T TGC TGC T T CCC T CAAGT A T AA T A T T T C T TGT T A TGACG - GAA - - - - - - - - - - GAAC T AAC T ACA TGGCGT ACA T AGGGGT AAAA T A T AGGTGGGT T ACAACACAA T T CA T T - T T T ACGT T A T ACCAAC T AA T ACCCA TGGAAA T CC - AGAAG
A T T AGTGT C TGT A TGT CA T A T T T A T T TGT AACAA - - - T AA T A T TGT A T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAAC T AAC T ACA TGGCGT A T A T AGGGGT AAAA T A T AGGTGGA T T A T AA - - CAA - - - - - - - - CCA T T T T A TGA T AGCAA T AAAAAAAAAA T A T T T T T AA T A
CGAGC T T A TGT T A TGC TGCCA T CGC TGACACCAA - - - - - A TGT TGAAGGA T T CAA T C T TGC TGA T T C T C T CAAGT A T AA T AA T T C T TGT T AA T ACAAGAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAACCAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAA - - - - - - - - - - A T T T C T T CAAGAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GGAA
CGA T TGT T C T C T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAAAA T T T AAAGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T C T C T - - - - GT T T T A T AAAAA - T A T CCA - - - AA T A T T T T T T - - - - A
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAAC T AA T T ACA TGA TGT ACA T AGAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AA T T C T TGT T AA T ACAAAAA - - - - - - - - - - AAAC T - - - GACA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAA - - - - - - - - T AAC T T T T A T AAAAC T AACAA TGA - - - - - - - - - - - AAGA
T A - - - - - - CGT AA TGT TGACA T T AC TGAC T A T T T - - - - - A TGT TGAGAGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GCAAGT T T AA T AA T T C T TGT T AA T T CAAGAA - - - - - - - - - - GAAA T AAC T ACA TGGCGT ACA T AGGGGCAACA T A T AGA TGG - - - - - - - - - AAGT T C T T T CC T T C T CGCA T T T C T - C TGGTGGGGT CCAA T T T A T T T AA - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A - - T T - - - - T T - - - - - - - - - - - - - - - T AAACAAACAAGGTGTGT - - - - - -
AG - T C T T T TGT T A TGC TG - - - - - - - - - ACACCAA - - - - - A TGT TGAGGGA T T CAA T C T TGT TGC T T CCC T CAAGT A T T A T AA T T C T TGT T AA T ACGAGAA - - - - - - - - - - GAAC T AAC T ACA TGACGT ACA T AGGGGT AAAA T A T AGGT TGGT CACAACA T - - - TGT T T T TGT AC T T T AAA T AAACGAAAGAAAACAGGAA T T A - T AAAA
- - - - - - T T T T T T A T T T T T T C T T T AAAAAAA T AAA T T A - - A TGT TGAGGGA T T CAA T CC TGC TGC T T CCC T CAAA T A T AA T AA T T C T TGT T AA T ACAAGAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T - - - - - - - - - - T T T T AA T T T AAAAA - - - ACAAGAGGGT C T T TGT T - - - - -
AA T AC T T T TGT TGT A T AA T CCCAAA T AA T T AGT T T CAAAGTGT TGAGAGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAC T AAC T ACAGGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A - - - - - - - - - - - - ACA T T T TGAAAA - - - T CAAAC T AAGT T T T A T T - - - AG
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A TGT TGAGGGG - - - - - - - - - - - - - - - - - C T T CAAA T A T AA TGA T T C T TGT T AA T ACAAGAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A TGT TGAGGGG - - - - - - - - - - - - - - T CC T T T CAAA T A T AA T AA T T C T TGT T AA T ACAAGAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA TGT T CAA T C T TGC TGC T T TGC T CAAGAA T AA T AA T T C T TGT T AGT ACAAGAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - G - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AA T TGT A T TGT T A TGC TGCCA T T AC T CACACCA - - - - - - - - - - - - - AA TGT T CAA T C T TGC TGC T T TGC T CAAGAA T AA T AA T T C T TGT T AGT ACAAGAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - G - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
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 size: 569bp; fragments: 70; full length: 1 (>=512.1bp)
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 size: 953bp; fragments: 37; full length: 0 (>=857.7bp)
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 size: 636bp; fragments: 62; full length: 6 (>=572.4bp)
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