
Start crop Point End crop Point

MSA length = 771
T T T A T T CA T T T TGGT T T TGT T T ACA TGAAAA T TGA T CA TGACACACCAC T AACC T AA T A T T T T CGTGAC T T T T T T AGAAAACAAAA TGGCAGACACA T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAA T C T T C T AGAAA T T T TGA T T C T T T TGC T T T A T T T T T C T TGA T - - AA T A
T T T A T TGA T T T TGGT T T TGT T TGAAAGAGAA T TGA T T AAAA T A T ACCAC T AAC T AA T TGT T T T TGTGAC T TGT TGAAAAAACAAAA TGGTGGT CACAA T C - - - - - - - - - - AAACAAGT T CCAGC T AGT T TGAA TGTGGT CAGGT T TGAA TGTGGCA T T T TG - - T T T T A T AAAAGCCACGAAA TGA T T AGGT T TGT A T C T TGA T T - - AA T T
T T T A T TGA T T T T AGT C TGGT T TGAAAGAGAA T TGA T T AAAACACACCAC TGAA T T AA T A T T T T TGTGAC T T T T T CAAAAAAAAAAA T AACAGACA T A T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T T T T T C - - - C T T CA T CAAGAAC T T C T T TG - - TGCAACAA T T AAAGAA
A T T A T T T A T T T TGA T T T TGT T TGAAAGA T AAC T C T T T AAAACA T ACCA T T AACC T AA T A T A T C TGTGA T T TGT T T AAA - - - - AAAA TGGCGGACA T A T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA TGT A T T C T AAGT T T AAGAC TGT TGCAGGC T CGT C T T C T C T T C - - AA T A
T T T A T TGA T T T TGGT T T TGT T TGAAAGA T AAA TGA T T AAGACA T ACCAC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GA - T T T T T T - - - T C T AA T CAA T A T T T CAA - - - - - C T T AC T AGCCAAAAA T
T T T A T TGA T T T T T A T T T TGT T TGAAAAAGAA T TGAC - - - - - - - - - - - - - - - - CAGAA T A T T A T CGTGAC T TGC T T AAAAAACGAAA TGGCGAACGCA T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T T A T TGA T T T T T A T T T TGT T TGAAAAAGAA T TGAC - - - - - - - - - - - - - - - - CAGAA T A T T A T CGTGAC T TGC T T AAAAAACGAAA TGGCGAACGCA T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAC T T T T AC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T TGT AA T CAAGGC T
- - - - - - - GC T T TGGT T T TGC T TGAAA T AGAA T TGA T TGAAACACGT C T C T AACC T AA T A T T T T TGGGAC T TGT TGAAAAAACAAAA TGC TGGACACA T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A - - T T C T T T AA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GC T A T T T CAGGT A - AA TG
T T T A T TGA T T T T AGT T T T A T T TGGAAGAGAA T TGA T - - - T ACACACA T C T AACC T AA T A T T T T TGTGT C T T A T T T AAA - - CCAAAA TGGCGGACCCA T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T TGGC TGAAGGC TGGGCAAGCA TGAAA TGC T A T T CC T AC T T - - AC T C
T T T A T TGA T T T T T A T T T T A T T TGAAGGAGAA T TGA T T CAGACA T ACCAC T AA T C T AA T AC T T CCGTGAGT T T T T T AAGAAACAAAA TG - - - - ACACA T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T AC T AAAAC TGAA T AAC TGACAAGC TGT T T T C T TGGA T - AAA T T
T T T A T T CGT T T TGA T T T TGT TGGAAAGAGAAC T AA - GAAGGCACACAAA T CAC T T AA T A T T T T TGTGAC T TGT T T AAAAAACAAAACGA TGGT CACA T T C - - - - - - - - - - T AGAAAGA T CCAGC T AGT T TGAA T T TGA T CAAGA T T AAA TGCAACGT T T TG - - T T T T T T AAAAGT CA TGAAAA T A T T A TGT T TGTGT C T T AA T T - - AA T T
T T T A T TGA T T T TGGT T T TGT T TGAAAGAGAA T TGA T T AAGGCACA T CACGAACCCA T T A T T C T CGT CAC T TGT T T AAGAAACAAAA TGGCGGAAA T A T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A TGA T A T TGAGAGGC TGT T AGAAAGT T TGT T T T C T T T A T T AA T T AGAAA T
T T T A T T - - - - T TGGT T T TGT T TGAAAGAGAA T TGA T CAGGACACAC TGC T AA - - T AA T A T T T T CGCGA T - - - - T T AAAAAACAAAA TGGCGGACA T T T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A - - T T T C TGA T AGC T T AAGAAGCGA T T AA T CA - - - - - - - - - - - - - AAA T T
T T T A T TGA T T T TGGT T T TGT T TGAAAGAGAA T TGA T T AAGACA TGCCAC T AACC T AA T A T T T T TGT AAC T T C T T T AAAAAACAAAA TGA T AGT CACA T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T CGT CGA T A T T CCCCACGT A T T AGAA T CA T A T A T C T A T C - - - - - -
T T T A T T T A T T T TGA T T TGGT T TGAAAGAGAA T T AA T T AGAGCA T ACCAC TGACA T AA T A T T T T TGTGAC T T A T T T AAAAAACAAAA T A T CGGACACA T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T T CA T CC T AGT TG - - - - - - - - - - - - - - - CA TGT C T T TGCC - - AGC T
T T T A T TGA T T T TGGT T T TGT T TGAAAGAGAA T TGA T CAAGGT ACA T CAC T AACA T AA T A T T T T CGTGAC T T C T T T AAAAAGAAAAA TGGCACA T CCGT T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGAAC TGAACAAAGT T
T T T A T TGA T T T TGGT T T TGT T TGAAAGAGAA T T - - - - GAGACA T ACCAC T AAGC T AA T A T T T T CGT AAC T TGT T T AAAAA T CAAAA TGGCGCA T A T A T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAA T T T T T T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AC T T T AGT T A - - - - -
- T T A T TGAC T A TGGT T T TGT T TGAAAAAGAAC TGGTGAAGAC T A TGCACCAAC T T AAAA T T T T TGTGA T T TGT A T AAAACAGAAAA TGGC T AACACA T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - G - - T AA T A T ACAAA TGA T T AGTGGAAAGA T TGGA T T T AA T A T TGAGAA T T
T T T A T CCGT C T T AGT T T TGT T TGAAAGAGAA T TGA T T AAAACGCGCC T C T AA T T T AA T A T T T T TGTGA T T T C T T TGAAAAA T AAAA TGA TGAACA T A T CC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CA T C T T C T CCAAGAGCA TGAGAAAGC TGCGCA - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T T AA T AA T T T TGGT T T TGT T TGAAAAAGAA T TGA T CAA - - - - - CCCAC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GACACA T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAACAAAAAA T AA - T A T A T T TGT T CC T T AA T C - - AA T T
T T T A T TGA T T TGGGT T T TGT T - - AAAGAGAA T TGA T T AAAACACACCAC T AACC T AA T A TGT T CGTGA T T TGT T T AAAAAACAGAAAGGCAGACACA T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGT - - - - - - - - - T T T T A T A TGAAAA T T AAGTGCA T CGT T T T T CCAAAAA T
T T T A T TGA T T - T TGT T T TGT T T AAAAGAA T A T TGA T CAAAA T ACAC T AGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAC - - - T CA T T C - - - - - - - - - - AAAAAAGA T CCA T C T AGT T TGAA T T TGGT CAAGT C TGAA TGTGCCA T T T T A - - T T ACC TGAAAA T CACGA T AA T A T TGGA T T TGTGT C T T AA T T - AAGCA
T T T A T T T A T T T TGGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAAGACACAC TGT T AA T C T AGT A T T T T CA TGAC T TGT T T AAAAAACAAAA TGGCGGACACA T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A - - - - - - - - - - - GGC T AAGAAAAAA T AAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T T A T TGA T T T TGCGT T TGTGTGAAAGAAAGA TGA T CAAGACACAGCAA T A T T C T AA T A T T T T TGT AA T T TGT T T AAAAAAGAAAGT TGT AGACACA T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACA T C T T T TGT C T AGAAGGGAAAC T A T AAGT T T C T T T T T T T A T T - - AA T A
T TGA T T T A T T T TGGT T T TGT T TGAAAGAGAA T TGA T CAAGACA TGCCAC TGA T C T AAAA T T T CCGTGAC T T A T T T AAAAAAGAAAA TGGCCGACACA T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAA T T T T T T A T AAAA TGA T AAA T T A T CAGGT T - - - - - - - - - - - - - GAA T A
T T T A T T CGT T T TGGT T T TGT T TGAAAGAGAA T T AGT CAAGACACAGCAC T AACC T AA T A T T T T CGTGAC T TGC T T AAAGAACAAAA T AG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T - - AAGGT CAAAAGT CAAGAGT C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CA T A
T T T A T TGA T T T TGGT T T TGT T TGAAAGAGAA T T AA T AAAGACACA T CAC T AACC T AA T A T T T TGGTGA T T TGT T T AAACAACAAAA TGGCGGACACA T T T - - - - - - - - - - AAAAAAGT T CCAGC T AGT T TGAA T T TGC T CAAGT T TGAGGGT ACCC T - - - A - - T C T CCCGGAGGTGAAA TGCA TGT CAGGGACA T C T CCCAGGT - AAGCC
T T T A T TGA T T T T CGT T T TGT T TGAAAAAGAA T TGAGC T AGACA T A T CAC T AACC T AACA T T T A TGTGAC T T A T T T AA T AAACAAAA TGGTGGT CACAA T A - - - - - - - - - - AAAAA TGT T CCAAA T AGA T T AAA T T TGGT CAAGT T T AAA TGTGCCA T T T TGAACA T T A T A T AAA T AAAGA T A T T T C T AAC T T AA TGT T A TGGT TGAAA T T
T T T A T TGA T T T TGGT T T TGT T TGAAAAAGAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACAAAA TGACAGACACA T T C - - - - - - - - - - AAAAACGT T CAAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAA T T TGT T CAA T A T T AAGAAAAAA T AAAGT - CGT T T T T T T T T T - - AA T T
- - - - - - - - - - - - - - - T T - - - - - - - - - C T AAACCGA T T T AAA - - - - - - T T T AACC T AA T A T T T CCGTGACA TGC T T AAAAAAGAAAA TGGC TGACACA T T C - - - - - - - - - - AAAAAAGT T T CAGC T AGT T TGAA T T TGGT CA TGT T TGGA TGT CG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T TGTGT C TGAAGC - - - - - -
CC TGC TGAAA T T C T T T ACA T T TGTG - - - - - - - - - - - - - - - - - - CACCAGT - - CCGGAGA T T TGA T TGAC T TGT T T AAAAAACAGAA TGGCAGGAA T A T T C - - - - - - - - - - AAAAAAC T ACCAGC T AGT T TGAA T T T T T T CAAGT T T AAAGGTGCCA T T T TG - - T T T T T T AA T AGT CACAAACA T A T T AGGT T T A TGT T C T AA T C - - AA T T
T T TGT TGA T T T TGGT T T T A T T TGAAAGAGAA T TGACCAAGACACA T CAC T AA T C T AA T A T T T T CGTGGC T T A T T T AAAAAACAAAA TGGCAGACACA T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A - - C T T T ACCAAAC TGTGACCAC T A T T AGA T C - - - - - - - - - - - - - - AGT A
T T T T T CAAC T T C - GT T T TGT T TGAAAGAGAA T TGA T CAAGGCACAC T A T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACA T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C - - - - - - - - - - - AA TGAAAAACAAGT T - - - - - T ACAGT T T ACA T - - - - - -
T T CA T T TGT C T CGA T T T TGCCAGACCGAGAGT T CAA - - - - - - - - - - - - - - AACC TGGTGT T T T TGCAA T T T CGT T AAAAAACAAAA TGGCGGACACA T T C - - - - - - - - - - AAAAAAC T T CCAGC T AGT T TGTGC T TGA T CAAGT C T AAACA - - - - - - - - - AAA T T T T T AGAAGA T AC TGT AAA T A T T AA T T T TGCAA T T T T T T T - AAA T C
T T T T A T TGA T T T T AC T T TGC T T T - - AGAGAC T TGA T CAAGACAAACC T C T AACC T AA T A T T T T TGTGAC T TGT TGAA - AAA T AGAA TGGCGGACAAA T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A - - - - - - - - - - - AAGAAAAAAGACA T T CGA T CCA TGACC T ACGC - - - - - -
T T T A T TGA T T T T T A T T T TGT T TGAAAGAGAA T T AA T CAAGA T ACAACACAAAC T T AA T A T T T T TGTGGT T CGT T T AAGAAA T AAAA TGGCAGACACA T TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T CC T T TGT T C - - - - - -
T T T AC TGA T T T TG - - - - - - T T TGAAAGAGAA T TGA T CGAGACACACCACGT ACC T AA T A T T T T C T TGA T TGGT T T AAAAAACAAAA TGGCAGACACA T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - G - - C T T T T T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T T
T T T A T TGA T T T TGT T T T C T T T TGAAAGGGAAGT AA TGAAGT CACAC T AC T - - - - - - - T A T T T T C T TGAC T TGT - - - - T AAAAAAAA TGGCAGACACA T TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T AAACAGAAC T T TGT T AA T C T AACG - - - - - - - - GAAA T T
T A T A T A TGT T T CGA T T T T T T T TGTG - - - GTGT T AA T CAGT C T ACA T AA T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGTGT T TGGAAA T AAAAACGGCAGACA T A T T C - - - - - - - - - - T AAAAAGT T CCAGC T AGT A TGAA T T T CGCCA TGT T TGAA T A T T - - - - - - - G - - T T T C T T AAAAGTGACGAGAA T AA TGGGT T TGTGCC T T AA T C - - AA T T
T T T A T TGA T T T T TGT T T TGT T TGAAAGAGAA T TGA T T AAGACACACAAC T AACC T AA T A T T T T TGTGAA T TGT T T AAAAAA T AAAA TGGTGGT CACA T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T A T TGAGA T AAAGCACGT CAAAGA T T AA TGT C T T AAC T - - - - - -
T T T A T TGA T T T TGGT T TGGT T TGAAAGA - AA T TGA T T AGGACACACCACAGA T C T AA T A T T T T C T TGA T T T A T T T AAAAAACAAAA TGGCGGACACA T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GA T T AAGAAAGGAGT A T A T TGGC TGAC T AA T T - - - - - -
T T T A T TGA T T T TGA T T T TGA T TGAAAGAGAA T T AA T CCAGGCA T ACCA T T AA T C T CA T AGT T T T T TGAA T T A T T T AAAAAACAAAA TGGCAGACACA T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T T T A - - - AGA T CAGGTGA T C T T T A T A T TG - - - - - - - GGT C - - - - - -
T T T A T TGGT T A TGGT T T AGT T TGAAACACAA T TGGT CAAGACACA T CAC T AACA T AA T A T T T T CGCAA T T T A T T T AAAAAACAAAA TGGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAACG
T T T A T TGA T T T CGGA T T CGT T TGAA T CAGAA T TGA T T AAGACACACCAC T AACC T AA T A T T CACGTGAC T TGC T T AAAAAACAAAA TGG - CGCCACA T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CCAGGAACAAGCAGGT T T T AGAAGT ACGA T TGA T CA - - - - - -
T C T A T T T A T T T T CGT T CAGCA T AGAAGACA T T AAGT T T AGAAACAACGT T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAAAAAAAAA T AACAGACACA T T C - - - - - - - - - - AAAAAAGT T T CAGGT AGT T T AAA T C TGAGAA TGT T TGAA TGTGCCA T T T T CAA T T C T C T T AA - - - T AAAACCGGT T T A - AC T TGCGT T T T T T T T - - ACAA
T T T A T TGA T T T TGGA T T TGT T TGCAAGAGAA T TGA T CAAGACACACCAC TGA T T T AA T A T T T T CA TGAC T TGT T T AAA T AA T AAAA TGGCAGACACA T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CGT T A T CAAGT A - - - - - - - - - - T AAAC T AA T CA - - - - -
T T T A T AGA T T T TGGT T T TGT T AAGA - - - GAA T TGA T CAAGACAC - - - - - - AACC T AACA T T T T CGT C T A T TGT T T AAA - - AGAAAA TGGTGGACACA T T C - - - - - - - - - - AAAAAAGT T CCAGC T AGT T T - GAGT TGA T CGTGT T TGAA TGTGC - - - - - - T - - T T T T T T A - - T A T T AAAA T AAAA T T - - - - - GGT T T C T TGGAC - - AA T T
T T T A T TGA T T T TGGT T T TGT T TGAAAGGAAA T TGC T T CAGGCAC - - CAGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T CGT A T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A - - T T T T T T T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T A T T T T A T T T - GA T T T
T T T A T TGAGT T T AGT T TGGT T TGAAACAGAACAGA T T AAA T CACACCCCC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CCACA T T C - - - - - - - - - - AAAACAGT T CCAGC T AGT T TGGA T T T AGT CAAGT T T AAA TGTGT CA T T - - - - - T T T T T T T CAAGT CAGAAAAA T A T T A TGC T TGTGT CCCAA T C - - AA T T
C T T A T T T T T T C T TGT T T AAC T T AGAGGAGAC TGT A T AAA T A TGCGT T A T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - G - - T CA T T T CACGACCAAGAAAACAACA T A TGGT TGT C T T TGT C - - - - - -
T T T AA TGA T T T CAGT T TGGT T TGAAAGGGAA T TGA T CGAGACAGA T CAC T A T C T T AA T A T T T T CA TGA T T TGT T T AAAA T AGAAAA TGGCAGACCCGT T C - - - - - - - - - - AAAAAAGT T CCAGC T AGT T T AAAC T TGGT CAAGT T TGAAAGTGCCA T T T T C - - T T A T T T A T AAGT T ACGAAAC T A T T AGGT T TGGA T T T T AA T C - AAA T T
T T T A T TGA T T T TGGT T T TGT TGGAAAGAGAA T TGA T T AAGACACGT CAC T AA T A T AA T A T T T T CGCGGT T TGT T T AAAAAACAAAA TGGTGGT T ACA T T T - - - - - - - - - - AAAAA TGT T CCAGC T AGT T TGAA T C TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - G - - T T T T T T AAAAGT CA TGAAAA TGT T A - - T T T A T A T C T TGAA T - - AA T T
AAAGT T A T A T A T AGGGT TGCCCAAAACAAAA T TGA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAACAA T T CCAGC T AGT T T - - - - - TGGT CAAGT T TGAA TGTGCC T T T C TG - - T T T T T T AAAAA T CACGAACA T A T T AGGT T TGTGT T T T AA T C - - - - - -
T T TGT TGA T T - - - - - T C TGT T TGAAAGAGAA T T AA T CAAGA T ACACCAC T AACC T AA T A T T T - - GTGGC T TGT T T A T AAAACAAAA TGGCAGACACA T T C - - - - - - - - - - AAAAAA T T T CCAGC T AGT T TGAA TGTGA T CAAGT T TGA T TGTGCCA T T T TG - - T T T T T T CAAAGT CACAAAAACAA T T AGT T T A T A T T T T AA T C - - AA T T
T T T A T TGA T C T TGGA T T TGT T CGAAAGAGAA T T AA T CAGGT CACACCAC T AA T C T AGT A T T T T CGTGAC T T A T T T AAAAA T CAAAA TGGCAGACACA T T C - - - - - - - - - - AAA - AAC T T CCA TGT AA T T T - - - - - T AA T CAAGT T TGAAGGT ACCA T T T TGAA T C T T T CAAA T A T T A TGAAAAAA T AAAA T T - - T T T T A T AA T TGA TGGT
T T T A T TGA T T T T CA T T T TGT T TGAAAGAGAA T TGAC T AAGACA T A T CAC T AGCC T AA T A T T T T CGTGAC T T A T T T AAAAAAGAAAA TGGCGGACA T A T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAA T T T T T T T AAACCCCAAAAAA TGT T T AGT T AA T AC T CAAGA T AAAAGA
T T T AA TGA T T T T AGT T T CGT T TGAAAGAGAAC T AA T T AGGACGCA T CA T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAA T CAAAA TGGTGA T T ACA T T C - - - - - - - - - - AAAAAGGT T T CAGCCAGT T TGAA T T TGGT CAAGT T T CAA TGTGCCA T T T T - - - T T T T T T A T AAGT CA TGAAA T TGT T AGGT T T C TGACC TGA T C - - AA T T
T T T A T T A - - - T T A T T T T T T T T TGAAAGAGAA TGGA T CAAGACA T A T CAC T AGCC T AA T A T T T T CGTGAC T TGT T T AAAAAA T AAAA TGGTGGACA T A T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C - - - - - - - - - - - GGT A T T AGAA T T T C T AGA T A T C TGT TGT A T A T - - AA T T
T T TGA T AGT T C TGT C T C TGT T T CCAAA T T T T AACA TGAAGT T AGAGCAC T T C TGT AA T A T T T T TGTGACA T T T T T AAAAAAC T AAA TGGCAGACCA T T T C - - - - - - - - - - AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAA T T TGAC - - - AA T T AAAAAGAAC T AA T ACCGT T AAA T T T ACAAAAA T T
A T AA T AAAA T A T AA T CAAGT C T AGCAGAGAA T TGA T T AGAACA T ACCAA T AACC T AA T A TGT T TGTGAC T AA T T T AAAAAACAAAA TGGC TGT CACC T T T - - - - - - - - - - AAGAAAGT T CC TGC T AA T T TGAA T T TGGT CAAGT T TGAA T A T T CCA T T C TG - - T T T T T T AAAAA T CAAGGCAACGAAAA T C TGGTGCACAAA TG - - AA T T
T T T A T TGA T T T TGGT T T TGT T TGAA - - - AAA T TGAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T TGT T T AAA - - A T AA T A TGGCAGACAGA T T C - - - - - - - - - - AA - AAAGGT T CAGC T AGT T TGAA T T TGGT CAAGT T TGAA TGTGC TGT T T T T AA T T T T T T TGGAA T AAA T A T T T T A T T AAA T TGCCA T T C TGGT C - AAA T T
T T T A T T AA T T T TGGT T T T A T T T AAAAACGAA T TGA T T AAGA T ACACCAACCA T A T AA T A T T T T T T TGA T T TGT T T AAAAAACAAAA TGACGGT CACGT T C - - - - - - - - - - CA T AAAGT T ACAGC T AGT T TGAA T T TGGT CAAGT T TGAA TGTGCCAA T T T T - - T T T T T - - - - AGT CACGAAAGT AC T AGGGT TGT A T CA T - - - - - AAA T A
T T T AC TGA T T T TGA T T T TGT T TGAAAGAGAA T TGA T T AGGACACAACACCAACC T AA T A T T T T CGT CAC T CGT T T AAAAA T CAAAA TGGCGGACACGT T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T T T CGAAAGT ACCAACGT A - - - - - - - T CCACCCAA T T T - - GGTG
T T T A T TGAC T T T AGT T T TGT T TGAAAGAGAA T TGA T T AAGA T ACACCACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAAAA T T T CCAGC T AA T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T T A T AGA T T T CGGT T TGGT T TGGAAGAGAA T TGA T T AAGAGACA T T AC T AACC T AA T A T T T T CGTGAC T TGT T T AAAAAACAACACGGCGGA T A T C T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T - - T T A T T T AGAAA T AAA T AAAC TGA T AAAA TGT TGT CCAAAA T A - AA T T
T T T A T TGA T T T TGGT T T TGT T TGAAAGA T AA T TGGT T AAAACACGT CAC T A T C T T AA T A TGT T CC TGT C T TGC T T AAAAAACAAAA TGGCGGACAGA T CC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CGT T T T AA - - - T AAGAA T T T T C T AAA T T CA T A T T T T A T T T - - A T T T
T T T A T T CA T T T TGGT T T TGT T TGAAAGAGAA T AGA T - CAAACACA T T AC T AACC T AA T A T T T T CGCAA T T AGT CCA T AAAACAAAA T AGCAGACACGT TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T T A T T CA T T T TGGT A T TGT T T ACGAGAAAA T TGA T CACGACACACCAC T AACGT AA T A T T T T CGT T AC T T T T T T AGAAAACAAAA TGACAGACACA T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T T A T A T C TGT TGGT T T TGT T TGAC - - - G - - T TGA TGAAGA T A T A T CAC T AAC T T AA T A T T T T C T TGA T C TGT T T AAAAAACAAAA T AGCGGGCACA T T C - - - - - - - - - - AAAAA TGA T CCAGT T AGC T TGA T T T T CGT CAAGT T TGAA T A TGCCA T T T TG - - - - T T T T T AAAA T CACGAAAA T A T T AGGT T TGTGT C T T AA T C - - - - - -
T T T T TGT AA T - - - - - TGC T CCCA T TGGTGAA T T C T TGAAGT CCA T C TGT TGT CC T AA T A T T T T CACGAC T AC T T T AAAAA TGAAAA TGGCGGACACA T C T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T - C T T T TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT CCCACGAA TGAAACCC
T T T A T TGA T T T CGGT T T CGT T TGAAAGA T AA T T AA T TGAGACACAAC T C T AACC T AA T A T T T T C T T T AC T TGC T T AAAAAACAAAA TGGCGGACACA T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - G - - - - - - - - - - - AA T T AAAAA T CAGT T - - - - - T ACA T T T T AC - - - - - - - -
T T TGT AGA T A T T CCA - - - - - - - - - - - - - - - A T AGA T CA TGA T ACACCAC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAAAAAAA T TGACAGACACA T T C - - - - - - - - - - AAAAA - GT T C T T CC T AGT T TGAA T T TGGT CAAGT T TGAACGTGCCA T T T TG - - T T T T T T AAAAA T CAAAAAAA T A T T AGGT T T A T C T - - - - - - - G - AA T T
T T T A T T AA T T T T AGT T T TGT T T AAAAGAGAA T T CA T CAAGACACA T CAC T AACA T AACA - T T T CGTGGC T TGT T T AAAAAACAAAA TGGCAGACACA T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T C T T TGGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GC TGC - - - - - - - - - - GTG
T T T A T TGA T T T CGGA T T CGT T TGAACGA - AA T T AA T T AAGACACAACAC T AACC T AACA T T T T CGTGGC T TGT T T AAAAAACAAAA TGCCGGACACA T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T C T T AAGT T C T A TGGGAA T A T T AGA T C - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T T A T TGA T T T TGGGT T T C T T TGAAAGAGAAC TGA T CAAGGCGCAA T AA T AA T C T AA T A T T T T CGTGA T T TGT T T AAAAAACAAAACGGCAGACGCA T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T T T AAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C TGT A T A TGT T - - - - - -
T T T A T TGA T T T TGGGT T TGT T TGAAAGAGAA T T T AAAGAGACACGC TGCCAGT C T AA T A T T T T C T TGAC T T A T T T AAAA T AAAAAA TGGCGCGCACA T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAA T T T T ACAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AC T T T AC T T A - - - - -
T T T A T TGA T T T TGGT T T TGT T TGAAAAAGAA T T AA T CAAGC T ACAC T AC T AAC T T AA T A T T T T CGTGACC TGT T T ACAAAACAAAA TGGCAGACACGT T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T A
T T T A T TGA T T T T CGT T T TGT T CGAAAGAGAA T TGA T AGGGACACACAAC T AACC - AA T AA T T T CGTGA T T TGT T TGAAAAACAAAA TGG - CGA T ACA T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T T AAAGAA T AAAAA T T T C T CAGA T A T A TGT T T T T CCA - - - - - -
T A T A T T CA T T T TGGT T T TGT T TGAAAGAGAA T CGA T CAAGACA T - - - - - - GA - - T AA T A T T T T CGTGAC T T T C T T AAAAA TGAAAA TGGCGGACACA T TG - - - - - - - - - - AAAAA T A T T CCAAA T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - G - - T T A T T T AGA T A T AAAGT AAC T ACCGAA T A - - - - - - - - - - - - - AAGT T
T T T A T TGA T T - - - - - TGT T T T TGACAGAGAA TGGA T AAAGACACACCAC T A T - - T AAAA T T T T CGCGAC T TGT T T AAAAAACAAAA TGGCAGACCCA T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAAGC
T T T A T TGA T T T TGA T T T TGT T TGAAAGAGAA T TGA T CAAGGCACAACACAAACC T AACA T T T T C T TGAC T TGT T T AAAAAACAAAA TGGTGAGCACA T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA - CC T T AC - - - T C T CA T T AAAAAA T T AA - - - - - C T T T T TGACC - CA T T T
A T T A T T T A T T T T AA T T T TGT T TGAAAGAA T A T TGA T T AAGACACACCAC T - - - - T AACA T T T T TGCGAC T T TGC T AAAAAAC T AAA TGGCGGGCACA T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T C TGT C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T C T T T T AC T C - - - - - -
T T TGT T - - - - - - - - - T T TGT T T ACAAGAGAA T T CA T T AAGACACAGAAC TGACC T AA T A T T T T TGT AAC T TGT T T AAAAAACAAAA TGGCAGACACA T T C - - - - - - - - - - AAAAAAGT T CCAGC T AGT T TGAA T T T AGT CAAGT T T AAA TGTGCCA T T T TG - - T T T T T T AAAAGTGACAAAAA T A T T A TGT C T A TGGC T T CA T C - - GA T T
- - - - - - - - - - - - - - - T TGGT T TGAAAGAGAA T TGA T T AAGACACACCCC T AAGGT AA T A T T T T TGTGAC T TGT T T AAAAAAAAAAAAACC T AA T A - - - - T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T T A T TGGT T CAGGT T T TGT T TGAAAGAGAA T TGA T CAAAACACACCA T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T AAAAAACAAAG - - - - - - ACACA T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A - - T T A T T TGT A T AC TGAAAA T AAGT T AA T T A TGT T T A T TGGAC - - AA T T
T T T A T TGA T T T CGGT T TGGT T TGAAAGAGAA T TGA T CAAGACA T - - CACCAGAC T AA T A T T T T TGTGA T T TGT T T AAAAAACAAAACGGTGGT T CCGT T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T T T CGAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T T T T TGC T T - - AAC T
T T T A T AGAC T T T TGT T T TGT T TGAAAGAGAA T TGA T CAAGACA T AC T ACAAA T CCAA T A T T T T CGTGAC T TGT T T AAAA T ACAAAA TGGCAGACACA T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - G - - T T T T - - - - - - - - - TGGAAA T AGT TGGAAC - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T T A T TGA T T T TGGT T TGGT T TGAAAGAGAA T TGA T T AAGGCACAACAC T AACC T AAGA T T T T CGT T TGT T A T T TGAAAAACAAAA TGGCAGGCGCA T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A - T T T T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T T A T T AA T T T T CGT T T T A T T TGAAAGAGT A T T T A T T AAGACACACCAC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T T AAAAAAAAACGCGAAGGACACA T T C - - - - - - - - - - AA T AAAGT T T CAGC T AGC T TGA T T T CGGT CA TGT - - - - - - - - - - - - - - - - CAAGT T CA T AAA T AA T ACGAAAA T A T AACA T T T T T A T T A T TGGAAA T A T T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T A T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAGAACAACAGA T ACA T T T - - - - - - - - - - AAAGT AGT T CCAGC T AGT T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T TGTGGA T T T T AGT T T TGT T TGT A TGAGAA T TGA T CAAGAGA T ACCAC T - - - - GAA T A T T T T C T T A T C T T A T T T AAAACACAAAA - GACAGACACA T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C TGT T T A T AC T - - AA T A
T T T A T TGA T T T TGGT T T TGT T TGAAAGAGAA T TGA T T AAGACA T AACACGAACC T AA T A T T C T TGTGA T T TGT T T - - - AAAAAAAA TGGCGAACA T A T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T C T T T AGAGA T T T AAAGA TGA T CGAGT T T A TGTGC T AAC T - - - - - -
T T T A T TGA T T T TGGT T T TGT T TGAACGAGAA T TGA T CAACGCAC - - - - - - AG - - T AA T A T T T T AGTGACC TGT T CAAAAAACAAAA T T T CAGACACA T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - G - - - - - - - - - - - GAC T AGCGAAGTGT T TGT AC - - - - - - - - - - - - G - - - - -
T T T T T TGA T T T TGGT T T TGT T TGAAAAA T AA T TGA TGAAGACACGCCAGT AACC T AA T A T T T T CGTGAC T T A T T T CAAAA T T AAAA TGCCGGACACA T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T T T T T T - - - - - T ACGGAAGAAA T AAAA T T - - T T T AC TGA - - - - - - - -
T CGA T TGA T C T CGGT T T TGC T CGAAAGAAAAACGA T T AAGACACAGAAC T AACG - GA T A T T T T CGTGA T T TGT TGAAAAAACAAAA TGGCCGGT A T A T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T C T T T TGT TG - - - - - -
A T TGT T TGA - - - - - - - - - - - - - A - - AGAGAA T TGA T T AAGACACA T ACC T AA T C T AA T A T T T T T A TGA T T TGT C T AAAAAACAAAACGGCGGACACA T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A - - - - - - - - - - - AAGAAGAAAAG - A T T CAA T CCA TGACC T A TGC - - - - - -
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