
Start crop Point End crop Point

MSA length = 2102
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT TGT C T C - - - - - - - - - - - AC TGT T AGTGCAGT CA T TGAAGCA T T A T TGC T CCGAA T T T T T T T AC TGTGAGCCG - - - - - - - - - - T AAAAAAAA T CGGAGGT AAGACCGT A T T T T T CGC T T CAA TGAC TGCAC T A TGTGTGC - - - AAACGT T AA T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAGT AA T T CCA T T T - - - AAAGAGAAC T T AC T AGTGCAGT CA T TGAAGCA T T A T TGC T CCGAA T T T T T T T AC TGTGAACCG - - - - - - - - - - T AAAAAAA T T CGGAGGT AAGACCGT A T T T T T CGC T T CAA TGAC TGCAC T A T T ACC TGCAAAGCA T A T AGTGT - - - TGAAA T A T C T CAAA T T T A T AA T T CA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T CAAG - - G - - - - - - - - - - CA T T A T AGTGCAGT CA T TGAAGCA T T A T TGC T CCGAA T T T T T T T AC TGTGAACCG - - - - - - - - - - T AAAAAAA T T CGGAGGT AAGACCGT A T T T T T CGC T T CAA TGAC TGCAC T A T T AGCA T - - - - - - - - - - - A T T CA T T T - ACAAA T TGT CAA T C - T C T A T T CA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T AA T T T T AGT C - - - T T AC T ACACGT A T T AGTGCAGT CA T TGAAGCA T T A T TGC T CCGAA T T T T T T T AC TGTGAACCG - - - - - - - - - - T AAAAAAA T T CGGAGGT AAGACCGT A T T T T T CGC T T CAA TGAC TGCAC T A T A TGT A T - - - AC T T AC T AGCGAC T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GC T T AAGT T - - - - - - - - - - - AGT AC T AGTGCAGT CA T TGAAGCA T T A T TGC T CCGAA T T T T T T T AC TGTGAACCG - - - - - - - - - - T AAAAAAA T T CGGAGGT AAGACCGT A T T T T T CGC T T CAA TGAC TGCAC T A T AC T T AGT AA T T TGGA T AA T T CGT ACAA TGGA T T T A T AA T T TGAAAGT TG
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CGTGGC T T T A - - - - - - - - - - A T T T A T AGTGCAGT CA T TGAAGCA T T A T TGC T CCGAA T T T T T T T AC TGTGAACCG - - - - - - - - - - T AAAAAAA T T CGGAGGT AAGACCGT A T T T T T CGC T T CAA TGAC TGCAC T A T T AGGAC T - - GCAAACCGA T T T A T T T AA T A T T C T C T T - A T - - CGGAA T T T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A TGAAA - - - - T CA - - T AAAAGA T AGA T A T AGTGCAGT CA T TGAAGCA T T A T TGC T CCGAA T T T T T T T AC TGTGAACCG - - - - - - - - - - T AAAAAAA T T CGGAGGT AAGACCGT A T T T T T CGC T T CAA TGAC TGCAC T AA T A T A T A T AAAGAAAGAAGT T T T A - TGGT A T T TGT A T - A T A - T AAAC T T C
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GA T T A - - - - - - T T T T TGT AGT A T T AGT A T T AGTGCAGT CA T TGAAGCA T T A T TGC T CCGAA T T T T T T T AC TGTGAACCG - - - - - - - - - - T AAAAAAA T T CGGAGGT AAGACCGT A T T T T T CGC T T CAA TGAC TGCAC T A T A TGTGC T - - ACC TGC T AGC T T AA TGT AC T CA - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT - - - - - - - - T TGT TGAAGAA T CACAGT T AGTGCAGT CA T TGAAGCA T T A T TGC T CCGAA T T T T T T T AC TGTGAACCG - - - - - - - - - - T AAAAAAA T T CGGAGGT AAGACCGT A T T T T T CGC T T CAA TGAC TGCAC T A T AAAAGG - - - A T C T ACCAGT T C - T T T AGTGCGT T T A T - - T T T T AAA T AA T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AGA T T - - - - - - - - - - - - - - - - T AGTGCAGT CA T TGAAGCA T T A T TGC T CCGAA T T T TGT T AC TGTGAACCG - - - - - - - - - - T T AAGAAA T T CGGAGGT AAGACCGT A T T T T T CGC T T CAA TGAC TGCAC T A T A T A TGT - - - A T ACAA T T A TGT A T - T T T T ACA T A T T CA - - - - T AAA TGA T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T T T A T AA T A T CAC T - - - - - - - - AGT TGT AGTGCAGT CA T TGAAGCA T T A T TGC T CCGAA T T T T T T T AC TGTGAACCG - - - - - - - - - - T AAAAAAA T T CGGAGGT AAGACCGT A T T T T T CGC T T CAA TGAC TGCAC T A T TGA TGG - - - ACA T TGGAGT T CC - - - - - TGT C T T T CC - - - - T AAAAACCG
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T - - - CCGAGAAGGCGT A T AGTGCAGT CA T T CAAGCA T T A T TGC T CCGAA T T T T T T T AC TGTGAACCG - - - - - - - - - - T AAAAAAA T T CGGAGGT AAGACCGT A T T T T T CGC T T CAA TGAC TGCAC T AGT AGTGT - - - A T TGAAGGA T A T - - - - - - T AGA T A T A T T - - T T T CGAC T T C
- - - - - - - - - - - - - - - - - C T AA T A T T T C T T ACGT CGC T A TGT A T A T A T A T A T AGTGCAGT CA T TGAAGCA T T A T TGC T CCGAA T T T T T T T AC TGTGAACCG - - - - - - - - - - T AAAAAAA T T CGGAGGT AAGACCGT A T T T T T CGC T T CAA TGAC TGCAC T AA T A - - - - - - - ACAGAA TGA T T C - - - T AGTGGAA T T T T AAC T - GT T A T T T T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AC T T TGTGGA T CA T T - - - - - - - - CGT T T T AGTGCAGT CA T TGAAGCA T T A T TGC T CCGAA T T T T T T T AC TGTGAACCG - - - - - - - - - - T AAAAAAA T T CGGAGGT AAGACCGT A T T T T T CGC T T CAA TGAC TGCAC T A T T T T ACC - - - ACC TGC TGA T T T AGT T C T T A T T T T C T T - GCC T T T ACC T T T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAC T AA T T AAAA T T - - - GTGT T CACACAA T T AGTGCAGT CA T TGAAGCA T T A T TGC T CCGAA T T T T T T T AC TGTGAACCG - - - - - - - - - - T AAAAAAA T T CGGAGGT AAGACCGT A T T T T T CGC T T CAA TGAC TGCAC T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T - CGGAA T T T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A - - - - - - - - A T CC T AA T AGTGCAGT CA T T CAAGCA T T A T TGC T CCGAA T T T T T T T AC TGTGAACCG - - - - - - - - - - T AAAAAAA T T CGGAGGT AAGACCGT A T T T T T CGC T T CAA TGAC TGCAC T A - - - - - - - - - - AACAAAGAAC T A T - - T AA T T T T T T T T C - A T T - TGGACA T -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - T AA T T T T T T T T T T A T T A T ACAGAAAC T A T T ACCAGTGCAGT CA T TGAAGCA T T A T TGC T CCGAA T T T T T T T AC TGTGAACCG - - - - - - - - - - T AAAAAAA T T CGGAGGT AAGACCGT A T T T T T CGC T T CAA TGAC TGCAC T A T T AGGAC T - - GCAAACCGA T T T A T T T AA T A T T C T C T T - A T - - CGGAA T T T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - A T AAGT T CA T TGAA T T AC T - - - - T TGACC T AA T AGTGCAGT CA T TGAAGT A T T A T TGC T CCGAA T T T T T T T AC TGTGAACCG - - - - - - - - - - T AAAAAAA T T CGGAGGT AAGACCGT A T T T T T CGC T T CAA TGAC TGCAC T A T T AGCA T - - - - - - - - - - - A T T CA T T T - ACAAA T TGT CAA T C - T C T A T T CA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T CAC T T AAA - - - - - AA T CCAGGAGT A T T AGTGCAGT CA T TGAAGCA T T A T TGC T CCGAA T T T T T T T AC TGTGAACCG - - - - - - - - - - T AAAAAAA T T CGGAGGT AAGACCGT A T T T T T CGC T T CAA TGAC TGCAC T A T A T A T C T T AAA T CAGC TGA T AC - - - GAACA T T T T T T T A - - - - AGGAGGT A
- - - - - - - - - - - - - - - - - - GT AAA T TGTGT CC TGT A T TGGAC T C T CAGT T A T AGTGCAGT CA T TGAAGT A T T A T TGC T CCGAA T T T T T T T AC TGTGAACCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T TGCA T CC T C T T AGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAAAAAA T T CGGAGGT AAGACCGT A T T T T T CGC T T CAA TGAC TGCAC T ACAAGGGT - - - T T CGAGAGA T T T - - - T AA T CGAC T T TG - - - T - AGAAA T AA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - GGCA TGAAAGA T T T T A T T A TGGTGCCAA T AA T AGTGCAGT CA T TGAAGCA T T A T TGC T CCGAA T T T T T T T AC TGTGAACCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACC - - - - - - - - - - - - - - - - T AGTGCAGT CA T TGAAGCA T T A T TGC T CCGAA T T T T T T T AC TGTGAACCG - - - - - - - - - - T AAAAAAA T T CGGAGGT AAGACCGT A T T T T T CGC T A T AA TGAC TGCAC T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGT T - - - - - - - - A T TGAA T AGGT ACA T T T AGTGCAGT CA T TGAAGCA T T A T TGC T CCGAA T T T T T T T AC TGTGAACCG - - - - - - - - - - T T AAAAAA T T CGGAGGT AAGACCGT A T T T T T CGC T T CAA TGAC TGCAC T A - - - - - - - - - - A T T AAC T AA TGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT T T T - - - - - - - - - - - - - AC T AGT AGTGCAGT CA T TGAAGCA T T A T TGC T CCGAA T T T T T T T AC TGTGAACCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CAAAC T AA T T - - - GGCAGC T AGCC T A T AGTGCAGT CA T TGAAGCA T T A T TGC T CCGAA T T T T T T T AC TGTGAACCG - - - - - - - - - - T AAAAAAA T T CGGAGGT AAGACCGT A T T T T T CGC T T CAA TGAC TGCAC T AC T AG - - - - - - ACGCAC TGA T T T - - - T AA T ACA T AA T T - - - - - AAGA T A T T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T T T A T T AA - - - - - T AAAA TGT T AAAGT AGTGCAGT CA T TGAAGCA T T A T TGC T CCGAA T T T T T T T AC TGTGAACCG - - - - - - - - - - T T AAAAAA T T CGGAGGT AAGACCGT A T T T T T CGC T T CAA TGAC TGCAC T A - - - - - - - - - - AA T T AC TGA T T T - - - T AA TGTGT A TGC - - - - - CA T A T T TG
T AA T AAGACAA T T T T T T T T CC TGA T CGT AAA T T C - - - T C T AA T CGAC T T A T AGTGCAGT CA T TGAAGCA T T A T TGC T CCGAA T T T T T T T AC TGTGAACCG - - - - - - - - - - T AAAAAAA T T CGGAGGT AAGACCGT A T T T T T CGC T T CAA TGAC TGCAC T A T T AG - - - - - - A T AGAGTGT T T T - - - T AACA T A T T T T A - A T T T AAAAC T T C
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAA T A T T CGCA T A T AGTGCAGT CA T TGAAGCA T T A T TGC T CCGA T T T T T T T T AC TGTGAACCG - - - - - - - - - - T AAAAAAA T T CGGAGGT AAGACCGT A T T T T T CGC T T CAA TGAC TGCAC T A - - - - - - - - - - GT AAACCGA T CA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T TGT T CCAAA - - - - - AAA T T AGGAC T AA T AGTGCAGT CA T TGAAGCA T T A T TGC T CCGAA T T T T T T T AC TGTGAACCG - - - - - - - - - - T AAAAAAA T T CGGAGGT AAGACCGT A T T T T T CGC T T CAA TGAC TGCAC T A T AAGT A - - - - A TGGAA T AGAC T - - - - - - T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T AA T T T AAGC T - - - TGT C T A T T AAA T T T AGTGCAGT CA T TGAAGCA T T A T TGC T CCGAA T T T T T T T AC TGTGAACCG - - - - - - - - - - T T AAAAAA T T CGGAGGT AAGA - - GT A T T T T T CGC T T CAA TGAC TGCAC T A - - - - - - - - - - A T T A T ACCA T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A TGGAAAGAA T T - - - GGT T CA T CAA T AA T AGTGCAGT CA T TGAAGCA T T A T TGC T CCGAA T T T T T T T AC TGTGAACCG - - - - - - - - - - T AAAAAAA T T CGGAGGT AAGACCGT A T T T T T CGC T T CAA TGAC TGCAC T A T AAGGGC - - - ACCA T T AAA T T T - - - - - - TGC T T C T T T A - - - - A T TGA T T T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A TGT T T T - - - - - T T A T A T A T C T T T CA T T A T T AGTGCCGT CA T TGAAGCA T T A T TGC T CCGAA T T T T T T T AC TGTGAACCG - - - - - - - - - - T AAAAAAA T T CGGAGA T AAAACCGT A T T T T T CGC T T CAA TGAC TGCAC T A T A TGT T T - - - A T AAA T CCA T A T - - - - - - T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T A - - CAACAGGCC T CA T T AGTGCAGT CA T TGAAGCA T T A T TGC T CCGA T T T T T T T T AC TGTGAACCG - - - - - - - - - - T AAAAAAA T T CGGAGGT AAGACCGT A T T T T T CGC T T CAA TGAC TGCAC T ACA T AGGT - - - A T AAACAAA T C T - - - T AA T A T A T T A - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACGA T CC T ACAAA T AGTGCAGT CA T TGAAGCA T T A T TGC T CCGAA T T T T T T T AC TGTGAACCG - - - - - - - - - - T AAAAAAA T T CGGAGGT AAGACCGT A T T T T T CGC T T CAA TGAC TGCAC T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT TGTGCA T T T AGTGCAGT CA T TGAAGCA T T A T TGC T CCGAA T T T T T T T AC TGTGAACCG - - - - - - - - - - T AAAAAAA T T CGGAGGT AAGACCGT A T T T T T CGC T T CAA TGAC TGCAC T A - - - - - - - T - - T CGT A T T AA T T T A T TGGA T A T A T T A T T - - T - - - - AA T T T A
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T AAC T T T A - - - T T AC TGAA T A T T T A - - - - T AGTGCAGT CA T TGAAGCA T T A T TGC T CCGAA T T T T T T T AC TGTGAACCG - - - - - - - - - - T T AAAAAA T T CGGAGGT AAGACCGT A T T T T T CGC T T CAA TGAC TGCAC T A - - - - - - - - - - A T T AAC T AA TGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GCA T T T C - - - - - - - - - - - - - - T A T AGTGCAGT CA T TGAAGCA T T A T TGC T CCGAA T T T T T T T AC TGT AAACCG - - - - - - - - - - T AAAAAAA T T CGGAGGT AAGACCGT A T T T T T CGC T T CAA TGAC TGCAC T A T T AGACAA - - T AC T A T T A T T T T T T T CAA T AA T T T C T T - A T T - CGCACA T T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AC T T A T T - - - T T A T T AAA - - - - - - - - - - T AGTGCAGT CA T TGAAGCA T T A T TGC T CCGAA T T T T T T T AC TGTGAACCG - - - - - - - - - - T T AAAAAA T T CGGAGGT AAGACCGT A T T T T T CGC T T CAA TGAC TGCAC T A - - - - - - - - - - A T T AAC T AA TGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GTGAC T T A T AGTGCAGT CA T TGAAGCA T T A T TGC T CCGAA T T T T T T T AC TGTGAACCG - - - - - - - - - - T AAAAAAA T T CGGAGGT AAGACCGT A T T T T T CGC T T CAA TGAC TGCAC T A - - - - - - - - - - AC T CGC TGAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT AAA T T - - - - - - - - - - - - - - - - T AGTGCAGT CA T TGAAGCA T T A T TGC T CCGAA T T T T T T T AC TGT AAACCG - - - - - - - - - - T AAAAAAA T T CGGAGGT AAGACCGT A T T T T T CGC T T CAA TGAC TGCAC T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAA T T A
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T C T CCAC T - - - - - T A T T T T AGGT A T A T AGTGCAGT CA T TGAAGCA T CA T TGC T CCGAA T T T T T T T AC TGTGAACCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGTGA T - - - - - - - - - - - - - GT T T A T AGTGCAGT CA T TGAAGCA T T A T TGC T CCGAA T T T T T T T AC TGTGAACCG - - - - - - - - - - T AAAAAAAA T CGGA TGT AAGACCGT A T T T T T CGC T T CAA TGAC TGCAC T A T T AGTGA - - - T T AAA T AAA T T T - - - - - - T AG - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CC T AG - T T - - - - - - - - - - - A TGA T T AGTGCAGT CA T TGAAGCA T T A T TGC T CCGAA T T T T T T T AC TGTGAACCG - - - - - - - - - - T AAAAAAA T T CGGAGGT AAGACCGT A T T T T T CGC T T CAA TGAC TGCAC T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAA T T A
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T T T C T A - - - - - T AGTGCAGT T ACA T AGTGCAGT CA T TGAAGCA T T A T TGC T CCGA T T T T T T T T AC TGTGAACCG - - - - - - - - - - T T AAAAAA T T CGGAGGT AAGACCGT A T T T T T CGC T T CAA TGAC TGCAC T AACAGGGAAAAGCGGAGGAAC T T AC - - AAAAAA TGCC T A - - C T ACCGGT CA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AACC T T AA - - - - - AAACGGCCGT T A T T AGTGCAGT CA T TGAAGCA T T A T TGC T CCGAA T T T T T T T AC TGTGAACCG - - - - - - - - - - T T AAAAAA T T CGGAGGT AAGACCGT A T T T T T CGC T T CAA TGAC TGCAC T A T A TGCA T TGGGT T CAA T T AC T C - - - - - C T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT T AA T T ACA - - - - - - - - - - - - AA T AGTGCAGT CA T TGAAGCA T T A T TGC T CCGAA T T T T T T T AC TGTGAACCG - - - - - - - - - - T AAAAAAA T T CGGAGGT AAGACCGT A T T T T T CGC T T CAA TGAC TGCAC T AC T A TGC T - - - AAA T ACCGA T C T AA - T CA T AGAG - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C T AGGT C T T C - - - T A T CGCGAC T C T A T AGTGCAGT CA T TGAAGCA T T A T TGC T CCGAA T T T T T T T AC TGTGAACCG - - - - - - - - - - T T AAAAAA T T CGGAGGT AAGACCGT A T T T T T CGC T T CAA TGAC TGCAC T AC T AGGAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - T CAGACC T T T CAAA T T A TGGTGA TGA T A TGT T T AGTGCAGT CA T TGAAGCA T T A T TGC T CCGAA T T T T T T T AC TGTGAACCG - - - - - - - - - - T AAAAAAA T T CGGAGGT AAGACCGT A T T T T T CGC T T CAA TGAC TGCAC T AGT T T T AG - - - CCCACAGAGT T T - - - - - - T A T T T C T T T - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - T AGT A T AAA TGT T AGAC T A T T T A T AAAACA T T AA T AGTGCAGT CA T TGAAGCA T T A T TGC T CCGA T T T T T T T T AC TGTGAACCG - - - - - - - - - - T AAAAAAA T T CGGAGGT AAGACCGT A T T T T T CGC T T CAA TGAC TGCAC T A T AAGCAA - - - A TGAGC TGA T C T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T T A TGGA T AGT - - - - - - - - AAAAC T AGTGCAGT CA T TGAAGCA T T A T TGC T CCGA T T T T T T T T AC TGTGAACCG - - - - - - - - - - T AAAAAAA T T CGGAGGT AAGACCGT A T T T T T CGC T T CAA TGAC TGCAC T A - - - - - - - - - - - - - - AACAC T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CA T AA T T C
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAA T AGTGCAGT CA T TGAAGCA T T A T TGC T CCGA T T T T T T T T AC TGTGAACCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T AGTGCAGT CA T TGAAGCA T T A T TGC T CCGA T T T T T T T T AC TGTGAACCG - - - - - - - - - - T AAAAAAA T T CGGAGGT AAGACCGT A T T T T T CGC T T CAA TGAC TGCAC T A T T T A T C T - - - A T CGT AGAAC T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T CAAA T T T C
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T AGTGCAGT CA T TGAAGCA T T A T TGC T CCGA T T T T T T T T AC TGTGAACCG - - - - - - - - - - T AAAAAAA T T CGGAGGT AAGACCGT A T T T T T CGC T T CAA TGAC TGCAC T A T T T A T C T - - - A T CGT AGAAC T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T CAAA T T T C
- - - - - - - - - - - - - - - - T CACACC T T C T C TGA T T T A T T A T AA T T AGAAA T A T AGTGCAGT CA T TGAAGCA T T A T TGC T CCGA T T T T T T T T AC TGTGAACCG - - - - - - - - - - T AAAAAAA T T CGGAGGT AAGACCGT A T T T T T CGC T T CAA TGAC TGCAC T AA T A T AGT - - - AAGTGGCAA TGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CCCA T T CA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T AGTGCAGT CA T TGAAGCA T T A T TGC T CCGAA T A T T T T T AC TGTGAACCG - - - - - - - - - - T AAAAAAA T T CGGAGGT AAGACCGT A T T T T T CGC T T CAA TGAC TGCAC T A T A T A T TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - T T T TGCGT T C TGT T T A T T A T T T AGGGT T AAC T AA T AGTGCAGT CA T TGAAGCA T T A T TGC T CCGA T T T T T T T T AC TGTGAACCG - - - - - - - - - - T AAAAAAA T T CGGAGGT AAGACCGT A T T T T T CGC T T CAA TGAC TGCAC T A T AAAACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T C T CCAC T - - - - - T A T T T T AGGT A T A T AGTGCAGT CA T TGAAGCA T CA T TGC T CCGAA T T T T T T T AC TGTGAACCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - T T T CA T AA T T T T TGAGT T A - - T T AAAGAAACAAA T AGTGCAGT CA T TGAAGCA T T A T TGC T CCGA T T T T T T T T AC TGTGAACCG - - - - - - - - - - T AAAAAAA T T CGGAGGT AAGACCGT A T T T T T CGC T T CAA TGAC TGCAC T AAAAA T AA - - - A T AAAAAAA T AA - - - - AGA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T TGCCC - - - - - CCCACGGACGT AA T AGTGCAGT CA T TGAAGCA T T A T TGC T CCGA T T T T T T T T AC TGTGAACCG - - - - - - - - - - T AAAAAAA T T CGGAGGT AAGACCGT A T T T T T CGC T T CAA TGAC TGCAC T A T AACGT A - - - GT CGAGAGA T AC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CCAA T AGTGCAGT CA T TGAAGCA T T A T TGC T CCGAA T T T T T T T AC TGTGAACCG - - - - - - - - - - T T AAAAAA T T CGGAGGT AAGACCGT A T T T T T CGC T T C - A TGAC TGCAC T ACAAGT AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - T T AAA TGTGT CAAG - - AGT AGGT T AGGT T T AA T AGTGCAGT CA T TGAAGCA T T A T TGC T CCGA T T T T T T T T AC TGTGAACCG - - - - - - - - - - T AAAAAAA T T CGGAGGT AAGACCGT A T T T T T CGC T T CAA TGAC TGT AC T A T AAAGC T T - - AGAC T C T AA T A T T T AAAGTGT A - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A - - - - - - A T - - - T AA T AAAAA T A T T T AGTGCAGT CA T TGAAGCA T T A T TGC T CCGA T T T T T T T T AC TGTGAACCG - - - - - - - - - - T T AAAAAA T CCGGAGGT AAGA T CAGGC TGT CCCC T T T AGTGAA TG - - - - - T T T AACC T - - A T C T AA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GTGT T T - - - - - - - - - - - - - - - - T AGTGCAGT CA T TGAAGCA T T A T TGC T CCGAA T T T T T T T AC TGTGAACCG - - - - - - - - - - T AAAAAAA T T CGGAGGT AAGACCGT A T T T T T CGC T T CAA TGAC TGCAC T AAACGTGT T A - ACAAACCAGT T C - - - - - A T A T T T T - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - T T T CGT A T T T T T AGA T C T A T TGT AAGT ACC T C T A T AGTGCAGT CA T TGAAGCA T T A T TGC T CCGA T T T T T T T T AC TGTGAACCG - - - - - - - - - - T AAAAAAA T T CGGAGGT AAGACCGT A T T T T T CGC T T CAA TGAC TGCAC T AC T AGGA T T - - AAAAAA TGA T T T - T - - - A T AC T T T C T AA - - C - CCCGT T AA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - T T AAA TGTGT CAAG - - AGT AGGT T AGGT T T AA T AGTGCAGT CA T TGAAGCA T T A T TGC T CCGA T T T T T T T T AC TGTGAACCG - - - - - - - - - - T AAAAAAA T T CGGAGGT AAGACCGT A T T T T T CGC T T CAA TGAC TGCAC T A - - - - - - - - - - - - - - - - - GA TGT T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT T T T - - - - - - - AA T A T T T AGTGCAGT CA T TGAAGCA T T A T TGC T CCGA T T T T T T T T AC TGTGAACCG - - - - - - - - - - T AAAAAAA T T CGGAGGT AAGACCGT A T T T T T CGC T T CAA TGAC TGCAC T AAGGT A T T T - - ACC T CACGC T TGAA - - - A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A - - - - - - - - - - - - - - - T AGTGCAGT CA T TGAAGCA T T A T TGC T CCGA T T T T T T T T AC TGTGAACCG - - - - - - - - - - T AAAAAAA T T CGGAGGT AAGACCGT A T T T T T CGC T T CAA TGAC TGCAC T A - - - - - - - - - - - AGT AACGA T T T A - - - - ACACA - - - - - - A - T - - - - A T T T A
T TGGAAGC TGA T A T A TGA TGACGT T T TGT T AA T C - - - T AACAA T T AC T T A T AGTGCAGT CA T TGAAGCA T T A T TGC T CCGA T T T T T T T T AC TGTGAACCG - - - - - - - - - - T AAAAAAA T T CGGAGGT AAGACCGT A T T T T T CGC T T CAA TGAC TGCAC T A T T AC T T T - - - A T TGAAAGT TGCA - - T A T T ACA T T - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T A T T T C T A T T T - - - - - - - - - - - GT T T A T AGTGCAGT CA T TGAAGCA T T A T TGC T CCGA T T T T T T T T AC TGTGAACCG - - - - - - - - - - T AAAAAAA T T CGGAGGT AAGACCGT A T T T T T CGC T T CAA TGAC TGCAC T A T T AA T AA T - - A T AAACCA T T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAGTGA - - - - - - - - - - - - - - A T AGTGCAGT CA T TGAAGCA T T A T TGC T CCGA T T T T T T T T AC TGTGAACCG - - - - - - - - - - T T AAAAAA T T CGGAGGT AAGACCGT A T T T T T CGC T T CAA TGAC TGCAC T A T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T AAGC T C T - - - - - - - - AA T A T T A T T AGTGCAGT T A T TGAAGCA T T A T TGC T CCGAA T T T T T T T AC TGTGAACCG - - - - - - - - - - T T AAAAAA T T CGGAGGT AAGGCCGT A T T T T T CGC T T CAA TGAC TGCAC T A T T A T T AA - - - AACA T ACGT T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAAAA T T AAGAGTGT A T CGT AC T T T T ACA T A T AGTGCAGT CA T TGAAGCA T T A T TGC T CCGA T T T T T T T T AC TGTGAACCG - - - - - - - - - - T AAAAAAA T T CGGAGGT AAGACCGT A T T T T T CGC T T CAA TGAC TGCACAAGT T C T AA - - - A T T AAAACGTGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T T C - - - - - - - - - - - - - A T T A T T AGTGCAGT CA T TGAAGCA T T A T TGC T CCGAA T T T T T T T AC TGTGAACCG - - - - - - - - - - T AAAAAAA T T CGGAGGT AAAACCGT A T T T T T CGC T T CAA TGAC TGCAC T A T A TG - T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T T T T AC TGA - - - - - GAAAC T T AA T TGT T AGTGCAGT CA T TGAAGCA T T A T TGC T CCGA T T T T T T T T AC TGTGAACCG - - - - - - - - - - T AAAAAAA T T CGGAGGT AAGACCGT A T T T T T CGC T T CAA TGAC TGCAC T A - - - - - - - - - - A T T T AACAGC T T - - - T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T T T T AC TGA - - - - - GAAAC T T AA T TGT T AGTGCAGT CA T TGAAGCA T T A T TGC T CCGA T T T T T T T T AC TGTGAACCG - - - - - - - - - - T AAAAAAA T T CGGAGGT AAGACCGT A T T T T T CGC T T CAA TGAC TGCAC T A - - - - - - - - - - A T T T AACAGC T T - - - T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - A T A T AAAACCA T T A T A T TGA T AACC T T AA TGT AAA T ACA T A T A T AGTGCAGT CA T TGAAGCA T T A T TGC T CCGAA T T T T T T T AC TGTGAACCG - - - - - - - - - - T T AAAAAA T T CGGAGGT AAGACCGT A T T T T T CGC T T CAA TGAC TGCAC T AA T A T T T C T A - AAGTGC T AA T A T - - - - - - GA TGT T T T T - - - - CGAAAA T T T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACA T A T T T A T AAA T - - - TGC T AAA T A T A T A T AGTGCAGT CA T TGAAGCA T T A T TGC T CCGA T T T T T T T T AC TGTGAACCG - - - - - - - - - - T AAAAAAA T T CGGAGGT AAGACCGT A T T T T T CGC T T CAA TGAC TGCAC T AA T AAAGA - - - GTGT AACGAAC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T AA T TGT TGAA T T - - - GCAA T AGA T T T AGT AGTGCAGT CA T TGAAGCA T T A T TGC T CCGAA T T T T T T T AC TGTGAACCG - - - - - - - - - - T AAAAAAA T T CGGAGGT AAGAC TGT A T T T T T CGC T T CAA TGAC TGCAC T ACAA T T T T T AAAA T T AC T AA T A T - - - - - A T A T AGGT TGG - - - - AAAA T A T A
- - - - - - - - - - - - - - - - T T T T ACA T T A T A TGGA T T C T T CAGGAAC T A T A T A T AGTGCAGT CA T TGAAGCA T T A T TGC T CCGAA T T T T T T T AC TGTGAACCG - - - - - - - - - - T AAAAAAA T T CGGAGGT AAGACCGT A T T T T T CGC T T CAA TGAC TGCAC T AA T AGGAA - - - A T AAAAGAAAC T - - - - - - T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C - - - - - - - - - - - ACAGGT AGTGCAGT CA T TGAAGCA T T A T TGC T CCGA T T T T T T T T AC TGTGAACCG - - - - - - - - - - T AAAAAAA T T CGGAGGT AAGACCGT A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACCGCGAC T C - - - CC T T AGCAGCAAA T AGTGCAGT CA T TGAAGCA T T A T TGC T CCGAA T T T T T T T AC TGTGAACCG - - - - - - - - - - T T AAAAAA T T CGGAGGT AAGACCGT A T T T T T CGC T T CAA TGAC TGCAA TGTGAA TGA TGAGTGC TGAAA T T T - - - - A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - C T A T AAA T T A T T TGT T CA T T AAC T TGGT AC TGT T AGTGCAGT CA T TGAAGCA T T A T TGC T CCGAA T T T T T T T AC TGTGAACCG - - - - - - - - - - T T AAAAAA T T CGGAGGT AAGACCGT A T T T T T CGC T T CAA TGAC TGCAC T A T T AGGGA - - - A T CCGA TGT T T T - - - - - - C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACA T T A TGT T A T - - - - - GT AAA T T T A T T AA T AGTGCAGT CA T TGAAGCA T T A T TGC T CCGA T T T T T T T T AC TGTGAACCG - - - - - - - - - - T AAAAAAA T T CGGAGGT AAGACCGT A T T T T T CGC T T CAA TGAC TGCAC T AA T TGT AA - - - AACGAAAAGT T T - - - - - - T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAA T T T T CACC T T T - - - TGT TGT T AGC T A T T AGTGCAGT CA T TGAAGCA T T A T TGC T CCGAA T T T T T T T AC TGTGAACCG - - - - - - - - - - T T AAAAAA T T CGGAGGT AAGACCGT A T T T T T CGC T T CAACGAC TGCAC T A T A TGGT T - - - AAAAAAAA T T T T - - - - AA T T T A T T - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C - - A T T C T AGA T TGT A T AGTGCAGT CA T TGAAGCA T T A T TGC T CCGAA T T T T T T T AC TGTGAACCG - - - - - - - - - - T AAAAAAA T T CGGAGGT AAGACCGT A T T T T T CGC T T CAA TGAC TGCAC T AGT A TGC T CAA T T T AACCAA T T T A T - - - A T A T C TG - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A - - T T CGCCGAGC TGA T AGTGCAGT CA T TGAAGCA T T A T TGC T CCGAA T T T T T T T AC TGTGAACCG - - - - - - - - - - T AAAAAAA T T CGGAGGT AAGACCGT A T T T T T CGC T T CAA TGAC TGCAC T A TGA - - - - - AC - - - - - - - - - - - - A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACCCCA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T - - GAA T T C T T ACA T T T AGTGCAGCCA T TGAAGCA T T A T TGC T CCGAA T T T T T T T AC TGTGAACCG - - - - - - - - - - T AAAAAAA T T CGGAGGT AAGACCGT A T T T T T CGC T T CAA TGAC TGCAC T AA T T - - - - - T AGTGGAAAAAGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT T - - - - - - - - - - - - - T AGTGCAGT CA T TGAAGCA T T A T TGC T CCGAA T T T T T T T AC TGTGAACCG - - - - - - - - - - T AAAAAAA T T CGGAGGT AAGACCGT A T T T T T CGC T T CAA TGAC TGCAC T A - - - - - - - T T A - - - - - - - - - - - - A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T AGT T T T AGT C T T A T AGTGCAGT CA T TGAAGCA T T A T TGC T CCGAA T T T T T T T AC TGTGAACCG - - - - - - - - - - T AAAAAAA T T CGGAGGT AAGACCGT A T T T T T CGC T T CAA TGAC TGCAC T A T T A - GT A T AA T T AGA T AAGT T A T T - - - A T A TGT T - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A - - AA T ACCACCA T T A T AGTGCAGT CA T TGAAGCA T T A T TGC T CCGAA T T T T T T T AC TGTGAACCG - - - - - - - - - - T AAAAAAA T T CGGAGGT AAGACCGT A T T T T T CGC T T CAA TGAC TGCAC T A T T ACC T CCAAGT T AA T AAA T T A T T - - - AAAGT T - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - G - - A T A T T A T AGT T A T T AGTGCAGT CA T TGAAGCA T T A T TGC T CCGAA T T T T T T T AC TGTGAACCG - - - - - - - - - - T AAAAAAAA T CGGAGGT AAGACCGT A T T T T T CGC T T CAA TGAC TGCAC T A T A T - - - - - AG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T A T ACAAAACGAGA T AA T AGTGCAGT CA T TGAAGCA T T A T TGC T CCGAA T T T T T T T AC TGTGAACCG - - - - - - - - - - T AAAAAAA T T CGGAGGT AAGACCGT A T T T T T CGC T T CAA TGAC TGCAC T A T AAA T CGC TG - - - - - - - - - - - - AGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T C T C T CGTGT CC T T T T AGTGCAGT CA T TGAAGCA T T A T TGC T CCGAA T T T T T T T AC TGTGAACCG - - - - - - - - - - T AAAAAAA T T CGGAGA T AAGACCGT A T T T T T CGC T T T AA TGAC TGCAC T A T T T - - - - - A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T CACGCA T A TGT A TGT T AGTGCAGT CA T T T AAGCA T T A T TGC T CCGAA T T T T T T T AC TGTGAACCG - - - - - - - - - - T AAAAAAA T T CGGAGGT AAGACCGT A T T T T T CGC T T CAA TGAC TGCAC T A - - - - - - - T T A - - - - - - - - - - - - A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
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