
Start crop Point End crop Point

MSA length = 4139
AA T C T A T T ACAAA T C T A TGAAA T A T T AA T A T AC T T - TGGCCAA T T AGAA T - T AAAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CGA T T TGGGGT CCC T T A T A T AGGAAACAGAAA T A T T T T CAA TGT T AAAA T - - - T T - - - - - - - GTGT T T A T - - - A - C - - - - T A T T - - T T AAA T - - A - - - -
T A T T AA T T ACAA - CA T AGAAAC T AC T - - - - C T T T T T T T A T A T T T T A T A T T A T CGAGT AAAAA T T CACAGT CC T T T ACAAAGA TGCAACCGGGGGGACA T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
A - - - - - - - A - - - TGC T A TGAAACA T TGA T AGA T T A - TGGT CCAACAAAC T A T AA T A T AAAAA T T CACAGT CC T T T ACAAAGA TGCAACCGGGGGGACA T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
CA T T T AC - ACAAAGT CA TGAA T AAC T AA T A T AA T T - - AA T CAGT T AAGGT - - AAACCAAAAA T T CACAGT CC T T T ACAAAGA TGCAACCGGGGGGACA T T - - - - - - - - - - T CGA T T TGGGGT CCC T T A T A T AGGAAACAGAAACA T T T T CAA TGT T AAAA T - - - T C T T - - - - - A T T T T T C T T AAA - - T AAA T AGT - - T AAAGCCAAA - - T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAA T T T C T T CA T AA T T T CAAA T - - - - - T AAGT CA T C - - - - - - - - - - - - - -
- - - - TGTG - T AA T T T T A TGAAA T - - - - - - - - - - - - T T TGT T T A T T AA T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CGA T T TGGGGT CCC T T A T A T AGGAAACAGAAACA T T T T CAA TGT T AAAA T - - - - - - T A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - TGTG - T AA T T T T A TGAAA T - - - - - - - - - - - - T T TGT T T A T T AA T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CGA T T TGGGGT CCC T T A T A T AGGAAACAGAAACA T T T T CAA TGT T AAAA T - - - - - - T A T A T AA T T T T AGA T ACA T T AAAAAAGT T A T TGAA TGCAAA T A
AA T C T A T T ACAAA T C T A TGAAA T A T T AA T A T AC T T - TGGCCAA T T AGAA T - T AAAA T AAAAA T T CACAGT CC T T T ACAAAGA TGCAACCGGAGGGACA T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T A T T AA T T C T A T TGT AAAA T AAAAA T T CACAGT CC T T T ACAAAAA TGCAACCGGGGGGACA T T - - - - - - - - - - T CGA T T TGGGT T CCC T T A T A T AGGAAACA - - AACA T T T T CAA TGT T AAAAGAA T C T T T T T A T T A T T AA T A T CACA T - T AAAAAAC T - - - - - - - - - - - - T T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CGA T T TGGGGT CCC T T A T A T AGGAAACAGAAACA T T T T CAA TGT T AAAAA T T TGT AA T T A T T AGCA T T A T AAGAGT AAAA T T A T - A T T AA - - - - - - - C T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAAA T T CACAGT CC T T T ACAAAGA TGCAACCGGGGGGACA T T - - - - - - - - - - T CGA T T TGGGGT CCC T T A T A T - - - - - - - - - - AACA T T T T CAA TGT T AAAAGAA - T T T T T CAA T AA T T T TGT T AAA T C T AA T T AAC - - T T AGACA - - - - T T
AAC T CA T T A - - - T T T T A TGCAC T A T AAA TGT AC T T T T T CC T T A T T T T CA T A T AGT A T AAAAA T T CACAGT CC T T T ACAAAGA TGCAACCGGGGGGACA T T - - - - - - - - - - T CGA T T TGGGGT CCC T T A T A T AGGAAACAGAAACA T T T T CAA TGT T AAAAA - - T T T T T C T A T T A T T T T A T T T AAA T - AAAA T AAG - - C TGAA T AGAAA - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA TGT A T T T T T T T T T T AC T AAAA T A - - - - A T AAAAA T T CACAGT CC T T T ACAAAGA TGCAACCGGGGGGACA T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
GGA T T A T T A T CGA - - - - - - AA T T ACCAA T TGA T T T - - AAC T T A T T T T AA T A TGAAA T AAAAA T T CACAGT CC T T T ACAAAGA TGCAACCGGGGGGACA T T - - - - - - - - - - T CGA T T TGGGGT CCC T T A T A T AGGAAACAGAAACA T T T T CAA TGT T AAAA T - - - - - T T T T A T TGT AC T T C T T AAA - - CAAGT AGT T ACCG - A T AAAGA T T
- - - - - - - - - T AA T T T T A TG - AA T - - - - - - - - - - - - CA TGCCGGACGGGGCA - - - - GCAAAAA T T CACAGT CC T T T ACAAAGA T CCAACCGGGGGGACA T T - - - - - - - - - - T CGA T T TGGGGT CCC T T A T A T AGGAAACGTGGCCG - - - - - - - - - - - - - - - GAGC T T T - - CAGCGA T A T T ACCAAAA T CAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - T C
AA T T T A T T A - - A T T T T ACGGAACAC T AGT A - - - - - - - CGC T AAC T AGAACA T AAAA T AAAAA T T CACAGT CC T T T ACAAAGA TGCAACCGGGGGGACA T T - - - - - - - - - - T CGA T T TGGGGT CCC T T A T A T AGGAAACAGAAACA T T T T CAA TGT T AAAACG - T TGT T T T A T CA T T T - - - - - AAA - - CAAA T AAGCGT CGAA T AAAAAC T
AGT T T A T T A - - - T T T T T TG - - - - A T T T A T A T A T T C T T T T CAA T T T A T AA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CGA T T TGGGGT CCC T T A T A T AGGAAACAGAAACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T C T T T A T T A T T T T T A T AAAA - - T AAA T AA T - A T CGAACAAAA - C T
AGT T T A T T A - - - T T T T T TG - - - - A T T T A T A T A T T C T T T T CAA T T T A T AA T A T AA T A T AAAAA T T CACAGT CC T T T ACAAAGA TGCAACCGGGGGGACA T T - - - - - - - - - - ACGA T T TGGGGT CCC T T A T A T AGGAAACAGAAACA T T T T CAA TGT T AAAAA - - - T T C T T T A T T A T T T T T A T AAAA - - T AAA T AA T - A T CGAACAAAA - C T
AA T C T A T - A - - - CC T T ACGAGA T - - - AA T AGGT T T T T T C T C T A T T T T AA T - GC T AA T AAAAA T T CACAGT CC T T T ACAAAGA TGCAACCGGGGGGACA T T - - - - - - - - - - T TGA T T TGGGGT CCC T T A T A T AGGAAACAGAAACA T T T T CAA TGT T AAAAAA - GT T CCA T T C T AAC T T T A T CGT A T T T A T A T AGGT - - - - - A T AAAA T C T
AA T T T A T CA T AA T T T CA TGGAAA - - - - - - - - - - - - - T TGCC T AAC TGACAA T AAAAGAAAAA T T CACAGT CC T T T ACAAAGA TGCAACCGGGGGGACA T T - - - - - - - - - - T TGA T T TGGGGT CCC T T A T A T AGGAAACAGAAACA T T T T CAA TGT T AAAAC - - - - - - - - T A - - - - T T C T T T T AAA T - - - AA - - - - - ACCAA - - - - AAA - -
AAC T T A T T A - - - - - - - - - - AAA T A T CAACACA T T T - C TGA TGAC TGGGACA T A - - A T AAAAAAA T T CAGT CC T T T ACAAAGA TGCAACCGGGGGGACA T T - - - - - - - - - - T CGA T T TGGGGT CCC T T A T A T AGGAAACAGAAACA T T T T CAA TGT T AAAA T A T - CA T T T - - - - A T T T TGA T T - - - - - TGGA T AGT T A T T A - A T AAA - - T T
AA T T T AC T T T AA T T T T A T A - - - - A T T AACA T A T C T T C T AGT AAA T CGAGT A T AAAA T AAAAAA T CACAGT CC T T T ACAAA T A TGCAACCGGGGGGACA T T - - - - - - - - - - T CGA T T TGGGGT CCC T T A T A T AGGAAACAGAAACA T T T T CAA TGT T AAAAAA - T T T T T T CGT T AAA T AAA T T AAA T T T AAA T T A T T A T T AGA T AACAA - -
AA T T TGT TG - - - T T T T A T A - AA T A T T AA T A TGAC T T T CA T C TGT T CGAAAGT AA T A T AAAAA T T CACAGT CC T T T ACAAAAA TGCAACCGGGGGGACA T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CGA T T TGGGGT CCC T T A T A T AGGAAA - AGAAACA T T T T CAA TGT T AAAAAAA T T T - - - CA T T A T TGCCAC TGGA T - C T AC T AA T CC T T AGAAGT AAAGT
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CGA T T TGGAGT CCC T T A T A T AGGAAACAGAAACA T T T T CAA TGT T AAAAA - - - C T A - - T A T AA T T C T T AC T AAC - - T AGAGAA T T A T T AA T T AAA T A - -
AA T - - A T T A T AA T T T TGTGT AAA - - - - - - - - - - - - - T TGT T AAGT T AAA T A - AAAA T AAAAA T T CACAGT CC T T T ACAAAGA TGCAACCGGGGGGACA T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - T AA - T T T T T A - - - - - - - - - - - - - - - - T A T A TGGGGCAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAA T AGAA T A T - - - - - - AAAA T T CACAGT CC T T T ACAAAGA TGCAACCGGGGGGACA T T - - - - - - - - - - T CGA T T TGGGA T CCC T T A T A T AGGAAACAGAAACA T T T T CAA TGT T AAAAA - - - T T T T T T A T TGA T - T T A T T AAA T T T AAA T AA T T A T T AA - - - AGCA T A
- - - - - - - - - T AA T T T T A TG - AA T - - - - - - - - - - - - T A TGCCGGACGGGGCA - - - - GCAAAAA T T CACAGT CC T T T ACAAAGA T CCAACGGGGGGGACA T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CGA T T TGGGGT CCC T T A T A T AGGAAACAGAAACA T T T T CAA TGT T AAACA - - - T T T T - CAGT A T A T T CA T T AAA T C T AAA T AA T - - C T AAGTGAA - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CGA T T TGGGGT CCC T T A T A T AGGAAACAGAAACA T T T T CAA TGT T AAAACAA T T T T CC T AA TGT C T - T A T T AAA - T - - - - T AGT TGT T AAA TGGAAA T T
AA T T T AC T T T AA T T T T A T A - - - - A T T AACA T A T C T T C T AGT AAA T CGAGT A T AAAA T AAAAA T T CACAGT CC T T T ACAAA T A TGCAACCGGGGGGACA T T - - - - - - - - - - T CGA T T TGGGGT CCC T T A T A T AGGAAACAGAAACA T T T T CAA TGT T AAAAAA - T T T T T T CGT T AAA T AAA T T AAA T T T AAA T T A T T A T T AGA T AACAA - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T - T T T T - - T A T T AC T T A T A T T - - - - - T AAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
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