
Start crop Point End crop Point

MSA length = 785
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T AA T AAAA T T C - - - - - - - - AAAAC T AAC T T C T ACGT CCCAC T AGT CAAC T CGCA T ACCCAACAA TGT T A T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGT AAA T ACCCGG - - - - - - - AA T AGAAA T A T ACCAA T T - - T AA T A T C T AC
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAAAC T AGC T T C T ACA T CC T AC T AGT CAAC T TGCA T ACCCAACAA TGT TGCCC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T A T AGT T T TGA TG - - - - - A T T AA T AA T T T T T T T T AA - - GGC TGAAAAA
T CC T TGGAAA T T AAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T ACAC T AGC T T C T A TGT CCCAC T AA T CAAC TGGCA T AACCAGCAA TGT TGT CG - - - - - - - - - - T CAAGGA T A T T AAGA T CAAA T T T CC T T C T T AAAGAGGACAAAGAAAGACAAGT CAAAGT C T A T TGT A T T - C T AAC T AA T A T CC TGGA - - - TGACAA TGC T
C T A T AACCGT T T T T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AGACAGACCAC T AGC T T C T A TGT CCCAC T AGTGAAC TGGCA T ACCCAGCAA TGT TGACG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T AA T T AA T T CA T AGGA - GA T A TGT AAA T C
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T AC T AGC T T C T ACGGCCCAC T AGT CAAC T CGCA T - CCCAACAA TGT TGCCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGGAAA TGT A TGT T - AA T AA T T T T C T AAC T T T T T AGAAAA T AACGAAGT T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T T A T T T CAGAC T T T T T A - - - - - - - - T AGC T T C T ACGT CC T AC T AA T CAAC T CGAA T ACCCAACAA TGT TGCCG - - - - - - - - - - T CAAGGA T A T T AAGA T CAAA T T T AC T T C T T AAAG - - - - - - - - - - - - - - - - AGT CAAAGT C T A T - - - - - - - A T T AC T AA TGT CC TGGA - - - TGACAA T AC T
A T T T AAA T ACC T T T AA - - T C T T T T AGAAGGAC T T C T ACC - - - - A T CA T AAAC T AGC T T C T ACGT CCCAC T AGT CAAC T CGCA T ACCCAACAA TGT TGCCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T A T AGA TGAC - - - - - - - GT T T CAAC T AC T T T T AA - - - - - - - - - - - - T T CAC T AGC T T C T AAGT CCCAC T AGT CAAC T CGCA T AGCCAACAA TGT TGCCG - - - - - - - - - - T CAAGGA T A T T AAGA T CAAA T T T CC TGC T T AAAGA TGACAAAGAAA - - - - AGT CAAAGT C T A T C - T A T - - - - T AC T AA T A T CC TGGA - - - TGACAA TGT T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T C T T T A T T T CA TG - - - - - A T AAGA T AC T AGC TGC T ACGT C T CACAACACAAC T CGCA T ACCCAACAA TGT TGCCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GC T T ACAGT CGC T T - TGT TGGC TGCGAAC T T T CGAAC - AAAAACGGT T T T
A T T T T AC TGT T T T ACA - - T T T T AAACAA T CCA T T T CAG - - - - - - - - - T AAAC T AGCGT C T ACGT CCCAC T AGT CAAC T CGAA T AC T CAACAA TGT TGCCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T A T T AA T A T CC TGGA - - - - - - - - - TGC T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T AGGACACA T T TGT T CA T T T T TGCAGT CCAC T AGC T T C T ACGT CCCAC T AGT CAAC T C T AA T ACCCAACAA T T T TGT CG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A TGT CAA T - - - - CAA T - - - CA T A T AC T AA
GGGTGAAA T T T T T A T - - - T C T T T T ACGACGT T T T T T T T T T T T T A T AAAGT AC T AGC T T C T ACGT CCCAC T AGT CAAC T CGCA T ACCCAACAA TGT TGCCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T AC T AGT T A T C TGA T - AA T AC T T T T T C T
A T CGAAGT CAC T T T T - - T CCA T T AAA T A T AGT AACAAA - - - A T A T AA T T T AC T AGC T T C T ACGT CCCAC T AGT CAAC T CGCA T ACCC T ACAACGT TGCCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T AC T AA T A T CC TGGA - - - TGAGAA TGC T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AACAC T AGC T T C T ACGT CCCAC T AGT CAAGT CGCA T ACCCAACAA TGT TGCCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T AAAA T T A T A T T A T A T C TGACGCCGGT T T T T T CGA - GA T AGT AAGAGT
- - - - - - - - - - - - - GGA - T T T T T AGGT AA T ACA T TGAAA T T T T T A - AGT CCAC T AGC T T C T ACGT CCCAC T AGT CAAC T CGCA T ACCCAACAA TGT TGCCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T C T CCA T T TGC T ACA - - - AAGGAAAGC T
T CCC TGGAAA T T AAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T ACAC T AGC T T CCA TGCCCCAC T AGT CAAC TGGCA T AACCAGCAA TGT TGT CG - - - - - - - - - - T CAAGGA T A T T AAGA T CAAA T T T CC T T C T T AAAGAGGACAAAGAAAGACAAGT CAAAGT C T A T TGT A T T - C T AAC T AA T A T CC TGGA - - - TGACAA TGC T
A T AGA TGCGA T TGAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT TGC T CA T T T C T ACGT C T CAC T AGT CAAC T TGCA T ACCCAACAACGT TGCCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T CCC TGGAAA T T AAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T ACAC T AGC T T CAA TGT CCCAC T AACCAAC TGGCA T AACCAGCAA TGT TGT CG - - - - - - - - - - T CAAGGA T A T T AAGA T CAAA T T T CC T T C T T AAAGAGGACAAAGAAAGACAA T T CAACGT C T A T TGT A T T - C T AAC T AA T A T CC TGGA - - - TGACAA TGC T
T CCC TGGAAA T T AAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T ACAC T AGC T T CAA TGT CCCAC T AACCAAC TGGCA T AACCAGCAA TGT TGT CG - - - - - - - - - - T CAAGGA T A T T AAGA T CAAA T T T CC T T C T T AAAGAGGACAAAGAAAGACAA T T CAACGT C T A T TGT A T T - C T AAC T AA T A T CC TGGA - - - TGACAA TGC T
A T AAAAA T T AC TGTGAACC T T CAAAACA T CGCCAAACA - - - - - - - - - T CCA T T AGC T T C T ACGT CCCAC T AA T CAAC T CGCA T ACCCAACAA TGT TGCCG - - - - - - - - - - T CAAGGA T A T T AAGA T CAAA T T T CC T T C T T AAAAAGGACAAAGAAAGACAAGT CAAAGT C T A T - - - - - - - A T T AC T AA T A T CC TGGA - - - TGACAA TGC T
CCC T AACA T A T T T T T AA T T T T T AGGACACA T T TGT T CA T T T T T ACAGT CCAC T AGC T T C T ACGT CCCAC T AGT CAAC T C T AA T ACCCAACAA T T T TGT CG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A TGT CAA T A T AC T AA T - - - CA T A T AC T AA
A T A T AA T AGAGC T T T - - - T T T CGGA T C T T A T T T ACAAG - - - - - - - - - ACGAC T AGC T T C T ACGT CCCGC T AGT CAAC T CGCA T AGCCAACAA TGT TGCCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T C TGGAGGCC T T C - AGT TGAAGT C T T C T T TGT TGGA - - - T AA T A T T T T T
T T T T AAA TGGT T T T T - - - T C T T T T ACA T C T T T T AC T A T - - - - - - - - - CACAC T AGC T T C T ACA T CCCAC T AGT CAAC T CGCA T AC T CAACAA TGT TGCCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GACAGAGGA T T A T T - GAGGAAAGC T T AA T T T ACAGCA - AACAAA TGGA T C
T AGT A T A TGACA T AA - - - CCAC TGAA T CCA T T CACAAA T - - T T A T AA T T AAC T AGC T T C T ACA T C T CAC T AGT CAAC T CGCA T ACCAAACAA TGT TGCCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T T AAAGACA T T - T A T T - T A TGT AAC T T ACC T T AA - - - T TGT AC T T T T
A T C T TGA T AAC T TGGA - T T T T T CA T CAACA T AC T AAAGAGT C T ACAGT CAAC T A T C T T C T ACGGCCAAC T AGT CAAC T TGCA T ACCCAACAA TGT TGCCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AC TGT T T ACCAGT T AA T T T A - - - AGT AC T AGC T T C T ACGT CCCAC T AGT CAA T T CGCA T ACCCAACAA TGT TGT CG - - - - - - - - - - T CAAGGA T A T T AAGA T CAAA T T T CC T T C T T AAAGAAGACAAAGAAAAACAAGTGAAAGT C T A T - - - - - - - A T T AC T AA T A T CC TGGA - - - TGGCAA TGC T
T CCC TGGAAA T T AAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T ACAC T AGC T T CCA T ACCCCAC T AGT CAAC TGGCA T AACCAGCAA TGT TGT CG - - - - - - - - - - T CAAGGA T A T T AAGA T CAAA T T T CC T T C T T AAAGAGGACAAAGAAAGACAAGT CAAAGT C T A T TGT A T T - C T AAC T AA T A T AC TGGA - - - TGACAA TGC T
T CC T TGGAAA T T AAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T ACAC T AGC T T C T A TGT CCCAC T AGT CAAC TGACA T AACCAGC - A T A T TGT CG - - - - - - - - - - T CAAGGA T T T T AAGA T CAAA T T T C T T T C T T AAAGAGGACAAAGAAAGACAAGT CAAAGT C T A T TGT A T T - C T AAC T AA T A T CC TGGA - - - TGACAA TGC T
T CCC TGGAAA T T AAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T ACAC T AGC T T CCA TGCCCCAC T AGT CAAC TGGCA T AACCAGCAA TGT TGT CG - - - - - - - - - - T CAAGGA T A T T AAGA T CAAA T T T C T T T C T T AAAGAGGACAAAGAAAGACAAGT CAAAGT C T A T TGT A T T - C T AAC T AA T A T CC TGGA - - - TGACAA TGC T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT AAAAACCAC T ACGT CCCAC T AGT CAAA T CGCA T AC T CAACAA TGT TGCCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGCA T AAGAC TGT A - - - - - - T A TGT T A T TGT T C T AGGCAA TGA T AGT AA T
T TGTGACGGGT T CA T - - - GCCCC TGAAACAGAAAAC T A T - - - - A T AA TGT AC T AGC T T C T ACGT CCCAC T AA T CAACGGGCA T ACACAAAA - TGT T T CCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GTGT AAAAC T TGT T - CAA T A T CGAC T AGTGT T CAGGA - AACAGAAA T AA T
GGC TGGT TGAACCCCCA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T CAC T AGC T T C T AC T T CCCAC T AGT CAAC T CGCA T AC T CAACAA TGT TGCCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AA T AAAAAC T AC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T AAC T A T ACA T T A T - - ACC T T AGGCAC T AGC T T T T ACGT CCCAC T AGT CAAC T CCCAAACCCAACAA TGT TGT CG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T T T T TG - T A T T AGT T AC T T C T T T T T CAAA - - - AAGAGA TGA T
T T A T AAA TGAC - - - - - - - GT T T CAAC T AC T T T T AA - - - - - - - - - - - - T T CAC T AGT T T C T AGGT CCCAC T AGACAAC T CGCA T ACCCAACAA TGT TGCCG - - - - - - - - - - T CAAGGA T A T T AAGA T CAAA T T TGCC T C T T AAAAAGGACAAAGAAAGA - - AA T CAAAGGC T A T C - T A T - - - - AAC T AA T A T C T TGGA - - - TGACAA TGC T
A T AAA TGAAAC T T T T - - - T T T T T AGT AAAAA T AAAGCG - - - - - - T AAGCGAC T AGC T T C T ACGT CCCAC T AGT CAAC T CGCA T A T CCAACCA TGT TGCCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T AACAA T TGT T - T T T T AGC T ACCAAC T T T T TGT AA - - - - - - - - - - - T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GTGGAAA T A T T T - - - - - - AA T AAAC T AGGT T C T AAGT CCCAC T AGT CAAC T CGCA T CCCCAACAA TGT TGCCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T CAAAA T T T C T AGAA - - GAGAAA T T C T
- - - - - - - - - - - - - - T AG - T C T T A T A T AACGC T T AAAAC T T C T T T TGA T T T AC T AGC T AC - - - GT CCCAC T AGT CAAC T CGCA T ACCCAACAA TGT TGCCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T T AA T AGC T A T A T T T T T AAAA - - T AGAAAA T A T
A T A T T TGCAC T T A T T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T AC T AGC T T C T ACGT CA T AC T AGT CA T C T CGCA T ACCCAACAA TGT TGCCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGACAAAGT C T A T - - - - - - - A T T AC T AA T A T CC TGGA - - - TGACAA TGC T
GAGTGAAA T T T T T A T - - - T C T T T T ACGACGT T T T T T T T T T T T T A T AAAGT AC T AGCGT C T ACGT CCCAC T AGT CAAC T CGCA T ACCCAAC T A TGT TGCCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T AC T AGT T A T C TGA T - AA T AC T T T T T C T
GT A T AA T T AGC T CA T - - - T T T T CAC T AACA T T T AGA T A - - - - - - T AA T T T A T T AGC T T C T ACGT CCCAC T AGT CAA T T CGCA T ACCCAACAA TGT TGCCA - - - - - - - - - - T CAAGAA T A T T AGGA T CAAA T T T CC T T C T T AAAGAGAACAAAGAAA - - - - AGT CAAAGCC T A T C - T A T T - AA T AC T AA T A T CC T AAA - - - TGACAA TGC T
GC T T AAAAGAC T T T T - - - T T A T A T A TGA T A T T T A T A T A - - - - - - - AGGAGAGT A T T T T C T AAAACCCAC T AGT CAAC T CGCA T ACCCAACAA TGT TGCCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T AC T AGT T A T C TGA T - AA T A T T T T T T C T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T - - - - - - - - CACCC T AA T T T T T ACGCCC TGA T AGT CAAC T CGGA T ACCCAACAACGT TGCCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T A TGACGT A T A T T - AA T AAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - T T A TGCGT T AACA T T T T T ACA - GT T T C T AAACAAC T AGC T T C T ACGT CCCAC T AA T CAA T T CGCGT ACCCAACAA T T T TGCCG - - - - - - - - - - T CAAGGA T A T T AAGA T CAAA T T T CC T T C T T AAAAAGGACAAAGAAAGACAAGT CAAAGT C T A T - - - - - - - A T T A T CAGT A T CC TGGA - - - TGACAA TGC T
A T C T ACCAAAC T T T A - - - T A T C TGA T AA T TGGT AA - - - - - - - - - T AACACAC T AAC T T CCACGT CCCAC T AGT CAAC T CGCA T ACCCAACAA TGT TGCCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A TGAAA T AA TGAC - T A T T AA T T T C TGA T T T T C T TGG - AA TGA T T AAGT T
- T T T AA T T T A T T T AAG - - GC T AA T AC T AAGGC T AC T A T - - - - - - T CA T A T AC T AGC T T C T ACGT CCCAC T AGT CAAC T CGCA T A T CCAACAAGGT TGCCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AAC T AAAGGA T T T A T A - T A T T T A T A T CGAA T T T AACAGG - - T AAAAA T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGCAACAGT A T CCAGAAA TGT TGCCC - - - - - - - - - - T CAAGGA T A T T AAAA T CAAA T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGT CAAGTGGT C T T - - - - - - A T T AC T AA T A T CA TGAA - - - TGACAA TGC T
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 size: 785bp; fragments: 610; full length: 0 (>=706.5bp)
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