
Start crop Point End crop Point

MSA length = 463
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAA T T T ACGCGAA - - - - - - - - T TGTGT CAA - - C TGT CA T CCA TGTGT AGAAAA TGT CAACAA T - - - - - - - - - - ACACAA T AGACGACA T AAACAA T AGC T T TGT C T T CA T AAA T TGT C T AAC T CCA T A T C - - A - AAAAGT T T T T T T AA T T TGAGAAC - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T A T A T T A T A T - A T A T A T A - - - - - - - - - T A TGT CAAC T A TGT CA T CAGTGT C T AGAAAA T C T CAACAA T - - - - - - - - - - ACACAGT AGT CGACA T AAGCAA T AAGT T T C T T T T CA TGAA T TGT C T AC T T C T C T ACGCCA T AAAGA T T A T ACC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
A T AAA T A T T AAC T AGCAA T AAA TGGACC T CGACA TGA T AAC T - A TGAA T T T TGAAA T C T TGTGT AAAC T A TGT T A T CAA TGTGT AGT CAA TGT CAA T AA T - - - - - - - - - - A T ACA T T AGT CGGCACAAACAA T AAC T A T A T C T TGA T AAA T T - - - - - - - - T T T T C T T T T AAAAAACA T T A TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAA T A TGT AA T T A - - - AA T CC T TGTGT CAAC T A TGT CAACA T T AAGT AGAAAA T C TGAAGAA T - - - - - - - - - - C T ACAGAAGT TGACA - - - - - AA T AAC T T TGT C T ACA T AAA T T A T C T ACC T CCA T C T C TGACAAGA T A - - - A T T T C T C T AGAAAAA - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CACGT C T AC T - GTGAA T A - - - - - - - - - - - - - - - AA T CA TGT CA T CAA - - TGT A T AGAA T T T CAACAA T - - - - - - - - - - ACACAGT AGT CGCCA T AAACAA T AAA T T TGT T T T CA T AAA T T ACC T ACC T CCA T T T C TG - - CGAGAC T C T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT T C T AAAA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGGGCCC T CGA T C T CA T C T - A TGAA T A T CGAA T CCGTGTGCCAAC T A TGT CA T CAA TGT A T AGAA - - - - - - - - - AAG - - - - - - - - - - AC T CAGAAGT CGAAA T AAA T AA - - - C T T TGT T T T CA T AAA T TGT T T A - - - - - C T T CGCCAA - - T A TGT T T T A T T T TGT A T A T T T C T T AAA T - - - - T AGAA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAC TG - - - - - - - - - - - - - - - AGA T A TGT T ACAAA TGTGCAGAAAA TGT CAACAA T - - - - - - - - - - AAACAGAAGT T AA T A T AAACAA T AAC T T TGTGT T CA T AAAC TGTGT C - CAC TGT A T A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T AAA T A T T A T AA T A
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C T A T A TGC T AAAG - GT T AA TG - - - - A T CC T TGGGCCAAA T A TGT CA T TGA TGTGT AGACAA TGT CAACAAA - - - - - - - - - - ACACAA T AGT CGACA TGAACAA T AAC T T TGT C T T CGT AAA T TGTGT ACC T C T A T C T C TGA TGAAAA T T T T CC TGC T AAA T AAA T T - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAA TG - GCC T CGAAAAGT CAGC T - A T T AA TGT CGAA T T C T TGT A T CAACA T TGT CA T CAA TGTGT AGAAAA T A T CAACAA T - - - - - - - - - - ACACAGT AGT CGACA T AAACAA T AACA T TGTGT T CA T AAAC TGT C T - - - - CCA T A T C TGA - AAAA T A T - - A T C T A T A T AAAA - - - T A T AA T T T - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT T AAA T T CA T A T T C - - - AAC T C - TGT C T AAAC T A TGT CA T CAA TGTGT AAAAAA TGT CAACA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T C T CCC TGAAAAA T TG - - - AA T CA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
CAACC TGCCGT T CAAAA - - AAGGAAAGT T T CCC T T AA T AAGT - ACAAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACAAAGT AA T CGAAA T AAACAA T AA T T T T T T C T T CA T AAA T TGT TGACC TGACA T C T CGGAAAAAC T - - - T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
CAACC TGCCGT T CAAAA - - AAGGAAAGT T T CCC T T AA T AAGT - ACAAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACAAAGT AA T CGAAA T AAACAA T AA T T T T T T C T T CA T AAA T TGT TGACC TGACA T C T CGGAAAAAC T - - - T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T AAGGGGT C T T T T CGC TGT - - - - - - - - T T C T ACACAGT AC T T - GT A TGTG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GTGT T A T CAA TGTGT AAAAAA TGT CAGCAA T - - - - - - - - - - T CACA - T AGT T T CGACA T AGAA T AACC T TGT C T T CA T AAA T TGT C T A T C T CCA T C T T TGG - A T AA T T T T T T C T AA T AA TGAAAA T C T AA TGC T T ACCAAA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T A TGGGC T T CGACACGT CAAC T - AAGAA TGT CGAA T CC T TGTGT CAAC T A TGT CA T T AA T A TGGAGAAAAAGT CAACAA T - - - - - - - - - - AAACAGCAGT CGACA T AAACAA T AAC T T TGT C T T CGT AAA T TGCC T A - C T T CA T CC T TG - - AGA T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - TGT CCG - A - - AAA TGGGT C T TGACACGT T AAC T - A TGAA T A T CGAA T T C T T A TGT CAAC TGT T T CA T CAA TGTGT AGAAAA TGT CAACAA T - - - - - - - - - - ACACAGT AGT CGACA T AAACAA T AA T T T TGT - - - - A T AA - - - - - - - - - - - CCA T CCGAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - TGCA T ACGA - - AAA TGAGCC T CGACAAGT CAAC T - A T T AA TGT CGCA T CC T TGTGGAAAC TGT T T CA T CAA TGTGT AGAAAA T T T CAACAA T - - - - - - - - - - A T ACAGT AGT CGA T A T AAACAA T AAC T T TGT C T T CA T AAA T TGT CG - CC T CAA T T T C TGA - ACCA T T T - - A T CCA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GGAAC T - A TGAA TG - - - - - - - - - TGTGACAAC T A TGT CACCAACGTGT ACGAAA T A T CAACAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T A T C T C T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - CA T A T ACA - - CAA TGGGT C T CGACACA TGAAC T - A TGAA TG - - - - - - - - - - - - - - - AA T T A T TGAA T T AA TGTGCAGAAAA TGT CAAAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CCA T C T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - AA T - - - - CGGT T C TGACACGT CAA T T CGT T AA TGT CGAA T CC T T C TGT CAAC T A TGT CA T T AA TGTGCAGAAAA TGT CAACAA T - - - - - - - - - - ACACAGT AGTGT AAA T AAAAAA T AAC T T TGT C T T CGT AAA T T T T C T ACC T C T A T C T C TGAAGAAA TGAC TGGT AGT A T CGA T T T - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - TGGT T T T T CA - - AAA TGGGCC T AGACACGT CAACC - A T AAA TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CA T T AA T A TGT AGGAAA T A T CAGCAA T - - - - - - - - - - ACAAAA T AGT T T ACA T AAAGAA T AAC T T TGT C T T CA T AAA T TGT C T ACC T T AC T C T C TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T AA T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACACAC T AGT C T ACA T AAACAA T AACGT CGT C T T CGT AAA T T T T T T ACC T CCA T C T A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - GT T T A T T T CCAA T - - - - T T AC T AC T AC T TGT CAA T T - A TGGA TGT CGAA T CC T TGTGT CAAC T A TGT AA T CAA T C TGTGGAAAA T A T CAACAGT - - - - - - - - - - A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T A T T T TGACAAA T CAACC - A T AAA TGT CGAA T C T T TGTGT AGAC T A TGT CA T CAA TGT A T AGAAAA TGT CAACAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CCA T C T C TG - - T AAA T A - - - T AGT T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAA T TGGCC T CGACAGGT CAA T T - A T AAACGT CGAA T CC T TGTGT CAAC T A T A T CA T CAA TGTGT AGAAAA T T T CAACAC T - - - - - - - - - - ACACAGT A - - - - - - - T AAACA T T AAC T T TGT C T T CA T AAA T TGT C T A - C T CCA T C T T TG - - AGCA T A - - - T AAAGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - T T T AAAA T AAA TGGGCC T C T ACACGT CAAC T - A TGAA TGT CGAA T CC T T A TGT CAAC T A TGC T A T C - - - - - - - - - - - AA TGT CAACAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CCA T CAC TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T ACAA TGG - - - AGT T T C TGTGT CAA T T T TGT CA T CAA TGTGT AGAAAA TGT CAACAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AC - - - - A T TGAAACA - - - GA T ACGT AAACA
- - - - - - C TGT T T T CCCAA T - AA T AGACC T CGA T ACGT CAGC T - A T AAA T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACAA T - - - - - - - - - - ACACAGT AGACGACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CC T AGT AGG - AAAA T ACAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACGTGT CAGT A T AAAAA T T C T TGAA TGT AGAA T CC T TGTGT CA T CAA TGT CA T CAA TGTGT AAAAAA TGT CAACAA T - - - - - - - - - - AAACAGT AGT CGACA T AAACAA T AACA T T A T C T T CA T AAA T T T T CAACC T CCA T C T A TG - - - - AGT AC T T AACCA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - T AGC T T T C - - - - AAA TGGGT C T CAACACGT CAAC T - A TGA T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - C T A TGT CA T CAA TGTGT AGT AAA TGT CAACAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T TGT T T T TG - - AGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A TGGGT C T CA T T ACACCAAC T - T TGAA TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACA T AGT AGT CGACA T AAACAACAA T T T T T T C T T CA T A T - - - - - - - - - - - T T A T A T T TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAAAA T AGTGA T T CA TGAAAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C T T AAAAACGT CAA T AA T - - - - - - - - - - ACA T AGT AA T CGACA T A T ACAA T AAC T T TGT T T T CA T AAA T TGT CCACC T CCA T C T C TGAAAAGAA T T - - GT TGGC T TGGAAA T - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACACAGT AGT CA T CA T AAA - AA T A T CA T TGT C T T T A T AAA T T - - - - - - - - CAA T CGC T T T - AAAA T A - - - ACA T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CACGT T CAC T - A TGAA T - - - - AA T T T T TGTGT CAAC T A T A T CA T T AAAGTGT AAAAA - TGT CAACAA T - - - - - - - - - - ACACAAAAA T - - AAA T AAACAA T AA T T T T A T C T T CA T AAA T T A T C T ACAGT T C T AAGTGAA - - A TGACA T CAAA T T A - A T A T T T C T C T CA T - - - - AACA T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGAGCC T CGA T ACGT CAA T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AA TGTGT AGAAAA TGT CAAGAA T - - - - - - - - - - AC - - - GT AA T CGA T A T A T ACAA T AAC T T T CGCAGCA T TGA T T CC T T T - A T T CG - - - - - - - - - - - - - - C T C - - - - - - - - - - - - - - - AAGAAGCAAAAGA T A
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAA T AAGA T T AAA T A T ACA T A T T T A T AAA TGT CGAGT CC T TGTGT CAAC T A TGT CA T CAGTGTGT AGAACA TGT T AACAA T - - - - - - - - - - GCACAGT AGT TGACA T AAACAA T AA T T T TGT C T T CA T AAGT TGT T T ACC T CCA T C T C TG - - AA T ACA - - - T CCA T T T T T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - A T T T AAAAAG - - - - GGGCC T CGACAAGT CAAC T - A TGAA TGT CGAA T C T T TGTGT CAAC T A T A T CA T CAA TGTGT AGT T AA TGT CGACAA T - - - - - - - - - - ACACAGT AGT CGACA T AAA - AA T AAC T T TGT C T T CA T AA T T CGT C T ACC T CCGT C T C TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T ACCA T A TGA T T T AAAAAGAAA TGGGCC T CGACAAGT CAAC T - A TGAA TGT CGAA T C T T TGTGT CAAC T A T A T CA T CAA TGTGT AA T T AA TGT CGACAA T - - - - - - - - - - ACACAGT AGT CGACA T AAA - AA T AAC T T TGT C T T CA T AA T T CGT C T ACC T CCGT C T C TGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGACA T T T A T CA T A T
- - - - - - AC T T AGTGAGA - - AAA T AGGCC T CGACA TGT CAAC T - A TGAA TGT CGAA T T C T TGTGT CAAACA TGT CA T CA T TGTGT AAAAAA TGCCAAGAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CCA T CCC TGT - AACA T T T A - GCCCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - TGAA T - T A TGGGT C T CAGTGACACAAC T - A TGAA TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T AA T A TGT - T TGTGTG - CGAA T CCA TGGGTGAAC T A TGT T A T CAA TGTGT AGAAAA TGT CAA T AA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAAC T - A TGAA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T ACAGT AGT C T ACAGAAACAA T AACA TGGT C T T CA T AAA T TGT C T ACC T T CA T C T C TGAGAAAA T A T T A T CGA T T T T A T A TGAA T A T AA T T T CGT T AAA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAAACAA T - - - - - - - - - - ACACAGT AGT CGACA T AAGC T A - AA T A T TGT C T T CA T AAA T TGC - - - - - - CCA T A T C TG - - T AAA T T T T T AAA T A T AC T AAAGT T T T AA - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T CAGAGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CA T T A T A TG - - AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT CAA T TGAGGT A T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAAA - - - - - - - - - - ACACAGT A T T CGACA - - - - - AA T AAC T T AA T T T T CA T AAA T TGT C T ACC T CCA T T T C TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- A T AAGT T T A T T T TGAAA TGT A TGGGCA T CGACA T T T CAAC T - A T CAA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACGTGGTGGT TGACA T AAACAA T AACA T T T - C T T CA T T AA T T T T C T T - CCCCA T C T C T A - - - - - - - - T T T T A T AC T C T AAGAA T CC T A T A T TGCAAAAA T
- - - - - - - - AA T T T T AAAC T T T AGTGT C T T CGAAACGT CAA T T - A TGAA TGT CGAA T T C T TGTGT CAAC T A TGT CA T CAA TGTGT AGAAAACGT CAAAAAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C T T C T C T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CCA T T T A TG - - AAAA T A - - - GT T T A TGT AAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - -
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