
Start crop Point End crop Point

MSA length = 863
T AAAA T T A T AC T AGC TGA TGCCCGCAACGT TGT T T T TGA T T T AC T T T CCC - - C T A T T ACAA T AC T T AACAGC TGA T T A T A T T T T T T AA TGCA T T AGAA T T - - - - - - - - - - T T TGA T CCA TGT AC - - AC T A T T CAACC T C T A T T CC T T T A T T A T A TGG - - T AGT AGAC T T TGAA T T ACA T CAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AC T C T C T C T C T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CAGT T CCA TGT ACAGAC T T T T CGACC T C T A T CCGT T T A T T A T A T A T A T TGA T T C T TGT T CAAC TGT AAAGA T ACA T A T AA T - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C TGT T CCA T A T ACAGAC T T T T CGACC T C T A T T CC T T T A T T A T A TGT A TGGC T T AA T T - - - - - - - - - - CAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- AGCA T - - - - - - - - T CA T T AC T AGTGACGT TGT T AGCGA T T AA T T T T T CCCCC TGT T ACAA T AA T T AA T AGC TGT T T A T A T T T T T T AA TGCGT CAGAA T T - - - - - - - - - - T C TGA T C T A TGGACAGAC T T T T CAA T C T C T A T T CC T T T A T T A T A TGT AC TGA TGAA T T T T T TGA T A T A - A T AAA T A T A T C T AAA - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T T TGT T A T T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T TGT T CCA T A T ACAGAA T T T T CGACC T A T A T T CC T T T A T T A T AGGT A T T AGAGCGA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - AC T AGC TGA TGCC TGGAACGGT T T T AGCGA T T T AA T T - - - - CAC TGT T ACAA T AA T T AA T AGC TGT T T A T AA T T T T T AA TGCA T T AG - A T T - - - - - - - - - - T T TGT T CCA TGT ACAGAC T T T T CGACC T C T A T T CC T T T A T T A T A TGT A T TGA T AA T T C - AAAA T C TGT T AGA T A TGA T T T C T A T T - - - - - - - - - - - - - - -
- - AAA T - AAAGCGGGAAA TGCGGGACAA T T TGC T AAAAAAGTGGGAC T CA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T TGT T CCA TGT ACAAA T T T T T CGACC T C T A T T CC - - - - - T A T A TGT A T TGAC T AC T T T TGAAC T A T T T T TGT A TGCC T T CCAAC - - - - - - - - - - - - - - -
- AAAA T C T T AC T AGC TGA TGCCCGCAACGT TGT T TGC T A T T T AA T T T T CCCAC TGT T A T AGCAA T T AA T AGC TGT T T A T - - T T T T T AA TGCA T T AGAA T T - - - - - - - - - - T T TGT T CCA TGT ACAGAC T T T T CGAC T T C T A T T CC T T T A T T A T A TGT A T TGA T AAACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - T - - - AC T AGC TGA T ACC T T CGA T A T TGT T CGCGAGT A TGT AGT A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C T C T T T AA T A T ACAGACA T T T TGACC T C T A T T CC T T T A T T A T A TGT AA TGA T A T T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - T - - - AC T AGC TGA T ACC T T CGA T A T TGT T CGCGAGT A TGT AGT A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C T C T T T AA T A T ACAGACA T T T TGACC T C T A T T CC T T T A T T A T A TGT AA TGA T A T T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- AAAA T T - - AA T AGC TGA TGCCCGC - ACGC TGT T TGCGA T TGAA T T T CCC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T TGT T CCA TGT ACAGACA T T T CGAAC T C T A T T CC T T T C T T A T A TGT A T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T A T A - A - - T C
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T TGT T CCA TGT ACAGAC T T T T CGAC T T C T A T T CC T T T A T T A T A TGT A T TGA T T T TGGCCAAA T T T T A T TGA TGT C T CCC T CGAA - - - - - - - - - - - - - - -
- - T AA T - - - AA T TGC TGA TGCC TGCGACGT TGT T CGCGA T T T AA T T T A T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T AGAA T T - - - - - - - - - - T C TGT T CCA TGT ACA T AC T T T T CGACC T C T A T T CC T T TGT T A T ACGT A T TGAA T AGAA T AGAA T T T AA T T AA T AAAC T T A T T AAA T T - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T TGT T C T A TGCACAGAC T T T T CAACC T C T A T T CC T T T A T T A T A TGT A T T AAAAAA T A T AGAACCA T AA T A T AA T T CA T T CAAA - - - - - - - - - - - - - - - -
- A T A - - - T T A T T T C T CGCA T A TGACCACGT CGAC - CCGA T T T AA T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C TGT T CCA TGT A T A T A T T T CGAGT T C T - - A T T - - - - - - - - - - - - - - - - - GA TGGT C T T CGACA TGT A - - - - - - TGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAC T A T T ACAA T AA T T AA T AGT TGT T T A T A T T T T T T AA TGCA T T AGCA T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT CGACA - AGAA TGT CA T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T TGT TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T TGT T CCA TGT ACAGGT T T T T CGA T T T C T A T T CC T T T A T T A T A TGAA T TGA T T T C T C TGA T A T T ACGT C TGT AA T T ACC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T A T TGT T CA T A T T T CA T A T T CGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C TGT T CCA TGT ACAGACA T T T TGACC T C T AA T CC T T T A T T A T A TGTGCGGA T CA T CC T CAAGA T ACC T A T A TGAA T A T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T TGT T CCA T A T ACAGAC T T T T CGAAC T C T A T T CC T T TGT T A T A TGT A T TGA T T TGAA T AAAC T T CA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AC TGT T CAA T A T ACAGAC T T T T CGACC T C TGT T CC T T T A T T A T AAGT A TGGA T T A T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GTGTGCGT - - - - - - - - - - - - - - - T AA T AGC TGT T T A T A T T - T T T AA TGGA T T AGAA T T - - - - - - - - - - T C T A T T CCA TGT ACAGAC T T T T CGACC T C T A TGT T T T T A T T A T A TGT A T TGA T AAAC T T AAA T A T AAAAAAAA T TGT T T T T CAA T AA T A T T C T T T AA T TG
- AAA - - - T CA T T TGACGT CAGACA TGA T A T TGC T - T T AGC T T AA T CCAGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T TGT T CCA TGT ACAGAC T T T T TGA T C T C T A T T CC T A T A T - - - A TGTGT TGA T T CAA T T AAAA T TGT - - - - - - - T AGAGCACAAA - - - GT T A - - - T A T - T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T TGACAGT T TGACA T T TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T TGT T C T A TGT ACAGAC T T T T CGA T C T C T - T T CC T T T A T T A T A TGT A T A TGT T ACGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C TGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C TGT T CCA TGT A - - CACA T T T TGAC T T C T A T T T C T T T A T T A T A TGT A T TGA T T AAGGCAAGA T AGGA T AGCCA T C T T A T CC - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CACAAAGT TGT T TGCGA T T T AA T T T CCCCAC TGT T ACAA T AAC T AA T AGA T A T T T A T A T T T T T T AA TGC - - - - - AA T T - - - - - - - - - - T C TGT T C T A TGTGCAAAC T T T T CGACC T C T A T T C T T T T A T T A T A TGCA T TGA T CAC T A T AGTGA T ACA - C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C TGT T CCA TGT ACAGAC T T T T CGAC T TGT A T T T C T T T A T T A T A TGT A T TGA T T C T AC T AGA T AGT T C T CCGT A T C T A T T TGA - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GA T CGA T C T A T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C TGT CC - - - - - - - - A T C T T T T CGACC T C T AGT CC T T AA T AA T A TGT A T TGA TGACA T T CCAACC TGA TGAA T AAA T A T T C T AA T AGAA T AA T T T AACC T
- - - AC T - - - AC T AGC TGA TGCCCACAACGT TGT T T CCGA T T T AA T T T CCC - - - - - - - - - - - - - - - TGA T AGC TGT T T A T A T TGT T T AA TGCA T T AGAA T T - - - - - - - - - - T T TGT T CCA TGT ACAGAC T T T T CGA T C T C T A T T CC T T T A T T A T A TGT A T CGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- AAAAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T A T A T CA T ACAGT T CAC T A TGAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A TGT T CC T TGGACAGA T T A T T CGACCGT CA T T CC T T T A T A - - - - - - - - - TGT AGCAGTGAAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C TGT T CCA TGT A T AGAC T T T T TGACC T C TGT T CC T T T A T T A T A T A T AA T AA T A T T T T CAAAA T - - - - C TGGAGC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T T T CCA TGTGCAGAC T T T T CGACC T C T A T T C T T T A T T A T - ACGT A T TGA T AA - - AAGAAA T T ACC - T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - T - - AC T AAC TGA TGT T AGCAACGT TGT T CGCGA T T T AA T T CCCC - - - - - - - - - - - - - - - T AA T A T C TGT T TGTGT T T T T T AA TGCA T T AGAA T T - - - - - - - - - - T T TGT T CCACA T AGAGAA T T T T TGACC T CCA T T CC T C T A T T A T A TGT A T TGA TGT T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - A T TGGACA T CAGCGA T T C TGT TGGT AA T T T AA T T T CCCCAC TGT T T CAA T AA T T AA T AGT TGGT T A T A T T T T T T AA TGT A T T AG - - T A - - - - - - - - - - T T TGT T CCA TGT ACAGAC T T T T CGAC T T C T A T T CC T T T A T T A T A T A T A T TGA T T A T T T A T AAA T T T CA T T A T CA T T C T A T T T AAAA T T A T - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - AC T ACC TGA T ACCCGTGACGT TGT T TGCAA T T T AA T T T CCCCAC TGT T ACAA T AA T T AA T AGC TGT T T A T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CC TGT T C - - TGT ACAGAC T T T T TGACC T C T A T T CC T T T A T T A T A TGTGT TGACAAA T AAAAAGT T T T TGT TGCA TGGT T TGT - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C T A T T T CA TGT ACA T AC T T T T CGCAC T C T A T T CC T T T A T T A - A TGT A T TGA T T A TGA T AAAGT T T AA - T AA T A T T AA TGC T AC T T - - - - - - - - - - - - - -
- AGAA T T T T AC T AGC TGA TGAACGCCGCA T CGTG - - - - - T T T A T T A T A T ACCC TGT T ACAA T A T T T AA T AGCCGT T T A T A T T T T T T AA TGCA TGGC - - - - - - - - - - - - - - T T TGT T CCA TGT A T AGAC T T T T CGACC T C T A T T CC T T T A T T A T A TG - - T T TGA T AAA T CACA T CCA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T TGT T CCA TGT ACAC T C T T T T CGACC T C T A T T CCA T T A T T A T A T A T A T TGA T C TGCC - - - - - - - - - - AG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- AAAA T T T T AC T AGC TGA TGCCCGCAACGT TGT T TGC T A T T T AA T T T T CCCA T AGT AA T ACAAACC T A T AAC TGT T T A T A T T T T T T AA TGA TGGCA - - T T - - - - - - - - - - T T TGT ACCA TGT ACAGAC T T T T AGAAC T C T A T T CC T T T A T T T AA TGT A T TGT A T T AGCCAAAAGCAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C TGT T CCA TGT ACAGAC T T T T CGACC T C T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- AAAA T T T T AC T AGC TGA TGCCC T CG - - GT T A T T CGCGA T T CAA TGT T CC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C TGT T CCA T A T ACCGAC T T T T CCACC T C T A T T CC T T T A T T A T A TGT A T TGA TGT ACG - - - - - - - - - - T T A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - T T AC T AGT T CA TGACCGCGCCGTGGT T CACGA T T T AA T T TGT T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGC T A T T TGT T T T T T T T AA TGCA T T AGAA T T - - - - - - - - - - T C TGT T CCA T A T AC TGAC T T T T CGACC T CAA T T T C T T CAGCA TGCGT AA - GT CCA T CAC T AGA T T ACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- AAA T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A TGT TGT T TGT AA T T AAA T T T AAC - - - - - T T ACA T T AAA T AA T AAC TGT T T A T AA T T T T T AA TGCA T T AGAA T T - - - - - - - - - - T T TGA T CCA TGT ACAGAC T T T T TGACC T C T A T T CC T T T A T T AAA TGT A T TGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T AAAGT - - - AC T AGC TGA TGT CCGCAACA T TGT T CGCGA T A T AAC T T CCCCAC TGT T ACAAAAA T T AA T AGC TGT T T A T A T T T T T T AA TGCA T T AAAAA T - - - - - - - - - - T C TGT T T CA TGT ACAGAC T T T T CGA T C T C TGT T CC T T T A T T A T A TGT A T TGAC T A T C T - - - - - - - - - - T T AA TGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T - A T A T - T T AC T AGC TGA TGCCCGCGACGT T A T T T - - - - T T T A T T T T CCCCAC T T T T ACAA T AA T T AA T A T C TGT T T A T A T T T T T T AA TGCA T T AGAA T T - - - - - - - - - - - - - - - - - CA - - - - GAGAGT T T T CGACC T C T A T T T C T T T A T T A T A TGT A T TGA TGA T AA - - - - - - - - - - T A T AAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T - - AAA T - - - A T AC T T AA TGT CAAAGGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T CC T T CCA TGT ACAAAC T T T T CGACC T C T A T T CA TGAA T T A T A TGT A T TGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
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- - - - - - - - - AA T AGA T AGAAGT T AAAA TGT TGT T TGCGA T T T AAA T T CCCCAC TGT T ACAA T AA T T AA T AGC TGT T T A T A TGT T T T AA TGCA T T TGAA T T - - - - - - - - - - T T TGT C T - - - - - - - - - - - - T T T CGACC T C TGT T CC T T T A T T A T A TGT A T TGA T T ACACGA T AGT T A T A T AAC T AAGCA T CCCAAA - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - AA T AGA T AGAAGT T AAAA TGT TGT T TGCGA T T T AAA T T CCCCAC TGT T ACAA T AA T T AA T AGC TGT T T A T A TGT T T T AA TGCA T T TGAA T T - - - - - - - - - - T T TGT C T - - - - - - - - - - - - T T T CGACC T C TGT T CC T T T A T T A T A TGT A T TGA T T ACACGA T AGT T A T A T AAC T AAGCA T CCCAAA - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGGCCCGCGA T T T AA T T T T T C - - - - - T T ACAA T AA T T AA T AGC TGT T T A T A T T T T T T AA TGCGT T AGAA T T - - - - - - - - - - T C TGT T CCA TGT AC TGAC T T T T AGACA T C T A T T T C T T T A T TGT A T ACA T T AAGT T AAA T AAAC T T T T ACC TGAACAA T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C TGT T CCA TGT ACAGAC T T T T CAACC T C T A T T CC T T T A T T A T A TGT A T TGA TGT T T T TGGT AC T T CA - C T CGA T T CGC TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T C T T CC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C TGT T CCA TGT ACAGAC T T T T CGACC T C T A T T T T T T T AC T ACA T A T ACAAA T T A T T T T AAAAA T ACA T T AAAA T A TGT C T T AGT ACAA T T A T T T - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GCAC TGC T - - - - - T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T TGT T CCA TGT ACAGAC T T T T T CACC T C T A TGC T T T T A T T A T ACGT A T TGAGCAAGT T ACAAC T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- AAAA - - T T AC T AGC TGA TGCC T ACGACGT TGT T - GCGA T T T AA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C TGT ACCGTGT ACAGT C T T T T CGACC T C T A TGT A T T AA T AAC - - - - - - - GA T T AAA T TGAAGT T A T A T T T AAA T AAA T T T CAAA - - - A T AA T T - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C TGT T CCA T A T ACCGACGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T AAAA T - T T AC T AGGTGACACCCGCGA T T T TGT TG - CGA T T T AA T T T T T CCAC T A T T ACAA T AA T T AA T AGA TGT T T A T A T T T T T T AA TGCA T T AGAA T T - - - - - - - - - - T C TG - - - - - - - - - - - - - - - T T T TGAC T T C T A T T CC T T T A T T T T A T A T A T TGA T AACC T - - - - - - T ACAA T AAAA T A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
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 size: 1197bp; fragments: 530; full length: 0 (>=1077.3bp)
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