Start crop Point End crop Point

MSA length = 1319 1
CTCEGTRTAATGAGTATCAMTTCETTCAATTCGGTCRAGTAGTAT - GCAGAAATCGAAAGATIRAAR - - - - GTGBTATTTACCAATTTTGCTGATAAACGC - = - = - = - - - - & oo oo oo oo Lo o_....__...._._._.._.
CTGCATATAAIGAGTATCAATTCGTTCAATTC.TCCAITAGTATGGCAGAAATCIAAAGITGAAGAITGGTGATATTTACITATTTIGCIGITAAACGC ---------- AATGTCACTTTAATGTTTATABAAATTAATATCATTTTCACTJTCGATTTTATACTACCAAACAATTTACTCATTATAAAATTTAATT - - -« - - - Brata
CTGCGTATAATGAGTATCAANTCGTT AATTCGGTCCAGTAGT GCAGAAATCGAAAGATGAAGAATGIITGATAT TTACCTAT T TTGCTGATAAACGC - = = = = = = = = = = = = m o m e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e o TACTACCAAACAATTTACTCATTATAAAATTTAATTTTTAATTTTATA
CTGCGTATAATGAGTATCAAITCGTT AATTCGGTCCAGTAGT THGCAGAAATCGAAAGATGAAGAATGITGATATTTACCTATTTTGCTGATAAACGC - = = = = = = = = = = = m e m m e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e o TACTACCAAACAATTTACTCATTATAAAATTTAATTTTTAATTTTATA

CTTTATAATGIGTATCAATTCGITC ATTHCHETC- - - - - -- AATCGEAAGATGAA- - - - GGEMATATTTACCTAT TTTGCTGATAAACG - - - - - - o m o m o m o G A ATEECrGG- - - T1GE:CTTTEEACTAAGTTE----BTTRAGTTTETT
CTG ATATAITGAGTATCAATTCGTTCAATTCGGTCCAGTAGTATGGCAGAAATCGAAAGATGAAGAATGGT ATATTTACCTATTTTGCTGATAAACGC - = = = = = = = = = = = = & = & = & oo & & o o f & o e o oo oo o o o oo o oo oo o b b e C b e b e e e e e e e e e e oo oo -
TTGCGTATAATGARTATRAATTCGTTCRATTCGCRBCCAGTAGTATGGCAGAAATCGAARGATGAAGAATGGTGATATTTACCTIBT TTGCTGATAAACGC - = - = - = - @ s s e e et e oo oo oo BAACT@CCA------mam - ABTATEAAGEE T AART - - -
CTljccTATAARGA - TATCABTTCGTTCAATTCGGTCCAGTAGTAJGGCAGAAATIIGAABIGATGAAGAATGGTGATATTTACCTATTTTGTGATAAAGC- - - - - - - - - - AATGTCACTTTAATGTTTATAAAAATTAATATCATTTTCACTTTCGATTTTATACTACCAAA- - - - - TACTCATTATAAAATTTAATTTTTAATTT TIREA
CTGCATATAATGAGTATAATTCGT AT TCGGTCRAGTAGTATGICAGAAATCGAAAGATGAAGAATGGTGATATTTACCTATTTTGCTGATAAACGC - - - = - - - - - - AATGTCACTTTAATGTTTATAAAAATTAATATCATTTTCACTTTCGETTTTATACTACCAABCAATTTACTCATTATAAAATTTAATTTTTAATTTTATA
CTGCATATAATGAGTATCAATTCGTTCAATTCGGTCCAGTAGTATGEMCAGAAATCGAAAGATGAAGAATGGTGATA-TTACCTATTTTGCTGATAAACIIC - - - - - - oo oot o oottt oottt o oottt o TATA
CTICGTATAATGAGTATIAATTiITTCAATTIGGTCIAGTAITATGGCAGAAATCGAAAGATGAAIAATGITGATATTTACCTATTTIGCTGATAAACGC ------------------------------------------------------------------------ CAABBGCTTAR-ATAAARTTTERTTTTTABETTTAR-
CTGCATATAATGAGTATCAATTRGTTCAATTCGGTCCAGTAGTATGGRAGAAATCGAAAGATGAARAATGG TIATATTTACCTAT TTTGCTGATAAACGC - = = - = = ==« s oot oo oo oottt oottt oottt oottt oottt ot oo oot ooooooooooooooooooooooooo.
CTGCATATAATGAGTATCAATTCGTTCAATTCGGTCJAJTAGTATGGCAJAAATCGAAAGATGAAGAATGGTGATATTTACCTATTTJGCTGATAAACGC - - - - - - - - - - AATGTCACTTTAATGT TTATAAAAATTAATATCATTTTCACT T T - -« o v v o oo e e e
CTGCGT - - - - TATCAABTEGTTCAATTCGGTCCAGTARTATGGCAGAAATIIGAAAGATGAAGAATGGRBGATATTTACCAATTTTGCTGA - - -G - - - - - - - - - oo oo oo oo..........._._._._...
CTGCGTRTAATGA - = = = === m o mm oo oo o= - crccacTAfjTlrcccacanaTccaraclTArAfAaTGGTGAaTTTACCTATTT|GCTGATAAACGC - - - - - - - - - - AATGTCACTT - - -TGTTTATAAAAATTAATATCATTTJCACTTTCGATTTATACTACCAAACAATTTACTCATTATAAAATTTAATTTTTAATTTTATA
- - - -GTATAAJGAGTAJcAATTCTTCAATTCGGTCRAGTAGTATG|CAGAAATCGAAAGATGAAGAATGGTGATATTTACCTATTTTGCTGATAAACGC - = = == =« === - = - CACTTTAATGTTTATAAAAATTAATATCATTTTCA- - - TJJAATTTTATACTACCAAACAATTTACTCATTATAAAATTTAATTTTTAATT - - - - -
CTGCGTATAATGAGTATCAATTRGTTCAATTCGGTRTAGTAGTABGCITR- - - - - - - - - oo - AATGGTGATATTTACHTATTHTGCTGATAAARBGC - - - - - - - - - - AATGTCCTTTAATGTTTATAAAAATTAATATCATTTTCACTTTCGATTTTATACTACCAAACAATTTACTCATTTIAAATTTAATTTTTAATTTTATA
CTGCGTATAATRAGTRTAABTCGTTCAATTCGGTRCAGTATATGGCAGAAATIGAAAGATGAAGAT T GORIMATAT T TACCAAT T TTGCTGATAA - =Gl - - - = - & s s st oo oot IT-ACCIAAC -------------- AAAABETEATRTET AR T TBEAG -

CTHCGTABAATGAGTA-CAATTCGTTCAATTGHETCRAGTAGTITGGCAGAAATCGABAGATGAAGAATGGTGATAT T TAMCEE T TTTGCTGATABACGC - - - - - - o - o e e oo T oo AAA TTTTTAATTHTAT -

G
CIFG

CTGCATATAATGAR- - -CAATTCGTTEAATT

TCCAGTAGTATGGCAGAAATCGAAAIATGAAGAATGGTGATATTTACCAATTTTICTGAIAAACGC --------------------------------------------------------------------------------------------------------------

CTGEATATAATGEG - - - CAATTCGTTIAATTCGGTCCAGTAGTATGGCAGAAAT CGATAGATIAAGAATGGTGATATTTACCAAT TTTCTGATAAACGC - = = = = = - = &« @ oo oo oo oot ot oottt oo oot oot oottt oot ABGTTT - meeoee oo
CTGIATATAATGA TA-CAATTCGTTCAATTCGGTCCAGTAGTATGGCAGAAATCGAAAGATGAAGAATGGTGATET TTACHTAT TTGCTGATAAABGC - - - - - - o - e m et oo TATACTACCABACAATTTACTCATTARAAATTRAATTTTTAART T ARA
CTGCGTATAATGAGTATCAATTCGTTCAATTCGTCCAGTAGTATGGRAG - - -« c v ov e oo o GG TGATATTTACCTAT TTTGCTGATA - = == Cmmmm o s o m s oo oo oo e oot oottt oot o oo oottt oottt oo
cTGCAjaTAAGAGTA CAATTCGTTCAATTC!ITCCAGTAITATGGCAGAAI—-AAGATGAAGAATGGTIATATTTICCTATTTTGCTGATAAACGC ---------- AATITCACTTTAATGTTATAAAAATTAATETIATTTTCACTTTCGATTTTATARTACCAAACAAT - TATEABABE~B~B ™ THABl "B~ 7 ~B8
CTGCGTATAATGA TETCAB TG T TCAATTCGGTCCAGTAGTATGGCA - = - = n s m o s meoe oo omoe e oo TTTGCGATAAACGC - - - - - - - - - - AATGTClTTTAATTTTATAAAAATTAATATCATTTTCACTTTCGATTTTATACTACJAAACAATTTACTCATTATAAAATTTAATTTTTAATTTTAT -
CTGCGIATAATGA THTCAATTCGTTCAATTCRETCAGTAGTATGGCAGAAATCGAAAGATGEIBGAATGGTIRATAT TTACCTAT T T TG TBATAAACGC - - - - - - o oo o oottt oot TTTTAATTTTATA
CTGCATATAATGAGTATCAAT - - - - - - - - - TCGGTCCAGTAGTATGGCEGAAATCGAAAGATINAAGAATGG TIATAT TTACCTATTTTGCTGATAAACGC - = - = = = = o= = s s oot oo oo oot oot o oo oottt oottt oo oot oooooooooooooooooo.. GT T TETGE T TARAT -
CTGCCRATAATRARTABBAATEBTGTTCAATTIGGTCCAGTAGTATGGCAGAAATCGAAAGATGAAGAATGGTGATATTTACCTIRT TTTCTGATAAAGC - - - - - - c e TATHCT -« -omo e GeCTTARBATETAAT TT- - ococo e m e
----------- GAGTATCAATTCGTTIAATTCGTClAGEAGTATGGIAGAAATIIGAAAGATGAAGAATGGTGATATTTACITATTTTGCTGAJAAACGC- - - - - - - - - - AATGTCACTTTAATGTTTATAAAAATTAATATCATTTTCACTTTCGATTTTATACTACCAAACAATTACTCATTATAAAATTTATTTTAATTTTATA
TGCGTATAATGAGTATCAATTCGTTCAATTCGGTRRAGTAGTATGGCAGAAATCGAAATATGAAGAATGCEGETATT - - - - TATTTTGCTGATAAACGC - = - = - = - = - om oo oo GGG A T@- crGETATT AITI————TTTAITTTTITA
TGCGTATAATGAGTATCAARTCGTTAATTCGGTCRAGTAGTATGGCAGAAATCGAAAGATGAAGAATGGTGATATTTACCAATT TTICTGATAAACGC - - - = - = - @ - oo o s oo oo oo ATTTAGTREETAATTHET - - -
CTGCGTATAATGARTATIAATTCGTTCAATBCGGTCCAGTAGTATGGCMG - - - - - - o m o e oo oo ATAAACGI - - - - - - o ool
CTGCGTBTAATGAGTATCAATTRGTTCAATTCGGTCCAGTAGTATBGCAGAAATIIGAAAGATGAAGAATGGTGATATTACCTATTTTGCTGATAAABGC - - - - - - - - o m s o m o m ot oo BBl Al A Tl TR T TATTATEBAAT TEABE T TRA T TETAT-
CTHCATTATGAITATCAATTCGTTCAATTCGGTCCAGTAGTATGGCAGAAATCGAAAGATGAAGAATGGTJATATTTACARTTTTlicTGATAAACC- - ----- - - - AATGTIACTTTATGTTTATAAAAATTAATATCATTTTCACTTTCGATTTTATACTACCAAACAATTTACTTATTATAAAATTTAATTTTTAATTTATH
CTGCGTATAATGAGTABCAATTCGTTCAATTCGGTCCAGTAGIATGGCAG - - - - -« - o oot oo oot oottt oottt oottt oottt TATACTACCAAA- - - - - TACTCATTATEAAATTTAATTTTTAATTTTATA
CTGCATATABTGAGTATC - = = =« s m ot oo st oot oo oot o oo N i i i T o I €73 17V ¥/ ¥ ol
CTGEGTATAATGAGTATIAATTCGTTCAATTCGGTMCARTABTATGGCAGAAAT CAAAGATGAAGAATGCBGATATTTAMCTATTTTGCEGATAAACGC - = - = - = - = o oo oottt oo oo oo AAABTTERATTTRTA- - - - - - --
CTGCATATAATGA TATCAATTCGTTCAATICGGTCCAGTAGTATGGCAGAAATCGAAAGATGAAGAATGGTGATATTIACCAATTTTICTGATAAACGC ---------------------------------------------------------------------- G N GHE Al BT T 8T TEA TTATA
CT.A TCGITC ----------------------------------------------------------------------------------- AATGTCACTTTAAJJGTTTATAAAAATTAATATCATTTTCACTTTCGATTTTATACTACCAAA- - - - - TACTCATTATAAAATTTAATTTTAATETTATA

CTGCG ATAATGA T TCAATTCGTTCAATTC.TICAGTAGIATIGCAGAAATCGAAAGATGAAGAATGGTGATATTTACCTATTTTGITIATAAACGC -------------------------------------------------------------------------------------------------

CTGCGTATAAT IAIACTA—CAIACA-GITC-T
TATABTIRGAAA - - - - - oo - ABAAT

TTTHAA - - TRABA
TTTTGAA
TAATTTTT AT.T T-

C GCATATAATGAGTATCAATTCGTTCAATTCGGTCIAGTAGTATGGCAGAAATIGAAAGATIAAGAATGITGATATTTACCTATTTTGITGATAAACGC

<L R e e e

—————————— AATTCGTTIAATT.GTCCAGTAGTATGGCAGAAATCIAAAGATGAAGAATGGTGATATTTACCTATTTTGCTGATAAACGC

CTGCGTAJJARTGATBTCAATTCGTTCAATTCGGRBCAGTAGTATGGCAG - - ATCGAAAJATGRBAGAATGGTGATATTTACCTATTTTGCTGATAAACGC - - - - - - - - - - AATGTCACTTTAATITTTATAAAAATTAATATCATTTTCABTTTCGATTTJATACTACCAAACAATTTACTCATTATAA ATTTAATTTT AATTTTATA
CTRCGTATAATGAG AATTCGTECAATTCGGTCCAGTAGTATGGCAGAAATCGAAAGATIIAAGAT T TGATAT T TACCTAT T T - -« -« - oo oo o oottt o oo ooooooooooo.o.. TRTRCTECCBTA- - - ---------- ATABAAT AIT.T.A
CEBGCGTATAATGARTATCAATTCGTTCAATTCGGTCCAGTAGTATGGCAGAAABCGAAATATGAAGAATGGTGATAT TIACCTATTTTGCTGATAAACGC - = - = - = - = o - oo oot o oo oo CETTTTGC@BCABB ABArBATTA----- -
CTGCGTATAATGANTETCAATTCGTTCAATTCGGTCCAGTAGTATCECAGAAAT CABAGATGAAGAATGGTGATATTTACCTATTTTGCTGATAAACGC - = = - =« o = @@ s oo oo oot e ot oottt oo ottt o oot ooooooooooooooooooooo AAMAATI- - - - - - - - - - - - - - -
----------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- TIHCTRTTARA-------- - - ATAAARTTATATTRTE---------
CTGCGTATAATGAGIATCAATTCGTTCAATT GGTCCAGTAGTATGG AGAAAT.AAAGITGAAGAATGGTGATATTTAICTATTTTGCTGATAAACGC ---------- AATGTCACTTTAATITTTATAAAAATTAATATCATTTTCACTTTCABTTTTATACTACAAACAATTTACTCATTAJAAAATTTAATTTTTAATTTTATA
CTHCABGTABBGAG- - - - - - - BEHE G~ o c ol < [eTel R e e e BGTABTRT-----------o-o - AAIATTTAAITTTIA-TIATA
CTGCGTATAAT - =-=-=-=-- TCGTTCAATTHGGCCAGTAGTATGGCAGAAATCGAAAGATGAAGAAIGGTGATATTTACCTATTTTGCTGATAAACGC

CTGCGTATAAT - =-=-=-=-- TCGTTCAATTEGG CCAGTAGTATGGCAGAAATCGAAAGATGAAGAAIGGTGATATTTACCTATTTTGCTGATAAACGC

CTGCGTATAATGAGTATCAATT AATTCGGTCCAGTAGTITGGCAGAAATCGAAAGITGIAIAATGGTGATATTTA CTATTTTGCTGATAAABGC

ITGCGTATAATGAGTATCAATTC TT AATTCGGTCCANT GTATGGCAGAAATCIIAAGATGAAGAATGGTGITATTTAC TATTTT.TGATAAAC C

CTGCGTATAATGAGTATCAATTCGTTCAATTCGGT CAGIAGTATGGCAGAAATCGBAAGATGAAAATGGTGATATTTACCTATTTTGCTGATAAABGC

CTGCGTATAATGAITATIAATT:iTTCAATTCGGT AGTEGTATGG AGAAATCGAAAGrGAAIAATIGTGATATTTACCTATTTT.TGATAAA GC
T

CTGCGTAT -=--mcnw-- AATTC TTCAATTCGGTCCAGTAGTATGG AGAAATHIGAAAGEBTGAAGAATGGTGATATTTACCTATTTTGCTGATAAACGC
GTCCAGTAGTATGGCAGAAAT GAAAGATGAAGAAIGGTGATATTTACCAATTTTGCTGAIAAICGI

T AT T A B A - - - - - - - - - - - oo oo AT

CTGCGTATAlTCEGTATCAARTIRGTTCAATT
cT@TcTER~ CEeE- - - - - - - - - -

CTGCGTATAATGAGTATCAATTCTTCAATTCGGTCCAGTBGTETGGCAGAAATCGAAAGATGABBAATGGTGATATTTAMCTAT T TTGCTGATAAABGC - - - - - - - c e ettt ABGCGEA- - - rGAABE---------- ABABRBTT- -
C------ TAATEABTIBTGA T TR T TCAA- - - - - - - - A T A - - - - - oo oo Lol carllca-TTRA- - - - - - oo AATTTTTARTRT TARA
CTGCGTATAARBGAGTATCAABTCTTCAATTRCHTCCEBRTRCTATGGCAGAAATCGAAAGATGAAGAATGGTGATATTTACCTATTTTGCTIATAAAMGC - - - - - - o - e e oot ot 0 e AAAATTT - mmmmmmmmmmm e o -
CTGCGTATAATGAGATJAATTCGTTCAAT - - - - TCAGTAGTATGGAGAAATIIGAAAGETGAAGAATGGTGATATTT- -CTATTTTGCTGATAAACGC - - - - - - - - - - AATGTCACTTTAATGTTTATAAAAATTAATATCATTTTCACTTTCAATTTTATACTACCAABCAATTTACCATTATAAAATTRAATTTTTAATTTATH
-B8ccTBTAABCEBR TATCAATTCGTTCAATTHGHETCCAGTAGTATGCAGAAATCGAAAGATGAAGAATGGTGATATTTACITATTTTGCTGATAARIE - - - - - - - - - - - oo oottt AAATTT -« e e e -
- TGCGTATAATGAG- - -[AATTRGTTCAATTCCIBCIMERTBC TATGCAGAAATCGAAAGATGAABAATGGTGATATTTACCTATTTBGCTGATAAABRIC - - - - - - - - - - - - - oo oo f L f oo oL ...
TGCGTATAATGAGTATCAATTCHTTCAARTCRGTCCAGTAGTATGGCAGABATCCGAAAGATGAAGAATGGTGA - - - TTACITATTTTOITGATAAACGC - = - = - = - -« o & s oo o oot Lo L Lo o __.o...._._._._...._._.
TGCGTATAATGAGTATCAATTC-----=- - - GGTCCAGTAGTITGGCAG - = = = = = = = - = &= oot o o f ot ot f oL L LLLLoLooooooo.o.- B G BAE-TAArBA--- - AGTETTETA
CTGCGTATRATGAGTATRAATTCRTTCAATTCGTCRAGTAGTATGGCAGAAATCGAAAGATGAAGAATGITGATATTTACCAATTTTGCTGATIAACG- - - - - - - - - - s e o s oo oo oo TACTACCAAACAATIITACTCATTETAAAATTTAATTTTTAATTTTATA
C------ TAATRGAEA CATHCA--- - T A - = o o m s e e e e e e e e e e e e AATITCACTTTAATGTTTATAAAAATTAATATIATT T CACTTCGATTTTATARTABCAAACA -[T TACCATTAAAAATTTAATTTTTAATTTTATA
ITGIGTATAATGAGTATCAATT GTTCAATTCGGTCCAGTAGTATCHCAGAAATHGAAAGATGAAGAATGGTGABATTTACCTATTTTGCTGATAAACGC - - = - = - = - - - - o s s oo oo oo Lo TCABMBATEABATTT - -« e e e e - G
CTGCGTATAATEAGTATCARTTRGTTCAATTRGGTC- - - TAGTATGGAGAAATCGAAAGATGAAGAATGGTCBTATTTACCTATTTTGCTIATAAACGC - - = - - - - & & - oo oot oo oL oo.o...__._...._._._._..

CTGCGTATAATGAITATCAATTCGTTCAATTCGGTCCIGTAGTATGGCAGAAATCGAAAGATGAAIAATGGTGATATTTACCAATTTTICTGATAAACIi --------------------------------------------------------------------------------------------------------------
CTGCGTATAATGAGTATCAATTCGTTCAATTGGTCCAGTAGJATGGCAGAAATCGAAAGATGAAGAATGGTGATATTTACCTATTTTGCTGATAAACG
CTGCABATAABGAGTABCEATTCHTTCARTTCGGTCCAGTAGTATGCIAGAAAT CAAAGATGAABAATIRGTIATATTTACCTATTTTGCTGATARACGC - - - - - - - - - oo oo e e oo L.
CTGCGT@TAATGAGTATCAATTCGTTCAATTCGGBCCAGTAGTATGGCAGAAATCGAAAGATGAARAATGGTGATATTTACCAAT TTTGCTGATAA - = - = - =« o - oo oot f Lo o.o....__._...._._._._..
CTGCGTA AATGAIT-AT.GTTCAATTCGGTCiIGTAGTATGGCAGAAATCIAIAGATGAA AATGGTGATATTTACCAATTTTICTGATAAACG - - - - - - - - - - - - - o - oo oo oo oo oo oooooooooo.-
CTGCGTATAATGAGTATCAATTCGTTCAATTCGGTC AGTAGTATGGCAGAAEICGAAAIATGAAGAATGGTGATATTTACCTATTTTGCTGATAAACGC ----------------------------------------------------------------------

=

CTGCGTATAATIAGTATC.TTCGTTCAATTCGGTCCAGTAGTATGGCAGAA CGAAA ATIAAIAATGGTGATATTTICCAATTTTGCTIATAAACGC ------------------------------------------------------------ T TA-CAA
CTGCJTATAATGAGTATCAATTCGTTCAATTCGGTCCAGTAGTATGGJAGAAATCGAAAGA - - - - - AATGGTGATATTTACCTATTTTGCTGABMAAACGC- - - -« - - - - AATGTCACTTTAATGTTTATAAAAATTAATATCATTTTCACTTTCGATTTTAT CCBAGE- - TTECA@cATEA AAAATT AT
CTGCGTATAA.AGTATCAATT.TTCAATTCGGTCCAGTAITATGGCAGAAATCGAIAGATGAA AATGGTGATAITTACCAITTTTGITGATAA o A ATTTAATTITTAA l TAN-
CTGCGTATAATGAGTATCAATTCGTTCAATTCGGTECABBAGTATGCRAGAAAT CAAAGATGAABAATGGTGATATTTACCTATTTTGCTGATAAABGC - - = - = - - - - &&= oo oo oo ... _._._..... TAIAAAA TAATTE THATHTTAT-
G------ TEATGAR- ABCBBT--------- - 8 T TCATEATABAARTTAATTTAATTTAT -
CTGCGTATAANGAGTATCAATTRGTTIAATTCGGTIClGTAGTATGGCAGAAAT GAAA ATGAAGAAIIGGTGATATTTACCAAT TTTGCTGATAAACGC - = = = = = = = = = = = = = m m o m m e m e m e e e @ e e e e e @ e @ e e e m e e e e e m e e e e e e e e e e e e e e e e o AATTTABT - - - - - -
CTGCGTATAAIGAGTATCAATTIGTTCAATTCGGTI IGTAGTATGGCAGAAAT GAAA ATGAAGAAIGGTGATATTTACCAATTTTGCTGATAAACGC ----------------------------------------------------------------------------------------- AATTTABT - - - - - ----un--
CliCGTATAATGAGTAICAATTCGTTCAATTCIGTCCAGTAGTATGGCAGAAAT GAAAGATGAAGAATGGTGATATTTICCTITTTTGCTGATAAACGC --------------------------------------------------------------------------------------------------------------
CTRIC - - - - - - - o o o o e e e e e e e e e ATATTTACCTATTTTGCTGATAAACGC - = = = = = = = = = = = = = m e @ e @ e @ e e e @ e @ e @ e @ e @ e @ e @ e m e m e m e m e e e n e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
CTGCATATAATGAGTATCAATTCGTTCAATTCGGTCAGTAGTATGGCAGAAAT CAAAGATGAAGAATGITCBTATTTACCTAT TTTGTGATAAACGC - - - - -« e et oo A.TIAITTATT TABAAT T T e e e e e oo
ArcccT@rArBcATGA TETTA THG T TRGTAACTA TTCECTATTA L e e e ATICIACC ------- TTRTTARTAACE REAT TRTTAB-------
CTGCGTATAATGAGTATCAAT - - ---- - - - TCGGTCCAGTAGTATGGMAGAAATCGAAAGATGAAGAATGGTGATATTTACCAATTTBGCTGATAAACGT - = - = - = - - - - & o= o oot oo oL Lo oo...o.__._._...._._.

CTGCGTATAAIGAITATCAATTCGTTCAATTCGGTCIAGIAGTATGGCAGAAATCGAAAGATGAAGAATGGIGATATTTACITATTTTGCTGATAAAIGC ---------- AATGICACTTTAATGTTIATAAAAATTAATAI————TTCACTTTCGATTTTATACTACCAAACAATTIACTCAITATAAAATTTAATTTTTAATTTTATA
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2d_uf.bed g 1.bed fm_1.bed O O bcIn.fa_aln.fa cl.fa_gs.fa ce.fa After TEtrimmer 1319 b P

size: 1319bp; fragments: 317; full length: 0 (>=1187.1bp)
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/ 2982.fasta.b.bed uf.bed g 1l.bed fm 1.bed O O bcIn.fa_aln.fa cl
size: 1854bp; fragments: 541; full length: 0 (>=1668.6bp)
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divergence to consensus (%)
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TE: rnd_5 family 2982
size: 1208bp; fragments: 791; full length: 11 (>=1087.2bp)
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After TEtrimmer ORF and PFAM domain plot
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