
Start crop Point End crop Point

MSA length = 1319
C TGTGT T T AA TGAGT A T CA T T T CA T T CAA T T CGGT C T AGT AGT A T - GCAGAAA T CGAAAGA T AAA T - - - - GTGGT A T T T ACCAA T T T TGC TGA T AAACGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
C TGCA T A T AACGAGT A T CAA T T CGT T CAA T T C T C T CCAA T AGT A TGGCAGAAA T CAAAAGGTGAAGAGTGGTGA T A T T T ACA T A T T T CGCCGC T AAACGC - - - - - - - - - - AA TGT CAC T T T AA TGT T T A T AGAAA T T AA T A T CA T T T T CAC T A T CGA T T T T A T AC T ACCAAACAA T T T AC T CA T T A T AAAA T T T AA T T - - - - - - - C T A T A
C TGCGT A T AA TGAGT A T CAAC T CGT T T AA T T CGGT CCAGT AGT T T AGCAGAAA T CGAAAGA TGAAGAA TGA TGA T A T T T ACC T A T T T TGC TGA T AAACGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AC T ACCAAACAA T T T AC T CA T T A T AAAA T T T AA T T T T T AA T T T T A T A
C TGCGT A T AA TGAGT A T CAAC T CGT T T AA T T CGGT CCAGT AGT T T AGCAGAAA T CGAAAGA TGAAGAA TGA TGA T A T T T ACC T A T T T TGC TGA T AAACGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AC T ACCAAACAA T T T AC T CA T T A T AAAA T T T AA T T T T T AA T T T T A T A
C T TGC T A T AA TGTGT A T CAA T T CGGT CCA T T AGA T C - - - - - - - A T ACA T A T AA T CGGAAGA TGAA - - - - GGCAA T A T T T ACC T A T T T TGC TGA T AAACGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAAAA T CGCAGG - - - TGGGC T T TGCAC T AAGT TG - - - - A T T T AGT T TGT T
C TGT A T A T AGTGAGT A T CAA T T CGT T CAA T T CGGT CCAGT AGT A TGGCAGAAA T CGAAAGA TGAAGAA TGGT T A T A T T T ACC T A T T T TGC TGA T AAACGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T TGCGT A T AA TGAA T A T AAA T T CGT T C T A T T CGGCCCAGT AGT A TGGCAGAAA T CGAA TGA TGAAGAA TGGTGA T A T T T ACC T T C T T TGC TGA T AAACGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAC TGCCA - - - - - - - - - - - - AA T A TGAAGCC T AAA T - - - - - - - - - - - -
C T ACGT A T AAAGA - T A T CAGT T CGT T CAA T T CGGT CCAGT AGT AAGGCAGAAA T TGAAGGA TGAAGAA TGGTGA T A T T T ACC T A T T T TGT TGA T AAA TGC - - - - - - - - - - AA TGT CAC T T T AA TGT T T A T AAAAA T T AA T A T CA T T T T CAC T T T CGA T T T T A T AC T ACCAAA - - - - - T AC T CA T T A T AAAA T T T AA T T T T T AA T T T TGGA
C TGCA T A T AA TGAGT A T AAA T T CGT CC T A T T CGGT CGAGT AGT A TGACAGAAA T CGAAAGA TGAAGAA TGGTGA T A T T T ACC T A T T T TGC TGA T AAACGC - - - - - - - - - - AA TGT CAC T T T AA TGT T T A T AAAAA T T AA T A T CA T T T T CAC T T T CGGT T T T A T AC T ACCAAGCAA T T T AC T CA T T A T AAAA T T T AA T T T T T AA T T T T A T A
C TGCA T A T AA TGAGT A T CAA T T CGT T CAA T T CGGT CCAGT AGT A TGACAGAAA T CGAAAGA TGAAGAA TGGTGA T A - T T ACC T A T T T TGC TGA T AAAC T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T A
C T ACGT A T AA TGAGT A T AAA T T CA T T CAA T T TGGT CAAGT AC T A TGGCAGAAA T CGAAAGA TGAA T AA TGT TGA T A T T T ACC T A T T T CGC TGA T AAACGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAAAACGC T T AA - A T AAA T T T T T T T T T T T ACA T T T AG -
C TGCA T A T AA TGAGT A T CAA T T TGT T CAA T T CGGT CCAGT AGT A TGGAAGAAA T CGAAAGA TGAAAAA TGGT AA T A T T T ACC T A T T T TGC TGA T AAACGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
C TGCA T A T AA TGAGT A T CAA T T CGT T CAA T T CGGT CAAA T AGT A TGGCAAAAA T CGAAAGA TGAAGAA TGGTGA T A T T T ACC T A T T T CGC TGA T AAACGC - - - - - - - - - - AA TGT CAC T T T AA TGT T T A T AAAAA T T AA T A T CA T T T T CAC T T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
C TGCGT T CGT - - - - T A T CAAC T TGT T CAA T T CGGT CCAGT AC T A TGGCAGAAA T TGAAAGA TGAAGAA TGGCGA T A T T T ACCAA T T T TGC TGA - - - T TGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
C TGCGTGT AA TGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT CCAGT AA T C TGGCAGAAA T CGAAAGGT T AAAAA TGGTGACA T T T ACC T A T T T CGC TGA T AAACGC - - - - - - - - - - AA TGT CAC T T - - - TGT T T A T AAAAA T T AA T A T CA T T T CCAC T T T CGA T TGT A T AC T ACCAAACAA T T T AC T CA T T A T AAAA T T T AA T T T T T AA T T T T A T A
- - - - GT A T AACGAGT ACCAA T T CA T T CAA T T CGGT CGAGT AGT A TGACAGAAA T CGAAAGA TGAAGAA TGGTGA T A T T T ACC T A T T T TGC TGA T AAACGC - - - - - - - - - - - - - - - CAC T T T AA TGT T T A T AAAAA T T AA T A T CA T T T T CA - - - T AAA T T T T A T AC T ACCAAACAA T T T AC T CA T T A T AAAA T T T AA T T T T T AA T T - - - - -
C TGCGT A T AA TGAGT A T CAA T T TGT T CAA T T CGGT A T AGT AGT ACGGT T A - - - - - - - - - - - - - - - - AA TGGTGA T A T T T AC T T A T T A TGC TGA T AAAGGC - - - - - - - - - - AA TGT CGC T T T AA TGT T T A T AAAAA T T AA T A T CA T T T T CAC T T T CGA T T T T A T AC T ACCAAACAA T T T AC T CA T T T T T AAA T T T AA T T T T T AA T T T T A T A
C TGCGT A T AA T AAGT T T T AAC T CGT T CAA T T CGGT T CAGT A T T A TGGCAGAAA T TGAAAGA TGAAGA T TGGCAA T A T T T ACCAA T T T TGC TGA T AA - - GC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT T T AACCGAAC - - - - - - - - - - - - - - AAAACA TGA T A T C T A T T T CCAG -
C T ACGT ACAA TGAGT A - CAA T T CGT T CAA T T AGA T CAAGT AGT T TGGCAGAAA T CGAGAGA TGAAGAA TGGTGA T A T T T A T CGT T T T TGC TGA T AGACGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAGT T T C T T T T T T AA T T C T A T -
C TGCA T A T AA TGAA - - - CAA T T CGT T T AA T T C TGT CCAGT AGT A TGGCAGAAA T CGAAACA TGAAGAA TGGTGA T A T T T ACCAA T T T T CC TGAAAAACGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
C TGT A T A T AA TGGG - - - CAA T T CGT T T AA T T CGGT CCAGT AGT A TGGCAGAAA T CGA T AGA T AAAGAA TGGTGA T A T T T ACCAA T T T T CC TGA T AAACGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGGT T T - - - - - - - - - - - - - - - -
C TGT A T A T AA TGAC T A - CAA T T CGT T CAA T T CGGT CCAGT AGT A TGGCAGAAA T CGAAAGA TGAAGAA TGGTGA TGT T T AC T T A T T A TGC TGA T AAAGGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T AC T ACCAGACAA T T T AC T CA T T AC T AAA T TGAA T T T T T AAA T T AAAA
C TGCGT A T AA TGAGT A T CAA T T CGT T CAA T T CCGT CCAGT AGT A TGGT AG - - - - - - - - - - - - - - - - - - GTGTGA T A T T T ACC T A T T T TGC TGA T A - - - - C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
C TGCAAA T AACGAGT ACCAA T T CGT T CAA T T CGA T CCAGT AC T A TGGCAGAAG - AAGAAGA TGAAGAA TGGT AA T A T T TGCC T A T T T TGC TGA T AAACGC - - - - - - - - - - AA T A T CAC T T T AA TGC T T A T AAAAA T T AA TGT T A T T T T CAC T T T CGA T T T T A T AGT ACCAAACAA T - T A T CGAGAAAGAGAGT T CAAC T T TGA T T A T AGG
C TGCGT A T AA TGAA TGT CAGT CAGT T CAA T T CGGT CCAGT AGT A TGGCA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T TGCCGA T AAACGC - - - - - - - - - - AA TGT CGA T T T AA T T T T T A T AAAAA T T AA T A T CA T T T T CAC T T T CGA T T T T A T AC T AC T AAACAA T T T AC T CA T T A T AAAA T T T AA T T T T T AA T T T T A T -
C TGCGAA T AA TGA T T T T CAA T T CGT T CAA T T C T T T T CAGT AGT A TGGCAGAAA T CGAAAGA TGGCGAA TGGT AA T A T T T ACC T A T T T TGT T CA T AAACGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T AA T T T T A T A
C TGCA T A T AA TGAGT A T CAA T - - - - - - - - - T CGGT CCAGT AGT A TGGCGGAAA T CGAAAGA T AAAGAA TGGT AA T A T T T ACC T A T T T TGC TGA T AAACGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT T T T C TGC T T AAA T -
C TGCGAA T AA T AAA T ACAAA T C TGT T CAA T T TGGT CCAGT AGT A TGGCAGAAA T CGAAAGA TGAAGAA TGGTGA T A T T T ACC T T T T T T T C TGA T AAAAGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T C T - - - - - - - - - - - CGC T T AAAA TGT AA T T T - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - GAGT A T CAA T T CGT T T AA T T CGA T C T AGGAGT A TGGT AGAAA T TGAAAGA TGAAGAA TGGTGA T A T T T AC T T A T T T TGC TGACAAACGC - - - - - - - - - - AA TGT CAC T T T AA TGT T T A T AAAAA T T AA T A T CA T T T T CAC T T T CGA T T T T A T AC T ACCAAACAAC T T AC T CA T T A T AAAA T T T ACA T T T T AA T T T T A T A
T TGCGT A T AA TGAGT A T CAA T T CGT T CAA T T CGGT T T AGT AGT A TGGCAGAAA T CGAAA T A TGAAGAA TGGAGGT A T T - - - - T A T T T TGC TGA T AAACGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CGGAA T C - CAGGT A T T T TGT T T T T AAGT TGAGT C - - - - T T T A T T T T T C T A
T TGCGT A T AA TGAGT A T CAAC T CGT T AAA T T CGGT C T AGT AGT A TGGCAGAAA T CGAAAGA TGAAGAA TGGTGA T A T T T ACCAA T T T T T C TGA T AAACGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A TGT AA T A T T AAA T T T AGT AAA T AA T T A T - - -
C TGCGT A T AA TGAC T A T T AA T T CGT T CAA T CCGGT CCAGT AGT A TGGC TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T AAACGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
C TGCGTGT AA TGAGT A T CAA T T TGT T CAA T T CGGT CCAGT AGT A T CGCAGAAA T TGAAAGA TGAAGAA TGGTGA T A T T CACC T A T T T TGC TGA T AAAGGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CA TGT T ACAAAAA T T T C TGT T T A T T A TGGAA T T CGAGAGT T CA T TGT A T -
C T T CA T C T CA TGAC T A T CAA T T CGT T CAA T T CGGT CCAGT AGT A TGGCAGAAA T CGAAAGA TGAAGAA TGGT AA T A T T T ACAA T T T T T T C TGA T AAACCC - - - - - - - - - - AA TGT T AC T T TGA TGT T T A T AAAAA T T AA T A T CA T T T T CAC T T T CGA T T T T A T AC T ACCAAACAA T T T AC T T A T T A T AAAA T T T AA T T T T T AA T T A T A T T
C TGCGT A T AA TGAC T ACCAA T T CGT T CAA T T CGGT CCAGT AGAA TGGCAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T AC T ACCAAA - - - - - T AC T CA T T A TGAAA T T T AA T T T T T AA T T T T A T A
C TGCA T A T AGTGAGT A T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T T T TGC TGA T AAACGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
C TGTGT A T AA TGAGT A T T AA T T CGT T CAA T T CGGT ACA T T AC T A TGGCAGAAA T CAAAAGA TGAAGAA TGGGGA T A T T T A T C T A T T T TGCGGA T AAACGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAGT T A T A T T T C T A - - - - - - - -
C TGCA T A T AA TGAC T A T CAA T T CGT T CAA T CCGGT CCAGT AGT A TGGCAGAAA T CGAAAGA TGAAGAA TGGTGA T A T T AACCAA T T T T T C TGA T AAACGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAAAGAGT AAA T AAAA T A T AC T TGA TGAC T CACAA T T A T A
C T TGAGGTGGCGGC T CGT TGGT CGC T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA TGT CAC T T T AACGT T T A T AAAAA T T AA T A T CA T T T T CAC T T T CGA T T T T A T AC T ACCAAA - - - - - T AC T CA T T A T AAAA T T T AA T C T T T AA TGT T A T A
C TGCGAA T AA TGA T T T T CAA T T CGT T CAA T T C T T T T CAGT AGCA T AGCAGAAA T CGAAAGA TGAAGAA TGGTGA T A T T T ACC T A T T T TGT T CA T AAACGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T CAA - - T CAGA
C TGCGT A T AA T ACA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAGAC T A - CAGACA T CAGGA T CCGA T TGAGGT T C - - - - GA T T T T T T TGAA
C T AGGC TGAAGGAG - - - - - - - TGC T CCCA T CC T A T CAAGT AGTGGCACAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T AA T T AGAAA - - - - - - - - - - - - - - - AGAA T C T AA T T T T T T A T AA T T T -
A TGCGT A T AA TGAGT A T CAA T T CGT T CAA T CCGGT CGAGT AC T A TGGAAGAAA T CGCACGA TGAAGAA TGGTGA T A T T T ACC T A TGA TGC TGA T AAACAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T TGAA T A T AG - - - - T T CCAAGT T T T T TGT CCAGCCCCAA T AA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAA T CAA T AAACC T C T T AC T CAGA T TGAA T T T T AGAC T A TGAACC T AAA
T T T CGGGTGGA TGCGCA T AA T T T A T T T AGT T T T T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - ACA T A T T T TGAAGAA TGGTGA T A T T T ACC T A T T T TGC TGA T AAACGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C T T CCACCA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T T CGGGTGGA TGCGCA T AA T T T A T T T AGT T T T T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - ACA T A T T T TGAAGAA TGGTGA T A T T T ACC T A T T T TGC TGA T AAACGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C T T CCACCA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T TGCGT A T AA TGAGT A T CAA T T TGT T CAA T T CGGT CCAGT AGT A TGGCAGAAA T CGAAA T A TGAAGAA TGGTGA T A T T T ACC T A T T T TGC TGA T AAACGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
CCGCA T A T AA TGAGT A T CAA T T CGT T CAA T T CGGT CAAGT AGT A TGGCAGAAA T TGAAAGA T CAAGAA TGA TGA T A T T T ACC T A T T T TGGTGA T AAACGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T C T TGGAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA TGT C - - T T T AA TGT T T A T AAAAA T T AA T ACCA T T T T CAC T T T TGA T T T T A T AC T ACCAAACAA T T T AC T CA T T A T AAAA T T T AA T T T T CAA T T T T A T A
C T ACGT A T - - - - - - - - - - AA T T CGT T T AA T T T CGT CCAGT AGT A TGGCAGAAA T CCAAAGA TGAAGAA TGGTGA T A T T T ACC T A T T T TGC TGA T AAACGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
C TGCGT ACAGTGAA TGT CAA T T CGT T CAA T T CGGGGCAGT AGT A TGGCAG - - A T CGAAAAA TGGAGAA TGGTGA T A T T T ACC T A T T T TGC TGA T AAACGC - - - - - - - - - - AA TGT CAC T T T AA T T T T T A T AAAAA T T AA T A T CA T T T T CAGT T T CGA T T T CA T AC T ACCAAACAA T T T AC T CA T T A T AACA T T T AA T T T T CAA T T T T A T A
C T ACGT A T AA TGAGCGCAAA T T CGTGCAA T T CGGT CCAGT AGT A TGGCAGAAA T CGAAAGA T T AAGA T T T A TGA T A T T T ACC T A T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T C TGCCGT A - - - - - - - - - - - - - A T AGAA T AAAACCAACAC T AC TGCA
CGGCGT A T AA TGAA T A T CAA T T CGT T CAA T T CGGT CCAGT AGT A TGGCAGAAACCGAAA T A TGAAGAA TGGTGA T A T T AACC T A T T T TGC TGA T AAACGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CGT T T TGCCCACCAAAACA T T A - - - - - - - - - - - - - - - A
C TGCGT A T AA TGAA TGT CAA T T CGT T CAA T T CGGT CCAGT AGT A TGACAGAAA T CAACAGA TGAAGAA TGGTGA T A T T T ACC T A T T T TGC TGA T AAACGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAA T AC - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T C T T T T A T A - - - - - - - - - - - - - A T AAAC T T A T A T T A T C - - - - - - - - -
C TGCGT A T AA TGAGCA T CAA T T CGT T CAA T T AGGT CCAGT AGT A TGGT AGAAA T T AAAAGGTGAAGAA TGGTGA T A T T T A T C T A T T T TGC TGA T AAACGC - - - - - - - - - - AA TGT CAC T T T AA T A T T T A T AAAAA T T AA T A T CA T T T T CAC T T T CAGT T T T A T AC T A T CAAACAA T T T AC T CA T T AAAAAA T T T AA T T T T T AA T T T T A T A
C T ACAAGT AGGGAG - - - - - - - CGAC TGAA T AAGAC T CAA TGACGT CGC TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGT AA T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAGA T T T AAA T T T AACCC T CA T A
C TGCGT A T AA T - - - - - - - - - - T CGT T CAA T T TGGCCCAGT AGT A TGGCAGAAA T CGAAAGA TGAAGAACGGTGA T A T T T ACC T A T T T TGC TGA T AAACGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
C TGCGT A T AA T - - - - - - - - - - T CGT T CAA T T TGGCCCAGT AGT A TGGCAGAAA T CGAAAGA TGAAGAACGGTGA T A T T T ACC T A T T T TGC TGA T AAACGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
C TGCGT A T AA TGAGT A T CAA T TGGT T T AA T T CGGT CCAGT AGTGTGGCAGAAA T CGAAAGGTGT ACAA TGGTGA T A T T T A T C T A T T T TGC TGA T AAAGGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T ACGCGT ACCAAGAAACCGCCGC T CGT A T ACCA TGT C T T C T AA T T TGA T A
T TGCGT A T AA TGAGT A T CAA T T CC T T T AA T T CGGT CCAA TGGT A TGGCAGAAA T CCAAAGA TGAAGAA TGGTGC T A T T T ACA T A T T T T A T TGA T AAACAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
C TGCGT A T AA TGAGT A T CAA T T CGT T CAA T T CGGT ACAGAAGT A TGGCAGAAA T CGGAAGA TGAAAAA TGGTGA T A T T T ACC T A T T T TGC TGA T AAAGGC - - - - - - - - - - AA TGT CAC T T T AA TGT T T A T AAAAA T T AA T A T CA T T T T CAC T T T CGA T T T T A T AC T ACCAAACAGT T T AC T CA T T A T AAAA T T T AA T T T T T AA T T T T A T -
C TGCGT A T AA TGAA T A T T AA T T TGT T CAA T T CGGT CAAGTGGT A TGGT AGAAA T CGAAAGGCGAACAA T TGTGA T A T T T ACC T A T T T T CA TGA T AAAGGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
C TGCGT A T - - - - - - - - - - AA T T CC T T CAA T T CGGT CCAGT AGT A TGGT AGAAA T TGAAAGGTGAAGAA TGGTGA T A T T T ACC T A T T T TGC TGA T AAACGC - - - - - - - - - - AA TGT CAC T T T AA TGT T T A T - - - - - - T AA T A T CA T T T T CGC T T T CAA T T T T A T AC T ACCAAGCAA T T T AC T CA T T A T AAAA T T T AA T T T T T CA T T T T A T A
C TGCGT A T A T TGGGT A T CAAC T TGT T CAA T T TGGT CCAGT AGT A TGGCAGAAA T TGAAAGA TGAAGAAAGGTGA T A T T T ACCAA T T T TGC TGACAACCGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
C T C TGT CAAACCCC - - - - - - - - - - CC T CC T ACA T T T CA T T T ACACAGAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A TGC T ACCAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
C TGCGT A T AA TGAGT A T CAA T T CA T T CAA T T CGGT CCAGTGGTGTGGCAGAAA T CGAAAGA TGAGCAA TGGTGA T A T T T A T C T A T T T TGC TGA T AAAGGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACGCGGA - - - AGAAAC - - - - - - - - - - AGAGC T T - - - - - - - - - - - - - - - -
C - - - - - - T AA T AAA T T A TGA T T T A T T CAA - - - - - - - - - - AA T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAACCA - T T AA - - - - - - - - - - - - - - - AA T T T T T A T T C T T ACA
C TGCGT A T AACGAGT A T CAAC T CA T T CAA T T TGT T CCGT T TGT A TGGCAGAAA T CGAAAGA TGAAGAA TGGTGA T A T T T ACC T A T T T TGC T T A T AAA TGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAA T T T - - - - - - - - - - - - - - - -
C TGCGT A T AA TGAGCA T AAA T T CGT T CAA T - - - - T C T AGT AGT A TGGT AGAAA T TGAAAGGTGAAGAA TGGTGA T A T T T - - C T A T T T TGC TGA T AAACGC - - - - - - - - - - AA TGT CAC T T T AA TGT T T A T AAAAA T T AA T A T CA T T T T CAC T T T CAA T T T T A T AC T ACCAAGCAA T T T ACCCA T T A T AAAA T TGAA T T T T T AA T T A T A TG
- CCCGTGT AACGCA T A T CAA T T CGT T CAA T T TGA T CCAGT AGT A TGACAGAAA T CGAAAGA TGAAGAA TGGTGA T A T T T AC T T A T T T TGC TGA T CAA T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T A T T T - - - - - - - - - - - - - - - -
- TGCGT A T AA TGAG - - - T AA T T TGT T CAA T T CGT ACACA TGGT A T CGCAGAAA T CGAAAGA TGAAAAA TGGTGA T A T T T ACC T A T T TGGC TGA T AAAGAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T TGCGT A T AA TGAGT A T CAA T T CA T T CAAA T C TGT CCAGT AGT A TGGCAGACA T CGAAAGA TGAAGAA TGGTGA - - - T T AC T T A T T T TGT TGA T AAACGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T TGCGT A T AA TGAGT A T CAA T T C - - - - - - - - - GGT CCAGT AGT T TGGCAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAGAAAC - T AAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGT A T T T T A
C TGCGT A T CA TGAGT A T T AA T T CA T T CAA T T CAGT CAAGT AGT A TGGCAGAAA T CGAAAGA TGAAGAA TGT TGA T A T T T ACCAA T T T TGC TGA T T AACGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AC T ACCAAACAA T C T AC T CA T TGT AAAA T T T AA T T T T T AA T T T T A T A
C - - - - - - T AA T AGACAA T T ACACA T ACA - - - - - - - - - - - - - - T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T A T CAC T T T AA TGT T T A T AAAAA T T AA T A T T A T T T CCACA T T CGA T T T T A T AA T AGCAAACA - A T T ACCCA T T ACAAAA T T T AA T T T T T AA T T T T A T A
T TGTGT A T AA TGAGT A T CAA T T TGT T CAA T T CGGT CCAGT AGT A TGACAGAAA T AGAAAGA TGAAGAA TGGTGAAA T T T ACC T A T T T TGC TGA T AAACGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CAACA TGAGA T T T - - - - - - - - - - - - - - - G
C TGCGT A T AA T AAGT A T CA T T T TGT T CAA T T TGGT C - - - T AGT A TGGT AGAAA T CGAAAGA TGAAGAA TGGTGC T A T T T ACC T A T T T TGC T T A T AAACGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
C TGCGT A T AA TGAC T A T CAA T T CGT T CAA T T CGGT CCCGT AGT A TGGCAGAAA T CGAAAGA TGAAAAA TGGTGA T A T T T ACCAA T T T T T C TGA T AAAC T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
C TGCGT A T AA TGAGT A T CAA T T CGT T CAA T T TGGT CCAGT AGCA TGGCAGAAA T CGAAAGA TGAAGAA TGGTGA T A T T T ACC T A T T T TGC TGA T AAACGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T T C TG
C TGCAAA T AACGAGT ACC T A T T CA T T CA T T T CGGT CCAGT AGT A TGGT AGAAA T CAAAAGA TGAAAAA T AGT AA T A T T T ACC T A T T T TGC TGA T ACACGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
C TGCGT C T AA TGAGT A T CAA T T CGT T CAA T T CGGCCCAGT AGT A TGGCAGAAA T CGAAAGA TGAAAAA TGGTGA T A T T T ACCAA T T T TGC TGA T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
C TGCGT ACAA TGAC TGCGT A T A TGT T CAA T T CGGT CCCGT AGT A TGGCAGAAA T CAACAGA TGAAAAA TGGTGA T A T T T ACCAA T T T T T C TGA T AAACGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
C TGCGT A T AA TGAGT A T CAA T T CGT T CAA T T CGGT C T AGT AGT A TGGCAGAAACCGAAA T A TGAAGAA TGGTGA T A T T T ACC T A T T T TGC TGA T AAACGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAA TGT CAA T AC - - - A TGA T AC T T T AGGT TGA T T T T T CA -
C TGCGT A T AA T AAGT A T CGGT T CGT T CAA T T CGGT CCAGT AGT A TGGCAGAAC T CGAAACA T T AAAAA TGGTGA T A T T TGCCAA T T T TGC T AA T AAACGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGGGT T A - CAA - - - - - - - - - - - - - - - - GACA T T T CACAA T CAC T T T T C T -
C TGCC T A T AA TGAGT A T CAA T T CGT T CAA T T CGGT CCAGT AGT A TGGT AGAAA T CGAAAGA - - - - - AA TGGTGA T A T T T ACC T A T T T TGC TGAAAAACGC - - - - - - - - - - AA TGT CAC T T T AA TGT T T A T AAAAA T T AA T A T CA T T T T CAC T T T CGA T T T T A TGTGCCCCAGG - - T T CGACCA T CAAAAAA T TGAC T C T C T CC T A T AACG
C TGCGT A T AAC T AGT A T CAA T T T A T T CAA T T CGGT CCAGT AC T A TGGCAGAAA T CGAGAGA TGAAAAA TGGTGA T AC T T ACCAGT T T TGT TGA T AAGAGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T A T T T AA T T A T T AAC T A T AC -
C TGCGT A T AA TGAGT A T CAA T T CGT T CAA T T CGGTGCACAAGT A TGGT AGAAA T CAAAAGA TGAACAA TGGTGA T A T T T ACC T A T T T TGC TGA T AAAGGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T ACAAAACA T AA T T CC T CA T A T T A T -
G - - - - - - TGA TGAA - ACCGGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - T TGT A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CA TGA T AGAAGT T AA T A T T AAA T C T T A T -
C TGCGT A T AACGAGT A T CAA T TGGT T T AA T T CGGT T C TGT AGT A TGGCAGAAA T TGAAACA TGAAGAACGGTGA T A T T T ACCAA T T T TGC TGA T AAACGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T T T AGT - - - - - - - - - - - - -
C TGCGT A T AACGAGT A T CAA T TGGT T CAA T T CGGT T C TGT AGT A TGGCAGAAA T TGAAACA TGAAGAACGGTGA T A T T T ACCAA T T T TGC TGA T AAACGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T T T AGT - - - - - - - - - - - - -
CGGCGT A T AA TGAGT ACCAA T T CGT T CAA T T CAGT CCAGT AGT A TGGCAGAAA T TGAAAGA TGAAGAA TGGTGA T A T T T T CC TGT T T TGC TGA T AAACGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
C T AC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T A T T T ACC T A T T T TGC TGA T AAACGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
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