
Start crop Point End crop Point

MSA length = 665
- - - - - - - - - CA T T T A T A T A T AAAAA TGGAGTGA T A T T TGT T AGA T ACAC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAGAA T T A T T CAGAA T - - - AAAA T T C TGCA T T T AA T ACA T T A T T T T AAC T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CGAAAC T A T T CAGCA T - - - AAAA T T C TG - - T T T AGT ACA - T T A - T T AAC T
C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T AGT A T T CAGGGTGGCC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAAGT T - - - - - - - - - AA T A T AAGGCAAAA T A T A T CA T - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - CA T T T A T A T A T AAAAA TGGAGTGA T A T T TGT T AGA T ACAC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAGAA T T A T T CAGAA T - - - AAAA T T C TGCA T T T AA T ACA T T A T T T T AAC T
C T A T - - - - - - - - - - - T A T A T A T A T A T A T A T A T A T AA T A T T CAGGGTGGCC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGACGT T TGT T AGT CCCGC T AAAAC T CGAGAACGGC TGGA T TGGT C T TGGT AA T T T TGGT T TGAAA T A T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T TGGA T T - - - - - - - - - AACACAA T T C TGT A T A T AGT AC T T T A T T T T AAA T
C T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGACGT T TGT T AGT CCCGC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T TGGA T T - - - - - - - - - AACACAA T T C TGT A T A T AGT AC T T T A T T T T AAA T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGA T TGA TGA T T T T T AC T T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGGGT T C - - - - - - - - - CA T AAAA T TGTGT A T A T AGT ACA T T A T T T T AAC T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGA T TGA TGA T T T T T AC T T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GA TGTGGCC TGGT T T A T AA TGGGGT A T A T - - - - - - - - - T
GGAAC T C T A - - - - - - T A T A T CAAAA TGAAA TGACA T T TGT T AGT C T CGC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T AA T T T TGGT T TGAAA T A T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CCGAAC T AC T CAGCA T - - - GACA T T C TGT A T ACAGT ACAC T A T T T T AAC T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GCAA T - - GACA T T TGT T AGT T CCGC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C TGAA T T A T T CAGCA T - - - AAAA T T C TGT A T ACCGT ACA - C T A - T T AAC T
GT AA T T T T - AA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T - - - T A T
GT AA T T T T - AA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T - - - - - - - - - T AAGT T T T T T AAA T T ACCA TGGT T T T TG - - - CC T
GT AA T T T T - AA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T - - - - - - - - - T AAGT T T T T T AAA T T ACCA TGGT T T T TG - - - CC T
- - - - - - - - - - - - - - - T A T A T AAAAA TGAAA TGACA T T T T T T AGT A T C T C T - - - - - - - - - - - - - - - - - - GACCGT T T TGGC T AA T T TGGGT T - - AAA T A T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAGAAGT A T T CA T T AGA T T AAGA T TGAA T C T T TGGCA T A T C T T T T T A T - -
- - - - - - - - - - - - - - - T T A T T A T A T A TGAAGTGACGT T TGT T AGT CCCGC T AAAAC T CGAGAAC TGC T T AA T CGA T T TGGC T AA T T TGGGT T TGAAA T A T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAGAA T T A T T T AGCA T - - - AAAA T T T TGT A T A T AGT AAAA T A T T - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - T T A T T A T A T A TGAAGTGACGT T TGT T AGT CCCGC T AAAAC T CGAGAAC TGC T T AA T CGA T T TGGC T AA T T TGGGT T TGAAA T A T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAGAA T T A T T T AGCA T - - - AAAA T T T TGT A T A T AGT AAAA T A T T - - - - - -
CCAA T T T ACAAC T T A T A T A T AAAAA TGAAACGACGT T TGT T AGT T ACACCAAAAC T CGAAAACGGC T AAACCGAA T TGGC T AA T T T TGGT T TGAAA T A T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAGAA T T A T T CAGCA T - - - AAAA T T CCGT A T A T AGT T T A T T A - T T T AAC T
- - - - - - - - - - - - - - - T A T A T AAAAA TGAAA TG - - - T T TGT TGGT C T CAC T AAAA T T CGAGAACGGC TGGACCGA T T TGAC T AA T T T T AGT T TGAAA T A T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAGAA T T A T T CAGCA T - - - AAAA T T C TGT A T A T AGT ACA T T A T T - - - GAA
T CAG - - - - - AA T T T A - A T A T AAAAA TGAAA TGACGT T TGT T AGT C T CGC T AAAAC T TGGGAAC TGC TGGACCGA T T TGGC T AA T T T TGGT T TGAAA T C T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAAA - - CA T TGGT T AAACACAA TGGAGAA T T T A - - - - - - - - - - - - - - - -
T CAG - - - - - AA T T T A - A T A T AAAAA TGAAA TGACGT T TGT T AGT C T CGC T AAAAC T TGGGAAC TGC TGGACCGA T T TGGC T AA T T T TGGT T TGAAA T C T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAAA - - CA T TGGT T AAACACAA TGGAGAA T T T A - - - - - - - - - - - - - - - -
GTGACC T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T CGT AAA T CC T A T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAGAA T T A T T T ACC T ACA T AAAA T T C TGT A T A T AGT ACA T T AC T T T AAC T
GT AA - T T T - AA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T - - - - - - - - - AAAGT T A T T T AAA T TGT AA T CCCCA T T T - - - T AC
GCA T - - - - - - - - - - - T T T T T ACGAA T AA T T TGA T ACAC T TGG - - T A T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAGAA T T - - - - - - - - - CA T AGAA T T C TGT A T A T AGT ACGT T AA T T T AAC T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAGAA T T - - - - - - - - - AAAACAAACA T T T T T AA - - - CGGT T T T T T AGG - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T A T AAAA TGACA - - - - T T TGT T ACAC T AAAAC TGGAGAACGGC TGGACCGA T T TGGC T AAGT T TGGT T TGAAA T A T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAAGT T - - - - - - - - - T AAGT T A T T T AAACAGCAA T CCCCA T T T - - - T AC
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAGT A T T A T T CAGCA T - - - AAAA T T C TGAA T ACAGT ACA T T T T T - - - CA T
A T A T A T C T AAGT - - - T ACA T AAAAA T AAAA TGACGT T TGT T A T T T ACAC T AA T AC T CGAGAACGGT T AGACCGA T T TGGC T AA T T T TGGT T TGAAA T A T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T ACC T T A T T T A T AA T T T AGT T AAAGACA T T ACAGAACAGAA - - A T T CAACGGAAAA T AGT TGGAAAAA T AGCA T A T T CA - - - - AA T
- - - - - - - - - - - - - - - T A T AA TGAAACAAAA TGACA T T TGTGAGAC T CAC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAGT T T A T CCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - T A T AA TGAAACGAAACGACGT T TGA T ACAC T CAC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAAA T A T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CA TGT CAACGC T T A T AGC T T A T T T AAAA T A T AGT CAAAGA T A T T ACAGAA T AGAA - - A T T CCACGAAAAA T AGT TGGAAAAACAACA T A T T CA - - - - AAA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGGAAACA T T CGGGGCAGCAGGGT T T CGAGGT T AACACGCGCC TGT AAA T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAAAC T CGAGAGCGGC TGGA - CGA TGTGGC T AA T T T T CGT T TGAAA T A T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T ACAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - CA T A T AAAAA TGAAA TGACGT T TGT T TGT C T T AC T AAAAC T CGAGAACGAC TGGACCGA T T TGGC T AA T T T TGGT T TGAAGT A T T - - - - - - - - - - CA TGT CAGCACGT A T AGC T T A T T T A T AAC T T AA T CAAAGACA T T ACAGAA T AGAA - - A T T CAAGGGAAAA T AGT T AGGAAAA T AGCA T A T T CA - - - - AA T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T - - - - - - - - - - CA T C T CA TGT CC TG - - - - - - - - - - GT T A T T T AA T CAAAAACGCAACAGAACAGAA - - A T T CAACCGAAAC T AGT TGAGAAAA T AGCAGA T T CA - - - - AA T
C T A - T T A T A T A T C TGT A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CA TGT CAA T AC T T A T AGC T T A T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AGAA - - A T T T AACGGAAAA T - A T T TGGAAAA T AGC T T A T CCGT - - - AAA
C T A - T T A T A T A T C TGT A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CGTGT CAA T AC T T A T AGC T T A T T T A T AA T T T AA T CAAACACA T T ACAGAGT AGAA - - A T T CAACGGAAAA T - A T T TGGAAAA T AGC T T A T T CGT - - - AAA
- - - - T T T CA - - - - - - T A T AGAAAAA T AGAA TGACGT T TGT T AA TGT CGT T - - - - - - - - - - - CAGGC TGGAC TGA T T T TGC T AA T T T TGGT T TGAAA T A T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAAAA T A T T AA T AGCACAGAAA T T AAAAGAGT AGAA T T T C T T T - - - T A T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
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