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b.bed uf.bed g 2.bed fm 1.bed O O bcin.fa_aln.fa_cl.fa_gs.fa ce.

divergence to consensus (%)

size: 10022bp; fragments: 39767; full length: 0 (>=9019.8bp)
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divergence to consensus (%)

size: 10237bp; fragments: 33888; full length: 0 (>=9213.3bp)
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TE: rnd_5 family 2772
size: 8724bp; fragments: 7111; full length: 7 (>=7851.6bp)
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After TEtrimmer ORF and PFAM domain plot
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Before TEtrimmer ORF and PFAM domain plot
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[E consensus before TEtrimmer (bp)

8000

/7000

6000

5000

4000

3000

2000

1000

Dotplot

(windowsize = 25, threshold = 50.00 10/10/25)

LRZ4 > AR VX ’ ’
.4 "'r;ﬁ? ‘ /:' ‘% P , ;/, P Y z" ‘ 2;,’; g 7 /,' ‘ ’ ’ s/ e ; T, .
’ 4 d ’ o ’ /3 ’ ’
L0 L 475¢ s . v e ' vy ere L T TVmb L8 . 4G p L, PR e ’ x R
‘e 9 %7 ¢ 2 ¢ , %47 rw 7 b’ S vr v, l ™ ey, o » g 4 ‘ (24 . . 0 ¢ /7
A ’ , s, ., 2 P ’ " v 7 ¢ , ¢ P , ’ ’ ’ ’ . .,
’ ’ . . 4 ’
’ s . e 7’ . .
, - 0, w s 9%4 . ’ 0, o0 IR 2 ’ wo s g T LR 4 ’ s 46 v , -, . ’ e v , IR 24 .
’ . ?
4 . . e v ’ 7 ‘ V4 7 . .
. ‘e . , s e , Ve e, 2 P . ’ s . e s o v, 7 . . ' o
- ¢,,//f . . ’ 4 . » o’ ¢ 4 < . . . s . 7 A 7 %+ P , /.,
s % " $ 2 4 e o ¢ 4 . 7 2 $ 2 L, % 4 Vot A ¢ ¢ s . . v s’ % ’ 4 ¢ v, ¢te o+ ’, Vs PN
o oy . 4 ‘ . . R IR . .. 2ot ’
v . . ‘ . ’ o 7 4 4 ’ ’, 4 e ¢ . ’
., V4 . , - 4 , P , ., ,e PR , ‘ ? .., ’, ,° . ’,
7 4 7’ /, . 4 7 ¢ v . . 4 ¢ ’ ” ’ -, ‘ ’
’ ’ , A ; ‘ ,¢, 7 e’ ” ‘ ,’ ‘ 14 ’ “ ’ ’ ‘ ¢ 7 ¢
L7 , 2R AT A /., vt e 007, VO PR Y Vs PV R ’ ’ oo, R L. 0, v - .
’ ’ 7 4 LIRA /, L4 ¢ .
.’ ”?’:,' . ‘ ~’ ‘ ‘ ’, ’ ‘4 LT L7 ‘s ‘ * ‘% P ’ ¥ ‘L
’ $ s ’ ’ ot/ ’, ’ ’, ’ v ¢ o, ’,
TEE 72 S 4 4 s o Sre ‘ “% ‘4 /I’ A "/ ’ ;’ v Lo 2% 4 PG /7 . i
’ “v’% o ., R4 % ¢ . ‘ l, 4 '} ’ . ¢ 7 . iR ‘4 ’ ‘. 4 7 7 ‘
.’ MR R AR s ‘.7 ‘ / PR ‘ 4 P ’ o 7 v, 0 4 ‘ e 4
V3 4
, P . I re? . . s 4 4 . 7 , ‘. ,
’ ” , ’ 4 ¢ ¢ ’ ’ ¢ .’ ., ’ v . ’ 4 . y 4 .’
. .50, L7, P {/ , ’ A " , ., L, . , A
o’ . k2 s s 4 4 ¢ A ’
;/I,, /”: /' “ ,,,, ‘ ’ td /',l’ * ‘ :l e ‘ ’ ,’o :' : ‘ s . ‘ ’o PR ,I -
4 4 4
e /7 ‘ £ 7, s, 4 4 i , o’ ¢” . ? ’ 4 ‘., s ‘ ‘.
.
4’ ‘. 'I:/’ ’ ‘,’ n, b, o té &, 7 v 5. ¢, ‘9 P ’ $ 7 ‘s R r 4 s 2o 4 » s ? v 7/ VR Y 4 ., ’ , ¢ #
’ . ’,
g 4 ’ . 4 ’ ” P 4 . . 1
’ ld . ’ /7 ’, . . ., a4 V4 24 4
, Lo ¢ , 7 o, ¢ o . . % ’ . . 7, ‘. VR4
AR R AN 44 R4 ol 4 . e R4 4 ‘ (R4 . . . 4 ” ¢ . 14 P 4 s 7.
v 7 ’ . ‘. 4 L4 ., .
P g % s . ¢ 4. ’ ’ o, VA , ’ 4 : . ’ , Vi
’ ’ . ’
R ’ . , , ¢’ ., ’
’ . Vi .
.
’ P ’ L4 . ‘7 ¢ L, ¢ LR 4 ’ ” PR . ’
’ V3 td ’ V4 ’ ’ v d Ve 3 ¢
Va ¢ [ 2 [ . ’ , 4
. ¢ ’
’ 4 .
. ’, ’ ’
., , ’, ,
, , , ’ y . , , , Vs , ¢ ’ . . , P Ve
% .04, IR PR ’, VR ¢ tr e % S22 L4 7z’ v’ s %, 2, v s 88, ’ ‘. ., ‘ L ¢ 7 ¢ 7 e 2 7
‘4 » ’ ¢ 7 ¢ ’‘ s’ ., T ’
4 et et X4 o ., o7, 4 s ¢ . IR I S 4 s’ % T L. ‘ RS .7 R
‘ M / ’ ‘ . ¢ ¢ . , ?
e 0 ot (e s ¢ .7 /, s 4 . V24 ‘4 4 .o, x4 s e . P ~
’ 2 ’ ’ ’ ¢ , , / ’ ’ ’ '/, L4 ’ , 4 ’ ’
’ ’ LA . . JA ” ’ . .4
. v, 4 Y x4 4 ’ o v Lo ’ ’ pd ’ P P ¢ ’ ’ ’ ’ P4 ’ ’ Ve
PR ', ” . L3 34 , , . » ‘ ¥ . 4;' ’, A , P L A ., . A4 ‘ . , . N oA
VR4 VIR 4 ¢ 2’ 73 PYRd U4 ’ ’ ., , , ¢, ¢ 4 ’ Vs , 7 ’ ’ . , F 4 ” ’ P ¢
4 ¢ ¢ ’ . -, . ’ L
O te vt2P% ¢ 7 v w2, $°,47 » Fd /I&'/' , ’ 7, 4 v it w’ s 2w . . g 4 e, . rr°’% . /’,: 74 ‘0
P4
R ‘, s s @ R . . 0,7 o ‘ e, ’ , , p . VY 7 - P
v e ’ /x4 . ‘v , P P . 4 . v, ” . ’ ’ F4
’ ’ ,// ’ . ’
. P 4 IR A4 (R4 v 4 tsgr 4, . o, ., ¢z 4 ’ 4 VR v, e ‘0
‘% ¢ . x4 ¢ L. ¢ . 0 . ., ’” 4 . Ve . x4 4 . .
. .
. . i o, - . . ‘7 ,»{” ’ R .’ } . ‘ . . 7 ’ P ,
’, 4 P /s > ’ ’ ’ ’, L2 L4 ’ ¢ ? ’ /7 ’ ,, 7 7 ¢ 7 7 2, 4 ’, ’ 4 ., ’
4 L. 4 ¢ . 4 . . . 7 7 0/ v ’ ¢ 2 ‘ //
e ’ ’ ., e ’ .’ . 4
. ’ . ., ’ . ’ ’ ’ . .
14 3 s 27 yd 4 s ’ * ’ . % ’ y3 .
¢ % ,/ ’ . . . ’ s 7, 7 ” b4 “ ‘ % o, r7 14 . ‘. . 7
¢ st tp 4w e .7 ‘ v, ‘ e . M P ‘ » e . ’ o, /
’ ’ ’ ’ ’
‘ 4
. 4 . ‘
’ ’
’ ’ .
¢ v ’ ’ ’ k4 ’
4
$77% 4+ 0 e ’ . ’ ” . Lo . . P4 ‘, ’
. ’ ,/
4 s VA VA
(4 2 ‘,. e s ve S ‘. .
% ’ ’ ¢ ’ 4 ’ ’ 7 7 ’ ’
4 .
’ ‘ P
R vt Lt s 2 £ ’ v s 0 ’ v 7 v . 7 4 4
’
’ P L4 4 . ’ . . 7’ ’ ,
. s A
’ L4 . V4 ’ v’ ’
VR 4 v . 7 ¢ e 4. 2 P PR ‘s ’ s v
. ., P . ’ 4 .
’ .,
’ %, ‘ .’ ", W L8 s v .. ‘s Lo % v
, ” ’
PA
¢ o ’ / . ’ i 4 ’ P .
’
’ . ’ L4 4 , 7’ . ”y 4
’ 4
’ o o v - ‘., P ’ 4 o’ . e
[ ” e, 7 P o’ ‘ . o o .
’
go 7o ‘9, v s ve ¢ 40 ’ ¢ 7 tes o R4
Ve ’, ¢ ¢ ’ ’ 4 ’
’ ’
w s ‘. e, 4 e ,e ” . . -
’
.
. ‘s e 4 , ’ 7 . 8 4 . . .,
’ ‘s ’ . . ’ , 7% ¢ ¢ e
. . VS ’ , s ¢ ’ g PO ‘ . ¢
? 2 A g , o’ ’
¢ 4 ya ’ ? . .’ ’ ’
VR S e . s e s , R Y e 4 - ’
’
I" 4 ’ ‘ ; $ 4 ‘ f % s 4 4 f
’ 4 4 b 4 ’ ’ ’
s 2 7 4 . ’ ’ L4 . 14 Y P4 Y4 ’ ’ P4 s
7’ 4 . v » ’ .
‘e ¢ 2 2 7 2 2, Z 2 k4 y 2 2 2

6000

7500

TE consensus after TEtrimmer (bp)



