
Start crop Point End crop Point

MSA length = 539
CGA T CA T AC T C T T AA T AACAAAAGAA - - - - - - - - - - - - T AAGT AAA T T CA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CAGC TGAAAGCA T T T TGGT CGCAAAAA T CCGCCGC T TGC T CC TGGAC T AA T A - - - - - - - T T T T T A T ACCA T AAA T CCAACACCAA T T C T A T A T AAA T AA
AAACCAAAAAA T T T T CGAAGT A T A T T AACACAGAA T - - - - T AAGT T T T AC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CAGCCGGAAGCA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T AG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACAAGGT CA - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - ACACAGA TGAAAAAAA - - - - - - CA T T C T T T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T AGCCCGT ACCA T A T TGGT CGCAAAAA T CGGT AA T TGGC T CC TGCAC T - A T A T - - - - - - - - - - - - - T T TGTGGAAAGGAAAA T A - - - - - - - - - - - - - - -
T T ACCAAA TGTGT T T T A T T T A T T A T T AA TGT T T T - - - - - - C TGAA T A T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T AGCCGGGAGCA T A T TGGT CGT AAAAA T CGGT CGA TGGC T CCCGGAC T A T CAG - - - - - - - - - - AA T T T T T AAAAAGACGAAC TG - - - - - - - - - - - - - - -
A T ACA T AGA T AC T T A T T AAAAAGCAAAACA T AAAA T - - T AAGTGT AA T T A T AGT CGGGAAGCCAGGAC T T AC T T T TGT CAA T T A T T T CA T T T CGGCCAA T - - - - - - - - - - T CAGC TGAGAGCA T T T TGA T A T T AGAAA T C TGT TGC TGGC T ACCGGAC T A T T AC - - - - - - T T T T AGCA T T AAGGAACAGAAGT CAA T AACA T C T ACAGAA
T T A T T AAAA T T - - - - - - - - - GA T AGT CA T ACA T T - - AA T - - - - - - - - - A T - - - - - - - - - - - - T T AAA T T T A T T T T TGT CAA T CA T T T CA T T T CGGCCAA T - - - - - - - - - - T CAGT CGGGAGT A T A T TGGT TGCAAAAGT CGGCCA T TGGC T CC TGGAC T AGGA T A TGAA - T - - - - - - - - - ACAGAGAAAGAGT T A - T AA T ACCGT A TGA T
T T A T T T CA T T T A T T T T A T AGA T T A T T T A T A TGA T A T - - - - T A T A T AA T AA T AACCCGGGAGT CAGGACC T A T T T T TGACAA T T A T T T CA T T T CGGCCAA T - - - - - - - - - - T T AGC TGGAAGT A TGT T AGT C T CAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT AG - - - - - - - - - - T ACAC T A T AACAAAAGAAGT CGT T A TGCC T T T T CGA
CCA T T AGA TGC - - - - - - T AAC T T CA TGGT ACA T A T T - - - - CGAGAA T T A T - - - - - - - - - - - - - - - - CCC T A T T T C TGTGAA T T A T T T TGT T A TGGT T AA T - - - - - - - - - - T CACC T AGGAGAA T A T TGGT CGCAAAAA T CGA T CGC TGGC T CCCGGAC T A T T A T - - - - - - - - - - AA T A T T AA T AA T A T T AAA T T T ACCCAA T T AA T A T T A
C T A T CGGAAA T - - - - - - - - - - - CCA T CC T A TGT T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CAGCCAGGAGGAAA T CA T TGACAAAAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T - - - - - A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
CAAC T AAAA T T T C T T T ACAGCACAA T AGT A T T ACAA - - - - TGCACGT T T A T AGCCCGGGAGCCAAGACC T A T T T T TGT CAA T T A T T T T A T T T CGGCCAA T - - - - - - - - - - T CAGT TGGAAACA T A T TGGT CGCAAAAA T CGAC - - - - - - - - - - - - - - - - - T T AA - - - - - - - - - - CA T A T T AAGAAA TGCAA T T TGA T CGC T CCA T ACCGA
A T A T T T AAA T T - - - - - - T A TGA TGAAAA T A T T AAA T - - - - CGAAAGC T CA - - GT CCGAGTGC T AGGACC T A T T T T TGT T CGT T A T T T T A T T AGGGT C T T T - - - - - - - - - - T CAGC TGGAAGCA T T T T AGT CACAAAAA T A TGGCGC TGGC T CCCGGAC T A T T AG - - - - - - - - - - T ACA T TGT T AAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
C T A T T AAAGAC T T T T C T A T A TGCGT T CAAA TGAAA T - - - - CAAAAGT T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CAGC TGGCCGCA T T C TGGT CGCAAAAA T C TGT CGC TGGC T C T CGGAC T AC T A T - - - - - - - - - - CGGC T TGAAACAAACAAGT CAA - - - - - - - - AA T T T A
CCA T A T ACA T C T T T C T T AAAAAGT AAAA T A TGACA T - - - - - TGC T C T CCA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CAGC TGGGAGCA T A T TGA T CGCAAAAA T CGGT TGC TGGC T CCCGGAC T TGT AA - - - - - - - - - - GGCAA T T AAAAAAGAAACGT AC - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CGGGACC T A T C T C T T CCAA T T A T T T T AGT T CGGCCAA T - - - - - - - - - - GCAGCCAGGAGCA T AC TGGT CGCAAAAA T CGA T CGC TGGC T CCCGGAC T A T AA - - - AAAA - - - - AAAC T AAGAGAAC - - - - - - - - - CAACGT A T AGT AA T
T AA T AAAAAC T - - - - - - CAAAAAAACGAAACCA T A T - - - - T ACA T AC T T A T AGT CCGGAAGCCAGGACC T A T T T T TGCCAA T T T T T CCA T T T T AGC T AA T - - - - - - - - - - T T AGCA T TGGACA T TGTGA T CGCAAAAA T C T T T CCC TGGCCCCAGGAC T - - - - - - - - - - - - - - - T A T A T T A T A T A T AAGGAC T T AA T T A T A T A T A T A T A T
T T AC T T T AGT T T T T T CAAAGAAAAA T T A T A T T A T C - AA T A T A T ACGA T T A T AGT CCGGGAGCCAGGACC T C T A T T AGT CAGT T AA T T CA T T T CGGT CAAA - - - - - - - - - - T CAGC TGGAAGCA T T T TGGT CGAAAAAA T C TGT CGC TGAC T C T TGCAC T A T T AC - - AAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - ACAAA T T A - - - - - - - - - - - - - - T
CCA T A T A T T T A T T T ACG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T AGT CCAGGAGGCAAGACC T A T T T T TGCCAA T T A T T T CAA T T CAGC T AA T - - - - - - - - - - T T AGC TGGGAGCA T T T TGGT CGT AAAAA T C T C T CGT TGGT ACCCGGAC T A T CA - - - - - - - - T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T C T TGAA T T A T T
T AA T CCAAACC T T T T CACAAAC T CACAA TGT ACAAA - - - - AA T A T A T T T A T AGT CCAGAAA T CAAGACCCA T T T T TGT CAA T T A T T T CAC T TGGT CCAA T - - - - - - - - - - T CAGC TGGGAGCA T T T TGGT CGCAAAAA T C TGT CGCCAGC T C T CGGAC T A T AGG - - - - - - - - - - AA TGT T TGAAA T AA T AGGGT A - T A TGA T AGC T T AAA
T T A T AACAGA T T T T T CAAAAAACAACGGGA T T T T A - - - - - AAAAGA T T T A T AGT CCGGGAGCCAGGACC T A T T T T TGT T A T T T A T T T CA T T T CGAGGAGT - - - - - - - - - - T CAGCC TGGAGCA T T T TGGT CCCAAAAA T CCGT TGC TGGC T T CCGGAC T A T T AG - - - - - - - - - - A TGA T T A T AGAAAA TGAAA TGC - - - - - - - - - - - - - -
T T A T T AAAA T T - - - - - - - - - GA T AGT CA T ACA T T - - AA T - - GCAA T A T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T AGT T CAGAGT A T T T TGGT CGCAAAAA T C TGT CGC TGGC T C T TGAAC T A T - - - A T T T A - A - - - - - - - - - - - - - - AAAAAA T T T A - C T AAAACC - A TGT T
GC T T C TGAAAC T T T CGT AAC T AAA T TGGT A TGT CGA - - - - T T A T T T T C T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CAGT TGGGAACA T T T TGGT TGCAAGAA T C TGT CAC T AGC T CCCGGAC T T C T A T - - - - - - - - - - T A T T T T AAAAAAAGAAAGT CAACAA TGA TGAA T ACA
T T AC T TGGC T AA T T T C T AAA T T AGT T AAGA TGGT A - AA T A T ACGT A T CAA T AGCCCGGGCGCCAAGACC T A T T T T TGT CAA T T A T T T CA T T T CGCCCGA T - - - - - - - - - - T AAGC TGGGTGT A T T T TGGACGCAAAAA T C T A T C T C TGGC T CCCGGAC T A T AA T C T AAAC T C T T - - - - T AA T A T T A T A T AACC T A - CAA T TG - - - - - - - -
T CA T T CCAGT T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T CAAAAA TGT AGT CCGAGAGCCAGGACA T A T T T T TGT CA T T T A T T T AA T T T CAGCCAA T - - - - - - - - - - T AGT CACA T T T - - - T T TGGT CGCAAAAA T CGGT CGC TGGC T CCCGGAC T AACA - - - AAAA - - - - AA TGT AACAAAAA - - - - - - - - - T AAAAC T T AA T AAA
T T A T T AAGAC T - - - - - - T AA TGCA T AAA T A T A TGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CAGC TGGGAGAA T T T AAGA TGT AAA T A T A TGT CGC T - - - - - - - - - - - - - T T AC - - - - - - - - - - T A T T TGAAA T AAAA T AGC T T A - CAA T AA T AAACAGC
GT ACCA T AGT T T T T T T T CAAC T AA T T AAGA T A T CGC - - - - - - - - - - T T T A T AGT CAGGGAGCCAGGACC T A T T T T TGT CAA T T A T T T AA T T T TGGCCAA T - - - - - - - - - - T CAGC TGGGAACA T T T TGCC - GCACAAACCGGT CGCCGGC T CCCAGAC T A T T AC - - - - - - - - - - GC T T T T A T A T CAA - - - - - - - - - T CGCAAC T T T TGT C
GGAA T T AAA T T T T T CCCCGGA T T AA T T A T A T T T T A - - - - - TGGC T C T T AA T AGT CCGGGAGCCAGGA T C T A T T T T TGC T AAA T A T TGCA T T T TGGCCAA T - - - - - - - - - - T CAGC TGGGAGCA T T T TGGT CGT AAAAAGC TGT CGC TGGC T C T CGGAC T A TGA T A T AAAA T T T T TGT T T TGCGT ACAGT AAAGT AA T T ACAGT T TGCGA T
T CA T A T AACAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AGT CCGAGAGCCAGA T C T T A T T T T TGT CAGT TGT T T CA T T T CGACCAA T - - - - - - - - - - T CAGC TGGGAACAA T T T TGT T A T AAAAA T T TGT CGC TGAC T C T CG - - - - - CCAG - - - - - - - - - - CACC TGC T CAACA - - - - - - - - - CGT T A T C T AA T TGA
CCA T A T AAGT AA T T T AAAAAAA T AAAAA T AAAAAAGAA T - CAAC TGC T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T A T T T A - T T CGGT CAA T - - - - - - - - - - T CAAC TGGGAGCA T T T T - GTGGAAAAAA T C TGT CGC TGGT T CGAGGAC T A T AA - - TGCGA T T T CGGT A T AGAGGAAC T T AAAGTG - C T T T T T T AAGT AAA
C T - T T AAAGA T T T T T C T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T ACGA - - - - ACA T AGT CCGGGAGC T AGGACC T A T T T T TGT CAAA T A T T T CA T T T TGGCCAA T - - - - - - - - - - T CGGC TGGGAGCA T T TGGGT TGCAAAAA T C TGT AGC TGGC T CCCGGAC T A T AAA - - - - - - - - - - T AGA T T TGGAAAAA T AA T T T T A T AA TGGT T CGT A T A
- - - - - - - - A T CA T T T - - GAAAACAA T TGTGT T AA - - GA TGA T C T T A T T T A T AGT CCGAGAA T CAGT ACC T A T T T T T ACCAA T T A T T T CA T T T CGGCCAA T - - - - - - - - - - T CAGC TGGGAGCA T T T TGGT AACAAAAA T C TGT TGC TGGC T CCCGGAC T A T A TGA T AAA - T - - - T A T AACAAAAAAAA T CA T T T T A T T A T AA T A - - - - - -
TGA T T A T TGT T T TGT CA T AAAGA TGCAACA T T T T A TGACAAAGC T AA T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T AGC TGTGAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAA - - - - - - - - - - TGT C T T AAAAAAAA T AAAGT A - T T T TGGT T T AAAGT
CA T T T TGAA T T T A T C T AAACAA T CACCC TGT A T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T AGC TGGGAGCA T A T TGA T TGCAAAAC T CGGT CGC TGGC T CCCGGAC T AGT A T - - - - - - - - - - GA T A T T T T A T AAAACAAAA TG - T T T T ACC T TGT AA T
T TGGT A T T A T T T T T T CACGT A T CA TGAA T A T AA T - - - - - - TGT AAC T T C T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T A TGT CAA T T A T T T CA T T T CGGCCAA T - - - - - - - - - - T CAGC TGGT AGT A T T T TGGT CGCAAAAC T C TGCCAC TGGC T CCCGCAC T AACAC - - - - - - - - - - AAC T T CAGAAAAGGT AA T T T T - - - - - - - - - - - - - - A
- TGT T T AA T T T T T T CC T CGT T TGT A T CAAA T T T CA - CA T ACAGGGAA T A T T A T T CC TGGAGCCAGGACC T A T T T T TGT T AA T T A T T TGA T T TGGGT CAA T - - - - - - - - - - T CGGC TGGGAGCACA T TGA T AGCAAAAAACCGT CGC TGGC T CC TGGAC T A T T A T T CGAA T CA T T CAA T C T ACCCAAGA TGAGCCA - CC T T CA - - - - - - - -
ACGA T AAAA T - T C T T CC TGAAA T ACCAAGA T AGT A - - - - - T TGGT T - - - A T AGT CCGGGAGCCAGGACC T A T T T T A T CAAA T T A T T T CA T T T CGGCCAA T - - - - - - - - - - T CAGC TGAAAGCA T T T T AGTGACAAAAA T C TGACGC TGGC T CCCAGAC T A T T A - GT AAAA T AGT AA T T T CACA TGGTGT AA T A - - - - - - - - - - - - - - - - -
CAA T AAAAA TGT T AA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAGCA T ACA T A T A T T CCAGGAGCCAGGACC T A T T T T T A T CAA T T A T T T T A T T T TGAGCAA T - - - - - - - - - - T CGGA TGGGAGGA T T T TGGT CGCAAAAA T C TGT TGC TGGC T ACCGGAC T AGC - - - - - - - - - T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T CGA T AAAAGC T A
C T AGT A T T AC T T T T T CA TGT A T T AGT T A T AC T T A - - - - - - CGT A T CA T A T T AGT CCGAGCGCCAGGACC T A T T T T T T T CAGT T A T T T CA T T T TGGCCAA T - - - - - - - - - - T C T AC TGGGAGAA T T T TGGT CGCAAAAA T C TGT CGCCGGC T CCCGGAC T A T A T T - - AAAA T T T C T A T T T CGT AAA T AA T A T A T T AACC T AA T CCAGT TGT
TGA TGAGAA T TGC T T CA T AAACA T T CAA T A T - - - - - - - - - - - T A T C T T T C - - - - - - - - - AGCCAGGACC T A - - - T TGT CAA T T A TGT CA T T T CGGCCAA T - - - - - - - - - - CCAGT CCGGAGCA T A T TGGT TGCAAAAA T CGGT CAC TGGCCCCCGGAC T A T T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T A T T T AA - - - - AA T T AAA T T A
T CAA TGAC T T C - - - - - - - A T T TGAC TGAAAA T AG - - - - - - GT AAA T T T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CAGCCGGGAGT A T A T AGGT CCCAAAAA T CGGT AGC TGAC T T - - - - - - - - A T AG - - - - - - - - - - CC T T T AGAGAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - A T TGAGA TGT T T T C - T A T AAGGCCCA T A - - - - - - A T T - - - - - - - TGA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CAGC TGGGTGAC T TGTGGT CACAAAAA T C TGCCGT T AGC T CCCGGAC T A T T A T A T - AA - T T T A T A T TGT A T AGAAAACAGT T T A T T T A T A T T T AA T AA T
C TGAA T AAA T A T TGA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T A T A TGC T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GCCGGGAGT A T A T T TGT CGT AAA T A T CGGT CGC TGGC T CC TGGAC T A T AAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T CA T AA T T T CA T
T CAA T AAAAA T - - - - - - CAAACGGCCAA T AGAA T A - - - - - T T TGCGC T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CAGC T TGGAGCGT T T TGGT CGAAAAGA T A TGT CGC TGGT T CCCGGAC T A T ACA - - - - - - - - - - AAGACAGAA T AAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T CGT T TGAAC T A T T T T T AAGAA TGT T T T T A TGT AAG - - - - AAAGAC T T AA T AGT CCGGAAGCCAGGACC T T T T T T TGT CAA T T A T T T T A T T T TGGC T AA T - - - - - - - - - - C T AGC TGGGAGCAGT T TGGTGGCAAA T A T C TGT CGC TGGT ACCCGT A T T A - T AA - - - - - - - - - - CAC T CCACGAAAAACA T T C TGA T T T AA T T T T T T T A T
C T AA T T CAGT T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T AGCA T T A T AGT CCGGGAGCCAAGACC TGT T T T TGT CAA T T A T T T CA - - - CGACAAA T - - - - - - - - - - T CAGCCAAGAGCA T A T TGA T CGGAAAAA T CAGT CGC T AGC T T C TGGAC T AC T AG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T C T CAA T A T T A T T CGA T AAAGCAC T T A T T T AGGA T - - - - ACA T AC T T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GGAC T A T TGCA T T T CGGCCAA T - - - - - - - - - - T CA T C TGGGAG - - - T A TGGTGGCAAAAA T CGGT CGC TGAC T CCCAGAC T AA T AG - - - - - - - - - - AA T AC T AA T T A T AAAAAGGTG - ACAAACCA T C TGAG
CCGT A T A T ACGT TGAC - CAAAA TGCAAA T ACAA - - - - - T A T T CC T A T T AA T AAA T CGGAAGCCAGAA T C T A TGT T TGT CAA T T A T T T CA T T T T CGCCAA T - - - - - - - - - - T CAGC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GC T C T A
C TGC T T CAA T CGC T C T AAA T T TGAC T CA T AAA T AA - - - - - T TGGA T A T T A T AGT CCGA T AGCCAGGAC T T A - T T T TGT CAAA T A T T T T A T T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAGT T AGGAGCA T T T T - - T CACAAAAA T C TGT CGC TGGC T CCCGGAC T A T T AG - - GAA T T T T T T T T T C T T AACAAA T TGCC T TG - T TGT ACGT T AA T A T
T T A T CAAA T T A T C T T C T CAAGGCGT T T AAAC T T AG - - - - - T AGAACA T AA T AGT CCGGGAGCCAGGACC T A T T T T TG - AAA T T A T T T CA T T T TGGT T AA T - - - - - - - - - - T CAGT TGGGAGCA T T T TGGT CGCGAAAA T C TGT C T A T AGCCC T CGGACCCGT - A - - - - - - GGGT T A T A T T T AAAAAAGT AA TGT A - T CGGTGT AAA T A T A
- - - - - - GGGT CA T T T C T AGT T CCA T T T AAACA T T A - - - - - C T A T ACGA T T T AGT CCGTGAGCCACGA T C T A T T T T TGT CAA T T A T T T CA T T T CGAGCAA T - - - - - - - - - - TGAAC TGGGAGCA T T T TGGT CGAGAA T A T A TGT CGC TGGC T CCCGGAC T A - - - - - - AAAG - A T TGA T T T AAAA T AAAA T AGA T T - - T T A T AC T A T AA T A T
ACGT T T AACC T T C T T CAAAAAAA T A T T T T A T T T T A T - - - - CACGGACCAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGC TGAAAGCA T T T TGGT AACAAAAA T T TGT CAC T AGC T CCAGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - GA T A T T A T A TGT AA TGT AGT A - T T T AA T A T AC T AA T
GT A TGGAA T T T T C T T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C TGAAAGCCAGT AC T T AC T C T TGT CAA T T A T T T CA T T T CGAC T AA T - - - - - - - - - - T CAGC T AAGA T CA T T T TGAGCGCAAAAA T C T AACGC T TGC T T CCGGAC T AACA T - - - - - - - - - - CA T A T CGAAAAAAA TGAAA T T A T T AAAAAGC TGGAC
T T A T T AAAAAC T TGT C T AA T T CAAA TGAGGT T T CGA - - - - - - - - - - - T AG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CCACC TGGGAGAA T T T TGGT TGCAAAAA T C T A T CGC TGGC T ACCAGT TGA T AGA - - - - - - - - - - AAAGT AA T ACAGG - - - - CCCAGGCA TGA T T - T AA T A
A T A T A T A T A T A T T T T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T AC T A T T T A T AGT CCGGCAGT CAGGACGT A T T T T TGT CAA T T A T T T T A T T T AGGT CAA T - - - - - - - - - - T CA T C TGAGAGCC T T T TGGACGCAAAAA T T TGT CGC TGGC T CCCGGAC T A T AA T - - - - - - - T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T CC TGAAGA T T
T T T T T AAAAA T - - - - - - TGT A T T AC T T T T A T A T T A - AA TGT T T A T AC T AA T AGT CCGGAAGC T AGGA T C TGT T T T T T T T AA T T A T T T CA T T T T T T CAAA T - - - - - - - - - - T CAGC TGGGAA T A T T T T AGT CGCAA T AA T CAGT CGC TGGC T CC TGGAC T A T AAC - - - - - - - - - - AA T A T TGGAAAAAA T A T T T T AA T T A T T T T A T T TGTG
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CAGC TGGGAGCA T T C T AA T CGCAAAAA T C - - - - GC TGGC T T - - - - - - - - A T AC - - - - - - - CGT AA TGT A TGAGT T TGCAA T T T AA T T T TGT T T AA TGAA
CAGTGAGT ACCA TGA T TGAAGAGGCCGTGA TGCAA - - - CCA T T A T A T C T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CAAC TGGGAGCA T A T TGGT CGCAAAAGGT AGT CGC TGGCC T CCAG - - - - T A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T A T A T A T A T A T A T
C TGT T AAAACA - - - - - - ACAAA T AA T T A T A T T T T A - AAC - CCCCAA T T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT CAA T T A T - - - - - T T CGGCCAA T - - - - - - - - - - T CAGC TGGGAGT A T T T T CGCCAGGAAAA T C TGT CGC T - GCCCCCGGAC T A T T A T A TGAAA T T ACAAA T A T A T AGAGAA TGA T A T AA TGA T CA T C TGT ACA
A T A T T A T T A T T T T T T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAACCCCA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T CAGCCAA T - - - - - - - - - - T T AGC TGGGAGCAA T T TGGTGGGAA T AA T C TGT CGC TGGC T CCCGGAGT A T A TG - - AAAC T - - - AACACCGAAAGT AA T AAA T CAGAAGAA - CCAA T CGA
A T A T A T A T A T T T TGTGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T T CAAGT C TGGCAGCCAGGACCCA T T T T TGT CAA T T A T T CCA T T T ACACCAA T - - - - - - - - - - T CAGC TGGAAA T A T T T TGGT CGTGAAAA T C TGT CGC TGGC T CCCGGAC T A T T CG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T TGT C - AA T ACA
GCGT T AAAA T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T ACA T A T AGGCCGGT AGCCAGGACC T AGT T T TGTGAA T T A T T T TGT T T CGGT CAA T - - - - - - - - - - T CAGC TGGGAGT A T TGTGC T CCCAGA T A T A TGT CGC TGGCCC - - - - - - - - C T CG - - - - - - - - - - AA T C TGACA TGAAGTGGAA TGGGGA T AA T AAAC T T C
T AAA T AAAAAA - - - - - - AACA T AAA T AA T A T A T T A - GA T ACAGT TGT T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T AGGCCAA T - - - - - - - - - - T CAAA TGGGAGCAC T C TGGT TGCAAAAA T C TGT CGC TGGC T C T CGGAC T A T T TG - - ACAA - - - - T T T T T T AGAAAAAA T AA T A T A - T TGCAGC - - A T T AA
T T AACAAAACG - - - - - - - - - ACGGT TGA T A - - - - - - A T - - - - - - - - - - AA T AGT CCGAGTGCCACGACC T A T T T T T C T CAA T T A T T T CA T T T CCGGT AA T - - - - - - - - - - T CAAC TGGT AGCA T TGTGAC TGCAA T AA T C TGT CGC TGGC T CC TGGAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T A T T CAGAAC T T T T CA T ACAA T A T T AA TGT T T A - T AA TGT CGC T TGTGA T AGT CCGGGAGCCAGGACACA T T T T TGTGAA T T A T T T T A T T T CGGCCAA T - - - - - - - - - - TGAGCCAGAAGCA T AA TGGT CGCAAAAA T TGGT CGC TGGGT CC TGGAC T A TGA - - - - - - - - - - - T T AGT AAAAAA T A - - - - - - - - - - T ACGT T T A T T T T T
T T A T C T T AAC T - - - - - - T A T A T T A T T AAAGT AAAA - - - - - CAAGAA T A T A T AGT CC TGGAGCCAGGACC T A T T T T TGT CAA T TGT A T T A T T T CGGC T AA T - - - - - - - - - - T T AGGTGGGAAAA T T T TGGTGT AAAAAA T C T A T CGC TGGC T CC TGGAC T A T T AG - - - - - - C T T T CA T A T TGAAGAC T A T T AA T T AA T T CGACGGA T T C TG
- - - - - - AA T CA T C T C T AGAAAGAGA T CA TGGT T AGT AA - - - - - - - T AC T A T AGT CCGGGGT CC TGGACC T A T T T T T C T CAA T TGT T T T A T T T TGGCCAA T - - - - - - - - - - T CAGCCGAGAGCA T A T TGA T AGCAAAAA T CGGT CGT T AGC T CC T AGACGGT T AA - - - - - - - - - - T T T A T TGAAAA T A - - - - - - - - - T AAA T T T T ACAGCA
- T A T T T C T C T T T T T T C T A - - - - - T T T CAAA T C T AA - CA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CAGC TGGGAGCA T A T TGGT T CCAAAAA T TGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAA T ACAAAA T T T T - - - - - CAAA T AAAA T AAAACC - C T A T T AA TGT A T AA
C T A T TGCAACCA T CC T AAGAGCGGCCGCAA T CGC T C - - - - GGT CAC T T CA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GC TGGGAGCA T T T T T T T CGCAAAAA T C TGT C T CGGGC T CCCGAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T A T T T AAA T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T A T A T C T T TGT CAA T T A T T T AA T T T TGACAAA T - - - - - - - - - - T CAGC T AAGA T CAA T T TGGT CGCAAAAA T CAC T CCC T C - - - - - - - - - - - - A T A - - - AACA - - - - AA T T T AAAAAAAA - - - - - - - - - T AA T AAGT AGT AAA
T T A T T T CAA T T A T CC T T AAAAA T AA T CC T - - - - - - - - - - - - - - - - - C T AA T AGT CCGTGAGCCAGGACC T AC T T T TGT CAA T T A T T T T A T T T CGGGCAA T - - - - - - - - - - T T AGC TGGGAA T A T T T TGT T CGCAAAAA T CCA T T T C TGGC T CCC TGAC T AC T AC - - - - - - - - - - T A T T C T AGAAA T A - CAGC T AAA T AAA T T T TGT T T A T
A T A T C T TGA T T T T C T T TGACGGT AC T AGT A T A T AG - AA - - CGT AAA T CGACAGT T CGGGAGT CAAGACCA T T T T T TGT CAA T T A T T T T A T T T CGAACAA T - - - - - - - - - - - - AGC TGTGAACA T T T TGAGCGA T AAAA T C T T T TGC TGGC T CCCGGAC T A T CA T - T AAAA - - - - GA T A T T AAAGAGAACCGAA TG - - - - - - - - - - - - - - -
GA T C TGAAA T A T C TGGA T C T T T T AA T AACAGA T AA T CA TGT T T T C TGT AA T AGT CCGGGAGCCAGGACC T A T T C T T C T CAA T T A T T T AA T T T C TGT CAA T - - - - - - - - - - T T AGT T AGGAACA T T T TGGT CGCAAAAA T C T C T CAC TGGC T CCGGGCC T A T AAC - - - - - - - - - - T CAGT T T T AAA T A - - - - - - - - - GAGCGT T CGT A T TG
AAA T T T AAA T T T AAAC TGGAAAAAGC T A T A - - - - - - AA T - - - - - - - A T AA T AGT CCGTGAGCCAGGACC T A T T T T T A T CAA T T A T T T T A T T T CGGT T AAA - - - - - - - - - - T CAGC TGGAAACA T T T TGGT AGCAAAAA T A TGT CGC TGGC T CCCAGAC - - - - - - A TGAA - T T T T AACA TGA T TGA T AAAGA TGT T A T T AAAA T T AA T T AG
GCAC T T T AAA T T T T AC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T A T T AGT CCGGGGGCCAGGACC T A T T T T TGT CAA T T A T T CCA T T T CGGC T AA T - - - - - - - - - - T CAGC TGGGA T T A T T T TGGT CGCAAAAA T CGGT T ACAGGT T CCCGGA T T A T A TG - - GAA - - - - - CGGT CCAGTGAGAA T AAC TGC - T CA T T T T AA T T CAC
CAAC T T AAA T C T T T CC - AGA T A TGC T CGT A T A T CG - AA T A T AAAACA T A T - - - - - - - - - - - - T AGT A T C T A T T T T T A T AAA T T A T T T AA T T T CCGCCAA T - - - - - - - - - - T CAGC TGGGAGCA T T T TGA T AGCAAAAA T C TGT CGC TGGCCCCCGGAC T A T T ACA TGAA - T T T AAA T T TGCGA T T AAA T AA T T CA - T T A T A T T - - A T AC T
AAAAGT AAAA T AC T T T T A T A T CAGT AAA TGT A T T - - - - - - GGT A T C T T T A T AA T C TGGAAGCCAGGT T C T A T T T T TGT CAA T TGT T T CA T T T CGGGT AA T - - - - - - - - - - T CAGCCGGGAGCA T A T TGGT CGCAAAAA T CGGT CGC TGGCCCCCAGAC T AGT AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT AA T T CA - - - - - - - - - - - - - - -
AAAAGT AAAA T AC T T T T A T A T CAGT AAA TGT A T T - - - - - - GGT A T C T T T A T AA T C TGGAAGCCAGGT T C T A T T T T TGT CAA T TGT T T CA T T T CGGGT AA T - - - - - - - - - - T CAGCCGGGAGCA T A T TGGT CGCAAAAA T CGGT CGC TGGCCCCCAGAC T AGT AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT AA T T CA - - - - - - - - - - - - - - -
A T AAC T AAA T A T C T C T AAACAA TGACCAACC T T - - - - - - - - - - - - C T T TGT A T T CCGGGAACCAGGACC T A T T T T TGT CAAA T A TGCCA T T T CGACCAA T - - - - - - - - - - T CAGT T CGAAGCA T T T TGGT CAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T TGA - - - - - - T CGT CGT A T - - - - - - - - - - - - - - - - - T TGGGT CAA T T T T A
ACAA T T AAAC T T C T T CA T A TGT TGT TGT TGCGT AA T AA T A T C T C T TGC T A T AGT CCGGGAACCAGAACC T A T T T T TGT CAA T T A T T T TGT T T CGGC T AA T - - - - - - - - - - T CAAC TGGGAGT A T T T TGGT TGCAA T AA T AGGT CGC TGAC T CCCAGAC T AGT T T A - AAA - T T T T C T TGT T A TGAGAAA TGAAGT AAC T AGA T TGAAA T CA
CCAGT TGAA T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CAGC TGAGAGAGT T T T - - - CGCAAAAA T C T A T CGC TGT C T - - - - - - - - - GCAG - - - - - - - - - - C T T T T T ACCAAAAACAAAGT AA - - - - - - - - - - - - - -
T A T T AGAAC T T T C T CCACGAGACGT T T T T A T AA T - - AACA T C T T AGA T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CAGC TGA T CA T AA T TGGGT TGCAAAAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T AAA - - - - - - - - - - - - - - - AAAGAAAAAGA T T T T A T TGT AGT - - - - - - -
- T A T T T AAGT T T T T T T T T A T A T C T C TGC T A T A T T A - C T T A T AGA T ACCAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CAGC T AAGAGAA T T T TGGTGGCAAAA T T T TGT TGC TGGC T CCCGGAC T A T AAGA - AAA - - T T T - - AGC TGT CAA T A T T AA T - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - T T C T C T ACAAAAGTGT ACACA T T T C - - - - T A T A T T T TGGT AGT CCAGGAGCCAAGAC T T A T T T T TGT CAA T T A T T T AA T T T CGAGCAA T - - - - - - - - - - T CAAC T CGT AACA T T T TGA T CGCAAA T A T T TGT CGT TGGC T CCCGGAC T A T A TG - - - - - - - - - - AGT T T CAGAAGA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
C T A T A T - - - - - T T TGT T A T AAACA T TGACAAAA - - - - - T AAACC T ACAGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CAGC TGGGAGCA T T T TGGT C T CAAAAA T C TGT CACAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AC T CCC
T AGTGT AACC T T T T T T T T T AGA T AA T T T T A T A T T A T AA T - - - - - - - T T AA - - - - - - - - T AGCCAGGGCGT A T T C T TGT CAA T T A T T T CA T T T AGGCCAA T - - - - - - - - - - T CAGC TGGGAA T A T T T T - - - - GCAAAAA T C TGT C - C TGGC T CC TGGAC T A T AAA T T A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - A TGAA T - - - T T A T A T T T - - - - - -
- T A T T T TGGT TGT T T T A TGT AGGGGT CA T A TGT CA - A T T AC T AA T AGT AACAGT CCGGGCGCCCGGACC T A T T T T TGT CAA T T A T T T T A T T T CGGCC T A T - - - - - - - - - - T CAGC T AAGAGCA T T T TGGCC T CAAAAA T C TGT C T C T AGC T CCCGGAC T - - - AGA - AAA - T T T T - - T AC T AGAAA T AA T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- AA T AA T AAA T - - - - - - - - - - - GT T T TGT A T T TGGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CAACCGGGAGGAAA T CA T TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T A - - A - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAA T AGT - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- AA T T AAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CAGGTGGGTGCA T T T TGGCCGCAAA T A T C TGACGC T CGC T CCCGGACAC T T T C - - - - - - - - - - AACCAAA T AAACAGTGGAAAAAA T AAAACAAACC - -
T TGT CAAAA T T A TGACGT A T A T CGGAAA T ACA T CG - TGT - - - - - - - - - - - - - - T ACGGGA TGCAGGACC T A T T T CAGT CAA T T A T T T CA T T T CGAAAAA T - - - - - - - - - - T CAACCGGTGACA T T T TGT T CGCAAAAA T CGGT CGC TGGC T CCCGGAC T A T AAGA T AAAA T T C T AAAAAAAGA T AAAGT AAA T T AA T TGT AC T A - - - - - -
T AA T T ACAA T TGT A T CAAA T AAAGC TGACAAAAGC - - - - - AGACA T C T AGAAA T CCGGGAGCCAGCAC T T A T T T T TGT CAGT T A T T T CA T T T CGAACAA T - - - - - - - - - - T CCGC TGGGAA T A T T T T AGT CGCAAAAGT T TGT CAC TGAA T CCCGGAC T AA T A T - - - - - - - - - - A T T T T CA TGAAAAACAGAGT A - - - - - - - - - - - - - - -
A T AC TGT AAC T - T C T C - CA T AGTGTGAACA - - - - - - AG - AAACAAGA T A T T AGT CCGGGAAC T AGGACC T A T A T T TGT CAA T T A T T T CA T T T CGACCAA T - - - - - - - - - - T CAGT TGGGA T CGT A TGGGT AGCAAGAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T A T AC T AGT ACA T
T TGT AAAAAA T T C T T CAC TGGGC T A T T T T A T TGT A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T A T C TGGGGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A - - - - - AGGA - - - - C T TGT TGACA T AGACGGTGC T - - - - - - - - - - - - - - -
C TGT A T T T T TGT T T T T T CAGT TGGC T T ACA T AA - - - - - - - T T T T TGT T AA T AGT CCGGGAGCCAAGAC TGA T T T T TGT CAA T T A T T T CA T T T CGGC T A - - - - - - - - - - - - T CAGCCACGAACA T A T T AGT CGC T AAAA T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T A T T ACC T ACA
ACGT ACAAACA T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CAGCCAGCAA T A T A T TGGT T T CAAAAA T CGGT AGC TGGC T T T CAGGC T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CCCAA T TGC T T AA
T T CCACAAAAA T T T T CGGAAAA TGA TGAAA T A T A T T - - - - TGTGT A TGAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T AGC TGAGGGCA T A T TGA T CGCAAAAA T C TGT CGC TGGC T CCCGGGC T A T A - - - - - - - - - - - - TGTGT - GT ACAGGA T CACCCAGACAGAC T TGTGA T A
C T A T T AAAACA T T T CCA TGAAC T ACACAAAGGGAA - - - - - - AAA TGT AAA T AGT CCGAGAGCCAAAACC T A T T T T TGT CAA T T A T T T T A T T T CAGC T AA T - - - - - - - - - - T CAGC TGGGAGAA T T T TGGT CGCAAAAA T C TGACGT TGAC T CCCGGAC T A T AAG - CAAAA T T T A TGT A T T AAC T AA T A T AAA - - - - T CCAA T T CAGT CAA
T T ACCAAAA T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CAGC TGTGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CA T A - - AACA - - - - A T T C T TGAGAA T AA T AA T A T A - T TGAA TGT AGT AGA
CAGT T AAAA T T A T A T - - GAAAA T - - - - - TGCC T A - - AA - - - - - T AGA T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T A T T A T T T CGGT CAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T ACA T - AA - - - - - T A TGT TGAA T AAAA T T ACGT AAGT A T A - - - - - - - - -
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