
Start crop Point End crop Point

MSA length = 3344
- - - - - - - - - - - - - - AAAA T AA T C T T T T A T T TGAA T A T T T TG - - - AGT A T A T A T AGT C T - - GA T T T T CAAGGT CAGAC TGT T ACGT CACAGA T TGT CAC T C - - - - - - - - - - GCGT CGAAAA TGA TGACGT AACAGT C TGACC T TGAAAA T C - - AAAGT A T AA T AC T T A T T C T T T AGT T T CAGAAACA TGGT T AA TGT T T - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T T A - AA T ACC T T C T A T AGT C T - - GA T T T T CAAGGT CAGAC TGT T ACGT CACAGA T TGT CA T T C - - - - - - - - - - GCGT CGAAAA TGA TGACGT AACAGT C TGACC T TGAAAA T C - - AAAGT A T A T C T T C T C - - - - - - - CA T T T AAGC T CAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T T T T ACCA T C T T A - - - - AAAAC T A T AGT C T - - GA T T T T CAAGGT CAGAC TGT T ACGT CACAGA T TGT CAC T C - - - - - - - - - - GCGT CGAAAA T T A TGACGT AACAGT C TGACC T TGAAAA T C - - AAAGT A T AAA T A T A T T T T T - - - - - CGTGAGC T AA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T A T A T A T A T A T AGT C T - - GA T T T T CAAGGT CAGAC TGT T ACGT CACAGA T TGT CAC T C - - - - - - - - - - GCGT CGAAAA TGA TGACGT AACAGT C TGAC T C TGAAAA T C - - AAAGT A T A T A T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - T CA T C T C T AA TGT C - - T T T T T T AAGAA T A T T A T A T AGT C T - - GA T T T T CAAGGT CAGAC TGT T ACGT CACAGA T TGT CAC T C - - - - - - - - - - GCGT CGAAAA TGA TGACGT AACAGT C TGACC T TGAAAA T C - - AAAGT A T AC - - - - - - T C T T T T AGC T T TGTGGT AA T A - - - - - - - - T T T AC - C - - - A T AG
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T - - - T AAAAA TGGT A T AGT C T - - GA T T T T CAAGGT CAGAC TGT T ACGT CACAGA T TGT CAC T C - - - - - - - - - - GCGT CGAAAA TGA TGACGT AACAGT C TGACC T TGAAAA T C - - AAAGT A T AGA T AA T T - - - - - - - C T C T T ACAGT A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CGT - - - - - - - AC T AAGT AC T A T AGT C T - - GA T T T T CAAGGT CAGAC TGT T ACGT CACAGA T TGT CAC T C - - - - - - - - - - GCGT CGAAAA TGA TGACGT AA T AGT C TGACC T TGAAAA T C - - AAAGT A T ACGT A T - - - - - - - - - T T TGT T AA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T A T T TGT A T T TG - - - - - - C T T C T A T AGT C T - - GA T T T T CAAGGT CAGAC TGT T ACGT CACAGA T TGT CAC T C - - - - - - - - - - GCGT CGAAAA TGA TGACGT AACAGT C TGACC T TGAAAA T C - - AAAGT A T AC T T T T T A - - - - - - - C T T T AAAGT T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T TGA T T T ACAC TGT - GCAGGT AGA T A T AGT C T - - GA T T T T CAAGGT CAGAC TGT T ACGT CACAGA T TGT CAC T C - - - - - - - - - - GCGT CGAAAA TGA TGACGT AACAGT C TGACC T TGAAAA T C - - AAAGT A T AGAA T T - - - - - - - - - A T T C T CAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T CA - - - - - - - T T AAC T AA T T A T AGT C T - - GA T T T T CAAGGT CAGAC T A T T ACGT CACAGA T TGT CAC T C - - - - - - - - - - GCGT CGAAAA TGA TGACGT AGCAGT C TGACC T TGAAAA T C - - AAAGT A T A T A T A T A T T T T T - - - A T T A T AGAGT AA T A - - - T A T AA - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C TGT T - - T - T C T T A - - - - - T C TGT A T AGT C T - - GA T T T T CAAGGT CAGAC TGT T ACGT CACAGA T TGT CAC T C - - - - - - - - - - GCGT CGAAAA TGA TGACGT AACAGT C TGACC T TGAAAA T C - - AAAGT A T ACA T AAC T T T T A T TGT T T T T CAGT T ACCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T CAG - - - - - - - CAA TGT T T A T A T AGT C T - - GA T T T T CAAGGT CAGAC TGT T ACGT CACAGA T TGT CAC T C - - - - - - - - - - GCGT CGAAAA TGA TGACGT AACAGT C TGACC T TGAAAA T C - - AAAGT A T A - - - - T T T T T C T T T A T AGC T AAGGACA TG - T T T A TG - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A TGAAAGGC T A T AC T CG - - GA T T T T CAAGGT CAGAC TGT T ACGT CACAGA T TGT CAC T C - - - - - - - - - - GCGT CGAAAA TGA TGACGT AACAGT C TGACC T TGAAAA T C - - AA TGT A T A T A T A T T T T T T A T T A T T T T A TGAAAAA T A - T T CA TGCA T T T TGT - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T TGT CA - - - - - CGGACAAAC T A T AGT C T - - GA T T T T CAAGGT CAGAC TGT T ACGT CACAGA T TGT CAC T C - - - - - - - - - - GCGT CGAAAA TGA TGACGT AACAGT C TGACC T TGAAAA T C - - AAAGT A T ACAAGC - - - - - GT T ACCCC TGGA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T A T C T T - - - - - - ACAACGT T AC T A T AGT C T - - GA T T T T CAAGGT CAGAC TGT T ACGT CACAGA T TGT CAC T C - - - - - - - - - - GCGT CGAAAA TGA TGACGT AACAGT C TGACC T TGAAAA T C - - AAAGT A T ACC T TGT T T T TGT T - GC T T TGAGCCAACCACAAA T A T T T - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T AAAA T CGC TGT C TGAC T ACAAAGC T A T AGT C T T C T A T T T T CAAGGT CGGAC TGT T ACGT CACAGA T TGT CAC T C - - - - - - - - - - GCGT CGAAAA T AA TGACGT AACAGT C TGACC T TGAAAA T C - - AAAGT A T ACA T CAA T T T T - T - - AGA T T CAGC T AGAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T - - - T ACAGGGGC T A T AGT C T - - GA T T T T CAAGGT CAGAC TGT T ACGT CACAGA T TGT CAC T C - - - - - - - - - - GCGT CGAAAA TGA TGACGT AACAGT C TGACC T TGAAAA T C - - AAAGT A T AGC T AA T A - - - - - - - T AGT T T AA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACAAAGA - - C T T T T AGCAGCCCC T A T AGT C T - - GA T T T T CAAGGT CAGAC TGT T ACGT CACAGA T TGT CAC T C - - - - - - - - - - GCGT CGAAAA TGA TGACGT AACAGT C TGACC T TGAAAA T C - - AAAGT A T ACAACG - - T T TGT T ACGT T CACGT T AA T AA T CGA T AA T T T A T - TGAA TGAA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T ACC T T ACC TGA T A TGT A T AGT C T - - GA T T T T CAAGGT CAGAC TGT T ACGT CACAGA T TGT CAC T C - - - - - - - - - - GCGT CGAAAA TGA TGACGT AACAGT C TGACC T TGAAAA T C - - - AAGT A T AGC T T T - - GT T T T T AGAA T T AAAA TGACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - T T CGT CC T C T AGA T T T A T A T TGC - T AGAA T A T A T A T AGT C T - - GA T T T T CAAGGT CAGAC TGT T ACGT CACAGA T TGT CAC T C - - - - - - - - - - GCGT CGAAAA T AA TGACGT AACAGT C TGACC T TGAAAA T C - - AAAGT A T AAC T A T - - - T T T ACA T T T A T AAA T T AAAA - - - AA - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AC - - - - - - - T T A T TGA TGT AAAGT C T - - GA T T T T CAAGGT CAGAC TGT T ACGT CACAGA T TGT CAC T C - - - - - - - - - - GCGT CGAAAA TGA TGACGT AACAGT C TGACC T TGAAAA T C - - AAAGT A T A T T AGG - - - - - - - - - GT T T CCCA T CAA T T - - - AA T A TGCAA T - - - - - T T AA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CC TGT CGGGAGT - - GT AAAGT ACA T A T AGT C T - - GA T T T T CAAGGT CAGAC TGT T ACGT CACAGA T TGT CAC T C - - - - - - - - - - GCGT CGAAAA TGA TGACGT AACAGT C TGACC T TGAAAA T C - - AAAGT A T A - - - - - - - T T AC - - - T AACAAAAA T T ACAGT T AGT T T T TGAA - T T AGT AA T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AGG - - - - - - - - T ACA T A T A T A T AGT C T - - GA T T T T CAAGGT CAGAC TGT T ACGT CACAGA T TGT CAC T C - - - - - - - - - - GCGT CGAAAA TGA TGACGT AACAGT C TGACC T TGAAAA T C - - AAAGT A T A T A T - - - - - - - - - - - - A T A T AG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C T T ACA T A - - - - - A T T T A T AGGT A T AGT C T - - GA T T T T CAAGGT CAGAC TGT T ACGT CACAGA T TGT CAC T C - - - - - - - - - - GCGT CGAAAA TGA TGACGT AACAGT C TGACC T TGAAAA T C - - AAAGT T A T A T AA T T T TGC T T T AA T T T TGAAAAAAAA - - - TGTGT C T T A T - T AAACAAA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GA TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT T ACGT CACAGA T TGT CAC T C - - - - - - - - - - GAGT CGAAAA TGA TGACGT AACAGT C TGACC T TGAAAA T C - - AAAGT A T AA T T AAA T - - - - - - - T T T T AGAAAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T CA TGA T A - - - - AGAAAGC T T T T A T AGT C T - - GA T T T T CAAGGT CAGAC TGT T ACGT CACAGA T TGT CAC T C - - - - - - - - - - GCGT CGAAAA T AA TGACGT AACAGT C TGACC T TGAAAA T C - - AAAGT A T A T A T T C - - - - - - - - - T T T T TGACGT AGAAA T T CAGACCACAC - T AGGCGAA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAGT TGTGA T A T AGT C T - - GA T T T T CAAGGT CAGAC TGT T ACGT CACAGA T TGT CA T T C - - - - - - - - - - GCGT CGAAAA TGA TGACGT AACAGT C TGACC T TGAAAA T C - - AAAGT A T A T A T T T T T T T T T A TGT T T C T T AA T T T ACGA T CCAA T T T T CA T A T A - - TGGT
- - - - - - - - - - - - - - - - - - T CGT T T T T T T T T CCAA - - T T T T CAA T CGT A TGT A T AGT C T - - GA T T T T CAAGGT CAGAC TGT T ACGT CACAGA T TGT CAC T C - - - - - - - - - - GCGT CGAAAA TGA TGACGT AACAGT C TGACC T TGAAAA T C - - AAAGT A T A T A T A T T A T T TGGTGCC T T AA TGGT AAGT A T CAA T A T T T T T T - T AAAAA T A
- - - - - - - - - - - - - - - - - - T AGC T AA T AAAA T AAAAA T T A T - T AACA T AGGT A T AGT C T - - GA T T T T CAAGGT CAGAC TGT T ACGT CACAGGT TGT CAC T C - - - - - - - - - - GCGT CGAAAA TGA TGACGT AACAGT C TGACC T TGAAAA T C - - AAAGT A T A T A T T A T T - - - - - - - AA T A T AGGA TGA T AA T - T A T A T T TGACA T A T AGCAG
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGT C T - - GA T T T T CAAGGT CAGAC TGT T ACGT CACAGA T TGT CAC T C - - - - - - - - - - GCGT CGAAAA T AA TGACGT AACAGT C TGACC T TGAAAA T C - - AAAGA T T AGCGT C - - - - - - T T AACC T T AGA T T AGGAA T T - - - - - - - - - - - CAAGTGA T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AA T - - A - - - AA TGAGT A T AGT C T - - GA T T T T CAAGGT CAGAC TGT T ACGT CACAGA T TGT CAC T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GCGT CGAAAA T AA TGACGT AACAGT C TGACC T TGAAAA T C - - AAAGT A T A T A T CC T T A T T T T AAGGA T CGA T T CGGT TGT TGA T A T T T T T CG - AAAAGAA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T AGGT A - - T A T A T CA TGAAGT AGGT A T AGT CG - - GA T T T T CAAGGT CAGAC TGT T ACGT CACAGA T TGT CAC T C - - - - - - - - - - GCGT CGAAAA TGA TGACGT AACAGT C TGACC T TGAAAA T C - - AAAGT A T A T AAGT - - - - - - - - - T T A T T AAAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TG - - - - - TGA T T T AGGT ACAGT C T - - GA T T T T CAAGGT CAGAC TGT T ACGT CACAGA T TGT CAC T C - - - - - - - - - - GCGT CGAAAA TGA TGACGT AACAGTGTGACC T TGAAAA T C - - AAAC TGT A T A T A T - - T A T - - - - ACC TGGAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T A TGA TGT T - - T A T C T T AAACA T T A TGT A T AGT CG - - GA T T T T CAAGGT CAGAC TGT T ACGT CACAGA T TGT CAC T C - - - - - - - - - - GCGT CGAAAA TGA TGAAGT AACAGT C TGACC T TGAAAA T C - - AAAGT A T A T AA T A T T A T T T T T ACC T T AGAGGT AGT AA T - AAGGT T T T AC - CAAA TGAA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T CGT T TGT A T AGT C T - - GA T T T T CAAGGT CAGAC TGT T ACGT CACAGA T TGT CAC T C - - - - - - - - - - GCGT CGAAAA TGA TGACGT AACAGT C TGACC T TGAAAA T C - - AAAC TGTGT A T A T - - - - - - - - - A T T T T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T AGT T T T AAGT T AA T AGT T TGACAA T T ACA T A T AGT CG - - GA T T T T CAAGGT CAGAC TGT T ACGT CACAGA T TGT CAC T C - - - - - - - - - - GCGT CGAAAA TGA TGACGT AACAGT C TGACC T TGAAAA T C - - AAAGT A T ACA T ACA T - - - - - - - T T T T TGGAC T AAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAGC T T CCA T A T T C T A T AGAAGGGGT A T AGT CG - - GA T T T T CAAGGT CAGAC TGT T ACGT CACAGA T TGT CAC T C - - - - - - - - - - GCGT CGAAAA TGA TGACGT AACAGT C TGACC T TGAAAA T C - - AAAGT A T AC T T T T - - - - - - - - - T C T T T A T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T AC - - - T A T T T T - - - - - - A TGC T A T AGT CG - - GA T T T T CAAGGT CAGAC TGT T ACGT CACAGA T TGT CAC T C - - - - - - - - - - GCGT CGAAAA TGA TGACGT AACAGT C TGACC T TGAAAA T C - - AAAGT A T AACA TG - T - - - - - - - GT T T TGGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - G - - - - - - - - - T A T AGT CG - - GA T T T T CAAGGT CAGAC TGT T ACGT CACAGA T TGT CAC T C - - - - - - - - - - GCGT CGAAAA TGA TGACGT AACAGT C TGACC T TGAAAA T C - - AAAGT T T ACGT A T T T - - - - - - - T T T T T T T AGT AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT CA T - - - - - - A T AA T T CA T A T A T AGT CG - - GA T T T T CAAGGT CAGA T TGT T ACGT CACAGA T TGT CAC T C - - - - - - - - - - GCGT CGAAAA TGA TGACGT AACAGT C TGACC T TGAAAA T C - - AAAGT A T ACA TGGAA T T T - - - - AC T C TGAGGC T AG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T AACAA - - - - - - GAA T A T T A T A T A T AGT CG - - GA T T T T CAAGGT CAGAC TGT T ACGT CACAAA T TGT CAC T C - - - - - - - - - - GCGT CGAAAA TGA TGACGT AACAGT C TGACC T TGAAAA T C - - AAAGT A T A T A T A T - - - - - T T - - T A T A T A T A T A T A T AA T T - - - - - - - - - - - - - - - T AAA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T A T T AAA T T - - T A T T A T AAAGACGT AC T A T AGT CG - - GA T T T T CAAGGT CAGAC TGT T ACA T CACAGA T TGT CAC T C - - - - - - - - - - GCGT CGAAAA TGA TGACGT AACAGT C TGACC T TGAAAA T C - - AAAGT A T ACC T AC T T - - - - - - - A T T T T AA TGT AAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAGGT A - - - - - A T AGAA T AA T A T AGT CG - - GA T T T T CAAGGT CAGAC TGT T ACGT CACAGA T TGT CAC T C - - - - - - - - - - GCGT CGAAAA TGA TGACGT AACAGT C TGACC T TGAAAA T C - - AAAGT A T A T C T AA T T T T T T T T A T T T TGT AAC T AA T AA T AAAGA T T T CA T - TGAA T AAG
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT A - - T A - - - - - AAACGCAAGT A T AGT CG - - GA T T T T CAAGGT CAGAC TGT T ACGT CACAGA T TGT CAC T C - - - - - - - - - - GCGT CGAAAA TGA TGACGT AACAGT C TGACC T TGAAAA T C - - AAAGT A T AAA T T T - - - - - - - - - CA TGT CAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAAAACGAAAA T T C T A - - T A TGA T A T A T AGT CG - - GA T T T T CAAGGT CAGAC TGT T ACGT CACAGA T TGT CAC T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T T A - A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT T T A T A - - - - AAAAACAAACAGT AGT CG - - GA T T T T CAAGGT CAGAC TGT T ACGT CACAGA T TGT CAC T C - - - - - - - - - - GCGT CGAAAA TGA TGACGT AACAGT C TGACC T TGAAAA T C - - AAAGT AA T T A T A T T ACC T TGTGT T T T CAAA T T T AACAGT AGT AA T T C T T - AAAA TGAG
GT T AAAAA T A T T TG - - - - T CACCC TGT A T A T A - - T - - - - - - - - - - - T A T A T A T AGT CG - - GA T T T T CAAGGT CAGAC TGT T ACGT CACAGA T TGT CAC T C - - - - - - - - - - GCGT CGAAAA TGA TGACGT AACAGT C TGACC T TGAAAA T C - - AAAGT A T A T A TGG - T A T T T T T A T C T T CGAAGTGACGA T AAGAGCC T T AC - GAAA TGAG
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T CA T T A - - - - - A T T CGT T AC T A T AGT CG - - GA T T T T CAAGGT CAGAC TGT T ACGT CACAGA T TGT CAC T C - - - - - - - - - - GCGT CGAAAA TGA TGACGT AACAGT C TGACC T TGAAAA T C - - AAAGT A T A T C TGC - T - - - T T T AA T T T AGGAGT AAA T - T - GA - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T AAA T T T A T A T C T T - - - - - - T TGT T A T AGT CG - - GA T T T T CAAGGT CAGAC TGT T ACGT CACAGA T AGT CAC T C - - - - - - - - - - GCGT CGAAAA TGA TGACGT AACAGT C T AACC T TGAAAA T C - - AAAGT A T A T A T TG - - - - - T T T - T T T T TGGAGT AAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
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