
Start crop Point End crop Point

MSA length = 1661
AGT A TGT CC T AAAAGA T AAAA - - - - AA T C T AAAA T T T TGT - - A T AA T C T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CA T A T TGA T T CGAGGT AAA T T T A T TGC - - - T AGCA T - - - - AAGAA T T A - - CC T AAA T CAGA T A T AC T T T CA TGGA T A T AA TGC T ACAAC T A T AGA T AAA T
- - - - - - - - - - AAAA T T T CAAAGA - - - - - - - - T A T T T T T T CGT CGGT C TGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CA T A T TGA T T CCAGGT AAA T T T A T T A T TGT T AGCA T - - - - AAGAA T T A T T T C T AAA T CA T A T A T AC T T T CA TGGA T A T AA TGC T ACAAC T A T AGA T AAA T
- TGA T T T T T T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CA T A TGGA T T CCAGGT AAA T T T A T TGT T ACAAGT ACAAA T AAGAA T T C T AC T T AGA T T A T A T T TGC T T T CGTGG - - A T AAA T C T - - - - - - - - - - - - - - - -
- T TGTGT T T T - A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CA T A TGGA T T CCAGGT AAA T T T A T TGT T ACAAGT ACAAA T AAGAA T T C T AC T T AGA T T A TGT T TGC T T T CGTGG - - A T AAA T C T - - - - - - - - - - - - - - - -
T A T A T T T T C T AAAA T A T AGAAAAA TGAAA T A T AA T T T T T T A T AGAGT T A - T AA T A T T T AAAA T T T TGT A T T AGCAGACAGAAAAAGGT C T A TGTGCCA T A - - - - - - - - - - CA T A T TGA T T CCAGGT AAA T T TGT T A T TGT T AGCA T - - - - AAGAA T T A T ACC T AAA T - - - - - - - AC T T T CA TGGA T A T AA TGC T ACAAC T A T AGA T AAA T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CA T A T TGA T T CCAGGT AAA T T T A T T A T TGT T AGCA T - - - - AAGAA T T A T ACC T AAA T CA T A T A T AC T T T CA TGGA T A T AA TGC T T CAAC T A T AGA T AAA T
T AAGAC T T C T TGGGT A TGCAAAA - - - - - - - - - - - - - - - T T T CAAAGT T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CA T AA TGAC T T T AGGT AAA T T T A T TGT - - - T AGT A T T T A T ACGAA T T C T ACGT AGA T T A T A T ACAC T T T TGT A T A T A T AAAGC T - - - - - - - - - - - - - - - -
C - - - - - TGT CAA - - - - T AAAA - - A TGAGA T ACAGT T T C T CAC TGAAC TGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAGA T TGAC T T CAGGT AAA T T T A T TGT - - - T AGT A T T T A T ACGAA T T C T ACGT AGA T T A T A T ACAC T T T TGT AAA T ACAAAGC T A - - - - - - - - - - - - - - -
- T T A T T T T T - - - - - - - - - - AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AA T A T T T CA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CA T A T TGAGT C T AGGT AAA T T T A T TGT - - - T AGT A T T T A T AAGAA T T C T AC T T AGA T T A T ACA T AC T T T CGTGGA T A T AAAGC T - - - - - - - - - - - - - - - -
- - T AA T T TGT AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T TGGGT T T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CA T A T TGAGT C T AGGT AAA T T T A T TGT - - - T AGCA T T T A T AAGAA T T C T A T T T AGA T T A T A T A T ACC T T CGTGGA T A T AAAGC T - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CA T A T TGA T T CCAGGT AAA T T T A T T A T T T T T AGCA T - - - - AAGAA T T A T ACC T AAA T CA T A T A T ACA T T CA T AGA T A T AAGGC T ACAAC T A T AGA T AAA T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CA T A T TGA T T CCAGGT AAA T T T A T T A T TGT T AGCA T - - - - AAGAA T T A T ACC T AAA T CA T A T A T AC T T T CA TGGA T A T AA TGC T ACAAC T A T AGA T AAA T
- T T C T T T T C T AG - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACAAC - - - - - - - CGAA T T C T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CA T A T TGA T T CCAGGT AAGT T T A T T AC T T T T AA T A T - - - - AAGGA T - - - - C T T AAA T T A T - - - - - C T T T CACAGA T A T AA TGC T A T ACCCA T AGA T AAGT
T CC T T A T T T T AA T A T ACAAAGAAA T AAAA TGT AA T T T T T - - - TGGT T TGT T AA T A T T T AAAA T T T T T T A T T AGCAAACAGAAAAAGGT C T A TGT T CCACA - - - - - - - - - - CA T A T TGAC T T CAGGT AAA T T T A T CGT - - - T AGT A T T T A T ACGAA T T C T ACA T AGA T T A T A T ACAC T T T TGT AGA T A T AAAGC T A - - - - - - - - - - - - - - -
T C T A T T T T C T AAAA T A T AGAAAAA TGAAA T A T AA T T T T TGA T AGAGT T A - T AA T A T T T AAAA T T T T T T A T T AGCAGACAGAAAAAGGT C T ACGTGCCA T A - - - - - - - - - - CA T A T TGA T T CCAGGT AAA T T T A T T A T T A T T AGCA T - - - - AAGAGT T A T AC T T AAA T CA T A T A T AC T T T CA TGGA T A T AA TGC T ACAAC T A T AGA T AAA T
T C T A T T T T C T AAAA T A T AGAAAAA TGAAA T A T AA T T T T TGA T AGAGT T A - T AA T A T T T AAAA T T T T T T A T T AGCAGACAGAAAAAGGT C T ACGTGCCA T A - - - - - - - - - - CA T A T T T A T T CCAGGT AAA T T T A T T A T T A T T AGCA T - - - - AAGAGT T A T AC T T AAA T CA T A T A T AC T T T CA TGGA T A T AA TGC T ACAAC T A T AGA T AAA T
C - - - - - TGT CAA - - - - T AAAA - - A TGAGA T ACAGT T T C T CAC TGAAC TGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAGA T TGAC T T CAGGT AAA T T T A T TGT - - - T AGT A T T T A T ACGAA T T C T ACGT AGA T T A T A T ACAC T T T TGT AAA T ACAAAGC T A - - - - - - - - - - - - - - -
T A T A T T T T C T AAAA T A T AGAAAAA TGAAA T A T AA T T T T T T A T AAAGT T A T T AA T A T T T AAAA T T T T T T A T T AGCAGACAGAAAAAGGT C T A TGTGCCGT A - - - - - - - - - - CA T A T TGA T T CCAGGT AAA T T T A T T A TGGT T AGCA T - - - - AAGAA T T A T ACC T AAACCA T A T A T AC T T T T A TGGA T A T AA T AC T - - - AC T A T AGA T AAA T
CGCGT A T C T T AAAA T A T AAAAAAAC - - - - - A T T A T - - - T - - - TGT A T ACC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CA T A T TGAC T T CAGGT AAA T T T A T TGT - - - T AGT A T T T A T ACGAA T T C T ACGT AGA T T A T A T ACAC T T T TGT AGA T A T AAAGC T A - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - AGAAAAGA T C - - - - - - - - - - - - - T T AA T AGA T CAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CA T A T TGA T T CCAGGT AAA T T T A T T A T TGT T AGCA T - - - - AAGAA T T A T T T C T AAA T CA T A T A T AC T T T CA TGGC T A T AA TGC T ACAAC T A T AGA T AAA T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T AA T T AAC T T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CA T A T TGA T T CCAGGT AAA T T T A T T A T TGT T AGCA T - - - - AAGAA T T A T ACC T AAA T CA TGT A TGC T T T CA TGGA T A T T A TGC T ACAAC T ACA - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T T A T - - - - - - - - T AA T A T T T AAAAA T T T T T A T T AGCAGACAGAAAAAGGT C T A TGTGCCA T A - - - - - - - - - - CA T A T TGGT T CCAGGT AAA T T T A T T A T TGT T AGCA T - - - - AAGAA T T A T A T C T AAA T CA TGT A T AC T T T CA TGGA T A T AA TGC T ACAAC T A T AGA T AAA T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CGAACCA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CA T A T TGA T T CCAGGT AAA T T T A T AA T TGT T AGCA T - - - - AAGAA T T A T ACC T AAA T CA T A T A T AC T T T CA TGGA T A T AA TGC T ACAAC T A T AGA T AAA T
- - - - - - - - - - - - - - - A T AAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T AA T T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CA T A T T AAC T ACAGGT AAA T T T A T CGT - - - T AGT A T T T A T ACGAA T T C T A TGTGGA T T A T A T ACAC T A T TGT AGA T A T AAAGC T - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - A T AAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T AA T T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CA T A T T AAC T ACAGGT AAA T T T A T CGT - - - T AGT A T T T A T ACGAA T T C T A TGTGGA T T A T A T ACAC T A T TGT AGA T A T AAAGC T - - - - - - - - - - - - - - - -
T A T T T A T T A TGA - - - A TGAGAGT T T - - - - - - - - - - T T T T AA T T AAC T T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CA T A T TGA T T CCAGGT AAA T T T A T T A T TGT T AGCA T - - - - AAGAA T T A T ACC T AAA T CA TGT A TGC T T T CA TGGA T A T T A TGC T ACAAC T ACA - - - - - - -
CGCGT A T C T T AAAA T A T AAAAAAAC - - - - - A T T A T - - - T - - - TGT A T ACC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CA T A T TGAC T T CAGGT AAA T T T A T TGT - - - T AGT A T T T A T ACGAA T T C T ACGT AGA T T A T A T ACAC T T T TGT AGA T A T AAAGC T A - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - T T C T AG - - - AGGAAA - - - - - - - - - - - - - - T T TGT C T TGGA T CA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CA T A TGGA T T C T AGGT AAA T T T A T TGT T ACAAGT ACA T A T AAGAA T T C T AC T T AGA T AA T A T T TGC T T T CGTGGA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAA TGA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CA TGC TGA T T T CAGGT AAA T T T A T TGT - - - T AGT AAGT A T AAGAA T T C T AC T T AGA T T A T A T A T T T T T T CGTGGA T A T AAAGC T - - - - - - - - - - - - - - - -
- T CCC TGT T CA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CA T AC TGA T T C T AGGT AAA T T T A T TGT - - - T AGT A T T T A T AAGAA T T A T AC T T AGA T T A T A T A T AC T T T CGTGGA T A T AAAGC T A - - - - - - - - - - - - - - -
- C TGAAGT T T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T TGT T T TGGGGT T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CA T A T TGA T T CGAGGT AAA T T T A T TGT - - - T AGT A T T T A T AAGAA T T C T AC T T AGA T T A T A T A T AC T T T CGTGGA T A T AAAGT T - - - - - - - - - - - - - - - -
T T T AAA T T AA T A - - - A T AAAAA T A TGGAA T - - - - - T T T T T A T - - - - - - - - T AA T A T T T AAAA T T T T T T AGT AGCAGA T AGACGAAGGT CCA TGTGCCA TG - - - - - - - - - - CA T A T CGA T T CCAGGT AAA T T T A T T A T - - - T AGCA T - - - - AAGAA T T A T ACC T AAA T T A T A T A TGC T T T CC TGT ACGT T ACCC T A - - - - - - - - - - - - - - -
- A T T A T T T T T AG - - - ACAAAG - - - - - - - - - - - - - - - - - T TGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CA T A T TGA T T T CAGGT AAA T T TGT AAA - - - T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CA T AGA T CA T A T A T AA T T T CGTGGA T A T AAGGC T - - - - - - - - - - - - - - - -
- GCA T T T T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAA T T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CA T AC TGA T T CCAGGT AAAC T T A T T T T T AG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T T AGA T CA T A T ACAC T T T CGT TGA T A T AAGGC T - - - - - - - - - - - - - - - -
- GT CGT T T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAAC T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CA T A T TGA T T T CAGGT AAA T T T A T T T T TGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CA T AGA T CA T - T ACA T T T T CGTGGGT A T AAGGGT - - - - - - - - - - - - - - - -
- GT CGT T T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAAC T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CA T A T TGA T T T CAGGT AAA T T T A T T T T TGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CA T AGA T CA T - T ACA T T T T CGTGGGT A T AAGGGT - - - - - - - - - - - - - - - -
- A T A T T T T T C - - - - - AAAAAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGAA T T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CA T A TGGA T T T CAGGT AAA T T T A T T A T - - - T AGT A T - - - - AAGAA T T AAAC T T AGGT CA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- T T A TGT T T AGT - - - AGT AAA - - - - AAAAAA T - - - C T T T T AA T AA T T CGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CA T A T TGA T T CCAGGT AAA T T T A T TGT - - - TG - - - - - TGT AAGAA T T - - - CA T AGA T CA T A T - T A T T T T CGTGGA T A T AAGGT T - - - - - - - - - - - - - - - -
- A T A - A T T A T AA - - - AA T AAA - - - - GAAACA T - - - GCCA T AGT AACCC T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CA T A T TGA T T CCAGGT AAA T T T A T TGT - - - TG - - - - - TGT AAGAA T T - - - CA T AGA T CA T A T - T A T T T T CGTGGA T A T AAGGT T - - - - - - - - - - - - - - - -
T - - - - - - - - - - - - - - A T AA T CAAAC - - - - - - - - - - A T T T TGC T AA T T T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CA T A T TGA T T CCAGGT AAA T T T A T TGT - - - TGGCA T - - - - AA T AA T T A T ACA T AGA T CA T - T ACAC T T T C T TGGA T A T AAGGC T - - - - - - - - - - - - - - - -
- A T AGT CCA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGCA T TGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CA T AC TGA T T CCAGGT AAA T T T A T T T T TGT - - - - - - - - - T AAGAA T T A T AGA T AGA T CA T - T A T AC T T T CGTGTGTGT AAGGC T - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CA T AGTGA T T CCAGGT AAAC T T A T T T T TGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CA T AGA T CA T A T ACGGCGT CAAAGACA T AA T T T TGGCGAGGT CCC T AGAC
T T T AAA - - - - - - - - - - T AAAAAGA TG - - - - - - - - - - - - T T A T - - - - - - - - T AA T A T T T AAAA T A T T T T AGT AACAGACAGAAGAAGGT T T A TGTGCCA T A - - - - - - - - - - CA T A T TGA T T CCAGGT AAA T T T A T TGT - - - T AGCA T - - - - AAGAA T T A T ACC T AAA T T A T A T A TGCC T T CC TGT ACGT T ACCC T - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CA T AC TGA T T CCAGGT AAA T T T A T T T T TGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CA T AGA T CA T - T A T AC T T T CGT T TGTGT AAGGC T - - - - - - - - - - - - - - - -
- A T AC T T T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T A T AA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CA T A T TGA T T T CAGGT AAA T T T A T T T T TGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CA T AGA T CA T - T T T T C T T T CGTGGA T A T AAGGC T - - - - - - - - - - - - - - - -
T T T AAA T T AA T A - - - A T AAAAA T A TGGAA T - - - - - T T T T T A T - - - - - - - - T AA T A T T T AAAA T T T T T T AGT AGCAGA T AGACGAAGGT CCA TGTGCCA TG - - - - - - - - - - CA T A T CGA T T CCAGGT AAA T T T A T T A T - - - T AGCA T - - - - AAGAA T T A T ACC T AAA T T A T A T A TGC T T T CC TGT ACGT T ACCC T A - - - - - - - - - - - - - - -
- GCAAA T T TGCA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CA T A T TGA T T CCAGGT AAA T T T A T TGT T T T T TGT T AGT A T A T AAA T T A T AC T T TGA T CGT A T A TGA T T T CGTGGT T A T AAAGT T - - - - - - - - - - - - - - - -
T C T A T - - - - - - - - - - A TGA T A - - A T - - AAGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T A T T AAGCA T T T T T T A T T AGT AGACAGAAGAAGGT C T A TGT T CCACA - - - - - - - - - - CA T A T TGA T T CCAGGT AAA T TGA T T A T TGT T AGCA T - - - - AAGAA T T A T ACC T AAA T CA T A T A T AC T T T CA T CGA T A T AA TGC T ACAA T T A T AGA T AAA T
T C T A - - - - - - - - - - - A T AA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GGAGC T T T C T A T AA T AAGCA T T T T T T A T T AGT AGACAGAAAAAAGT C T A TGTGCCA T A - - - - - - - - - - CA T A T T AA T T CCAGGT AAGT T T A T T AC - - - T AA T A - - - - - - - - - - - - - - - T T T AAA T CA T A T A T AC T T T CA TGGA T A T AA TGC T ACAA T T A T AGA T AAA T
T A T A T T T T C T AAAA T A T AGAAAAA TGAAA T A T AA T T T T T T A T AGTGT T A - T AA T A T T T AAAA T T T T T T A T T AGCAGACAGAAAAA TGT C T A TGTGCCA T A - - - - - - - - - - CA T A T TGA T T CCAGGT AAA T T T A T T A T T A T T AGCA T - - - - AAGAA T T A T ACC T AAA T CA T A T ACAC T T T CA TGGA T A T AA TGC T ACAAC T A T AGA T AAA T
T A - - - - T T T T T A - - - AAAAA TG - - - - - - - - - - - - - - - - - T T CAAAA T CA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CA T A T TGA T T ACAGGT AAA T T T A T T C T - - - T AACA T - - - - AAGAA T T A T - CA T AGA T T A TGT A T AC T T T CGTGGA T A T AAGGCA - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CA T A T TGA T T CCAGGT AAA T T T A T T T T TGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CC T AGA TGC T A T A T A T T T T CGTGGA TGT AAGGC T - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CA TGT T AAC T CCAGGT AAA T T T A T TGT - - - T AGTGT - - - - - - - - - - - - - - C T T TGA T A T T CCA T AA T T T CGTGGA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
TGTGCA T C T T AAAA T A T AAACA T - - GAAA T A T AAGT T T AAA T TGACC T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CA T A T TGA T T CCAGGT AAA T T T A T T A T TGT T AGCA T - - - - AAGAA T T A T ACC T AAA T CA T A T A T AC T T T CA TGGA T A T AA TGC T ACAAC T A T AGA T AAA T
- A T ACCA T TGC T - - - - - - - - - - - - - GGAA T - - - - - A T C T T A T AAAA T AA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CA T A T TGA T T CCAGGT AAA T T T A T T T T TGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CC T AGA TGC T A T A T ACC T T CGTGGA TGT AAGGC T - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - AAAGAA - - GAGAA - - - - - T T T A T A T AGA T C T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CA T A T TGA T T CCAGGT AAA T T T A T T A T TGT T AGCA T - - - - AAGAA T T A T ACC T AAA T CA T A T A T AC T T T CA TGGA T A T AA TGC T ACAAC T A T AGA T AAA T
- C TGAAGT T T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T TGT T T TGGGGT T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CA T A T TGA T T CGAGGT AAA T T T A T TGT - - - T AGT A T T T A T AAGAA T T C T AC T T AGA T T A T A T A T AC T T T CGTGGA T A T AAAGT T - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CA T A TGGA T T CCAGGT AAA T T T A T T T T TGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CA T AGA TGACA T A T AAC T T CGTGGA T A T AAGGC T - - - - - - - - - - - - - - - -
- GCA T T T T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAA T T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CA T ACCGA T T C T AGGT AAA T T T A T T T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CA TGT TGA T T T T AGGT AAA T T T A T T A T TGT T AGCA T - - - - AAAAAC T A T ACCAAAA T CA T A T A T AC T T T CGTGGACGT AA TGC T ACAAC T A T AGA T AAA T
- T CA T C T T CCAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AA T T T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CA T A T TGA T T CCAGGT AAA T T T A T TGT - - - T AGCA T - - - - AAGAA T T AAACC T AAACCA T A T A T ACA T A T A TGT A T A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - AC T T T CCCA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T T A T AGAGT TGT T AA T A T T T AAAA T T T T T T A T T AGT AGACAGAAAAA T A T C T A TGTGCCA T A - - - - - - - - - - CA T A T TGA T T CCAGGT AAA T T T A T TGT TGT T AA T A T - - - - CAA T A T T C T - AA T AGA T CA T A T A T AC T T T CGTGGA T A T AAGGC T - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - CGAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CA T A T TGA T T CCAGGT AAA T T AA T TGT - - - T AGT A T - - - - AAGAA T T A T ACC T AAACCA T AC T CGACA T T T CCAA T A T AA T T T T ACA - - - - - - - - - - - - -
- GCA T T T T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAA T T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CA T ACCGA T T C T AGGT AAA T T T A T T T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T CC T T A T T T T AA T A T ACAAAGAAA T AAAA TGT AA T T T T T - - - TGGT T TGT T AA T A T T T AAAA T T T T T T A T T AGCAAACAGAAAAAGGT C T A TGT T CCACA - - - - - - - - - - CA T A T TGAC T T CAGGT AAA T T T A T CGT - - - T AGT A T T T A T ACGAA T T C T ACA T AGA T T A T A T ACAC T T T TGT AGA T A T AAAGC T A - - - - - - - - - - - - - - -
- T T A T T T C T T CA - - - ACAAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CA T AGTGA T T CCAGGT AAA T T T A T TGT TGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CA T AGA T CCAACA TGCA T T AA T AAACA T AAA T T C - - - - - - - - - - - - - - A T
- - - - - - - - - - - - - - - TGCACAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CA T A T TGA T T CAAGGT AAGT T AA T T AC - - - T AA T A T - - - - - - - - - - - - - - C T T AAA T CA T ACAC T C T T T CA TGGA T A T AA TGC T ACACCCA T AGA T AAGT
- AAGC TGT T TGT - - - A T AAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAA T CA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CA T A T TGA T T C T AGA T AAA T T T A T T A T - - - TGT T AGC - - - - - - - - - - - - - CAAAAA T CA T A T A T AC T T T CA TGGACA T AA TGC T ACAAC T A T AGAAAAA T
- A TGT T T T T T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAAA T T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CA T A T TGA T T CCAGGT AAA T T T A T T A T TGT T AGCA T - - - - AAGAA T T A T ACC T AAA T CA T A T A T AC T T T CA TGGA T A T AA TGCCACAAC T A T AGA T AAA T
T T T A T T TGTGAA T T CA T AAGAA - - - GGGA T - - - - - CAC T T A T AAGAC TG - T AA T A T T T AAAA T T T A T T A T T AGCAACAAGAAAAAGA T C T A TGT ACCACA - - - - - - - - - - CA T A T TGACAGCAGGT AAA T T T AC T A T - - - T AGT A T T T A T AGGAA T T C T ACGTGGA T T A T A T A T AC T T T TGT AGA T A T AAAGC T - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - A T AAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAA T T T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CA T A T TGA T T CCAGGT AAA T T T A T TGT TGT - - - - - - - - A T AAGAA T T T T ACA T AGA T CA T A T A T AC T T T CA TGGT T A T AAGGC T - - - - - - - - - - - - - - - -
AGT A TGT CC T AAAAGA T AAAA - - - - AA T C T AAAA T T T TGT - - A T AA T C T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CA T A T TGA T T CGAGGT AAA T T T A T TGC - - - T AGCA T - - - - AAGAA T T A - - CC T AAA T CAGA T A T AC T T T CA TGGA T A T AA TGC T ACAAC T A T AGA T AAA T





0 500 1000 1500

0
5

10
15

20
TE: rnd_5_family_2368.fasta.b.bed_uf.bed_g_2.bed_fm_1.bed_0_0_n.bed_g_1.bed_fm_2.bed_0_0_bcln.fa_aln.fa_cl.fa_gs.fa_ce.fa_se.fa_cel.fa_cer.fa_gs.fa_bc.fa

 size: 1661bp; fragments: 624; full length: 0 (>=1494.9bp)
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0 500 1000 1500 2000

0
5

10
15

20
25

TE: rnd_5_family_2368.fasta.b.bed_uf.bed_g_2.bed_fm_1.bed_0_0_n.bed_g_1.bed_fm_2.bed_0_0_bcln.fa_aln.fa_cl.fa_gs.fa_se.fa_rc.fa
 size: 2441bp; fragments: 451; full length: 0 (>=2196.9bp)
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 size: 723bp; fragments: 166; full length: 1 (>=650.7bp)
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TE consensus after TEtrimmer (bp)

T
E

 c
on

se
ns

us
 b

ef
or

e 
T

E
tr

im
m

er
 (

bp
)

0 500 1000 1500
0

100

200

300

400

500

600

700


