
Start crop Point End crop Point

MSA length = 1244
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT TGGC T C T CA T AC TGGCAGT ACC T T T C TGAAGAA T - - - - - - - - - - - - - - AAGGT T TGTGCAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGA TG
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T TGGC T C T CA T AC TGGCACCACC T T T C TGAA T TGCACGAGT CGCCAC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T TGGC T CACA T AC TGGT AC T AC T T T T C TGAA T TGC T TGGA - - - - - - - - - AC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - A T T T T T T T T AA T ACAAA T T A - - TGA T T TGACAA T A T T T CGCACCCGAGAAAGA - - - - ACACGT AA T CAA T C TGTGCCA T T T C T AAA T AGGCCAAA - - - - - - - - - - T C T TGGC T A T CACAC TGGCAC T ACC T T T C TGAA T TGCA TGAGCCGCCAC - GAA T A TGT AGCAA T AAAAA - - - C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - T T T T AA TGT A T ACC T T - - GA T T TGACAACA T T A T AGGA T T CAGAAAGAACA T T AACGT AA T CAA T C TGTGCCA T T T C T AAA T AGGCCAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T T T T CCA T T T T T T AA T A T AAA T T A T - - GA T T CGACAAC - - T T CACACCCGAGGAAGAACA T T AAAGT AA T CAA T A TGTGCCA T T T C T AAA T A TGCCAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGC T - - AAAAGT A - A T T AA TGT AAGCAA T C TGTGCCA T T T C T AAA T AGAGCAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT T TGGA T C T CA T A T TGGCAC T ACC T T T - TGAA T TGCAC TGGT TGT CA - - - - - CGT T T A TGT AAA - - - - - T C T AC TGT C T T T AA T A TGTGT T T T - - - - - -
AA T A T T C T T T T A T T A T T A T T AAGT A - T C T AGT T AACA - - - - T T T C T AAAA T AGAAAGAACA T T AA TGT AA T CAA T C TGTGC T A T T T C T AAA TGTGCCAAA - - - - - - - - - - T T T TGGC T T T CA T ACCGGCAC T ACC T T T T TGAA T TGCACGAACCGCCAC T T AAGAGT C T T AAA T A T AGA T CCCGAA T T T T T TGAAAAAAAAA T T A - AGGT
C T T T T C T T T T T T T T AA T A T AAA T T A T - - GA T A TGACAAC - - A TGGCGT CCGCGAAAGAACGT T AACGT CA T CAA T C TGGGCCA T T T C T AAACAGGCCAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T T T T T T C T T T T T T AA T A TGCA T AAA T T AA TGT AGGAAG - - T T CGCACCCGAGAAA T AACA - T AACGT AA T CAA T C TGTGCCA T T T C T AAA T AGGCCAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AC T T T C T TGT T T TGAGT ACAA T T T TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T TGT C T CACA T AC TGACAC TGCC T T T C TGAA T TGCA TGAGCCGCCAC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T T T CC T C T T T T T T AA T T T AAGT T A T - - GA T A TGACAACA T T T CGT A T T CCAGAAAGAA - - - CAGCC T T A T T AA T C TGACGCAAA T C T - AA T AGACCAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T T T CC T T T T T T T T AA T ACAAA T T AC - - GA T T TGACAAAA T T T CGCACCCGACAAAGAACAA T AACGT AA T CAA T C TGTGCCC T T T C T AAA T AGGACAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T T T T CC T T T T T T T AA T A T AAA T T A - - T AA T T TGACGA TGT T T CGCACCCGAGAAAGAACA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T C T AAA T AGGCCAAA - - - - - - - - - - TGT TGGC T C T CA - AC T AACAC T ACC T T T C T AAAC TGCACGAGCCACCAC T T AA T AAC T CGACACA - - - - - - - - - - T T T T T T T T T CA T T AA T A T A - T TGGT
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT TGGC T T CCA T AC T AACAC T A T C T T T C TGAGT TGCAC T AGCCGCCA T T - - - TGGC T AAACA T A T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AA TGT AC T T T T T T CAAGA T A T ACCAG - - AA T TGT ACCAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACACGT AAGCAA T C TGTGCCA T T T C T AAACAGGCCAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T - - - - - - - - - - - C T AACGT AA T CAGT C TGTGCCA T T TGT AAA T CGGT CAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AAAACGT AAACAA T TGT A T CA TGTG - C T CC T T - - - - - - - - - A T T TGAA T T - CGAAAGAACA T T AACGT AA T C TGT C TGTGCCA T T T C T AAA T AGGCCAAA - - - - - - - - - - T A T TGGCCC T CA T AC TGGCAC T AC T T T T C TGAA T TGGACCAGCCGCCAC T - - - TGACC T T T AGT A - - - - T T C - - - - - - - T T T AAAA T A T AGAGCACAAA T
T T T CC T T T T T T T T AAA T A T AAA T T A T - - T A T T TGACAAC - - T T CGCACCGGA T AAAGAACA T T AAC T T AA T CAAAC TGTGCCA T T T C T AAA T AGGCCAAA - - - - - - - - - - T T T T CGC T C T CA T AC TGT CAC T ACC T T T C TGGA T TGCACGAACCGCCAC T T AA T AGT ACGT AA T T T CAAAC T TGC T A T T C T TGC - - - - - - - - - - - - - - - -
T T T T T T CC T T T T T T AAAA T AAA T T AA - - GA T T TGACAAC - - T T CGAACCCGAGAAAGAACA T T AACGT T A T CAA T C TGT ACCA T T T C T AAA T AGGCCAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T TGGC TGT T A T A TGT A T T T AGA T CA T C TGT TGT - - - - - - A T - T T AAACC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT T TGGC T C T CA T ACGGGCAC T ACC T T T C TGAA T TGCACGTGCCGCCAC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T T T T ACC T T T T T T AA T A T AAA T T A T - - GA T T TGACAAC - - C T CGCACCC - - - - - - - - - - - - - - - - - T AA T CAA T C TGAGCCA T T T C TGGA - - - GCCAAA - - - - - - - - - - T T T TGGC T C T CA T AC TGGT A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT TGGC T C T CA T AC TGGCGC T ACC T T T C TGAA T TGC T CGAGT CGCCAC T AAA T T A TGCCC T ACC T AAA - - - T A T T T C T T C TGAAGT C T A T A T C - TGAGA
GT T T T A T T T T T T CCAA TGT T A T T T AC - - GT T T T AACGC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAGAG
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AA T AGGGAAAA - - - - - - - T AACA T A T TGAAA T C T - - - AGA - T T - GG
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T TGT ACC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T TGC T T C T CA T A T T - - CAC T ACC T T T C TGAA T T T CACCAGCCACCAC T T AGTGAC T AGTGA T A - AGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
CC T C T A T T T T T T CAAA T A T AAA T T A T - - GA T T TGACAGC - - T T T ACAACA - - - AAA T AACA T T ACCA T AA T CA T T C TGTGC T A T T T T T AAA T AA T T T AA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T T T T C T T T T T T T T AA T A T AAA T TGT - - GA T A TGACAACA T T T CGCA T T CGA - - - - - - - - - - - - - - - T AA T C T A T C TGT T C T A T T T C T AAA T CGGCCAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T T T AC T T T T T T T T T A T A T AAA T AA T - - GA T A TGACAACA T T T CGCACC T A - - - - - - - - - - - - - - - - CAAC T CAACGA TGCCA T T T C T AAA T AAGCCAAA - - - - - - - - - - TGT TGAC T C T C T T AC TGGT AC T ACC T A T C TGAA T TGCACGAGCCGCCAC T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T T T T T T C T T T T T T AACACAAA T TGT - - GA T A TGACAAC - - T T TGCAGCCGAGACA T AACA T T AA TGT AA T CAA T C TGTGCCA T T T C T AA - - - - AGAAAA - - - - - - - - - - T T T TGGC T C T CA T AC TGGCACCACC T T T A TGAA T TGCACGAGC TGCCAC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T TGGGGC T T A T AC TGGCAC T ACC T T T C TGAA T TGCACGAGCCGCCAC T - - A TGTGA T AGAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
C T T T T CC T T T T T T T AA T A T AAA T T A T - - GA T A TGACCAA - - T T CGCACCC - - - - - - - - - - - - CAACGT CA T CAA T C TGCGA T A T T T T T AAA T AGGCCAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAA T T AAAAAA T - - - - - - - T AA T A T C T CGA T AA T A - - - - - - - - - - AG
- - T T T T CC T T T T T T A T T A T AAA TGTG - - - - T T TGACAAC - - - T CACACC T - AGAGAGAACA T T AAAGT AA TGAA T C T A TGCCA T T T C T AAA T T TGCCAAA - - - - - - - - - - T T T TGGC T C T CACAC TGACAC T A T C T T - C TGAA T TGCACGAGCCGCCAC T T AA T AACA TGAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T T A T T C T CA T ACGGGCAC T ACC T T T C TGAA T TGCACGAGT CGCCAC T - - - GA T T T AACAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T AA T T C T CA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GGGAAGT AAAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
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