
Start crop Point End crop Point

MSA length = 2522
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAGTGT C TGGT T T T C T TGCA TGT A T A TGAGCCA T ACGA T A T A T AAA T AAA T AAA T AAA TGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAGTGT T TGGT T T T C T TGCA TGT A T A TGAACCA T ACGA T AAA T AAA T AAA TGT AACC T A TG - - - - - - - - - A TGT A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAGAGT C TGGT T T T C T TGT A TGT A T A TGAGGCA T ACGA T AAA T AAA T AAA T AAA T C TGT A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAGTGT T TGC T T T T C T TGCA TGT A T A TGAGCCA T A TGA T AAA T AAA T AAAAAAAGGCGT CGT TGACGA T CGA TGA T A T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAAGT C T T T T T T T C T TGCA TGT A T - - - AGCCA T ACGA T AAA T AAA T AAA T AAA T T T A T AA - - - - - - - - AAAAAAA T CGT T - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAGTGT C TGGT T T T C T TGCA TGT ACA TGAGCCA T ACGA T AAA T AAA T AAA T T T AA T T T T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
ACAA T AC T T ACAAAA T T A TGAA T CA T CCAACAA T A T T AA T T T AAACACAA T A T AC T T T A TGA T T AAAA TGGGA T ACAACC T T CA T A T T T T A T AAA T AAGT - - - - - - - - - - AAGTGT C TGGT T T T C T TGCA TGT A T A TGAGCCA T ACGA T AAA T AAA T AAG - - - - - - - - - - - ACGAGAGC TGT T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - C T AGT CAC T AGGT - - - - - - - - - - - T T A T AA T T T T AA T T C - - - - - - - G - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAGTGT C TGGT T T T C T TGCA TGT A T A TGAGCCA T ACGA T AAA T AAA T AAA T AAA T ACAGA - TGAGAAGAACAACAGT T TGT A T T - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAGAGT C TGGT T T T C T T T CA TGT A T AGCGT ACA T A T AA T AAA T AAGT AAA TGGACAAGGAAAAAA TGGAAACAAAGT T CC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAGAGT C TGGT T T T C T TGCA TGT A TGTGAGCCA T ACGA T AAA T AAA T AAAC T ACCGCAAGCGGA T A T T T T A T T CA T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT CCAAAAC T A T TGT T T C T AACGCAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAGTGT C TGGT T T T C T TGCA TGT A T A TGAGCCA T ACGA T AAA T AAA T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
ACAA T AC T T ACA T AAA T A TGAA T CA T CCAACAA T A T T AAGA T CAACA T AA T A T AC T T AA T AA TGAAAGTGGGA T ACAACC T T CA T A T T T T A T AAA T AAGT - - - - - - - - - - AAGAGT C TGGT T T T C T TGCA TGT A TGTGAGCCA T ACAA T AAA T AAA T T AA T T AA T T AA T CA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
GCAA T AC T T T CA TGC T T A T AA T T C T C T C T AAACCGGT AGT A T AAAC T CGAC T T A T T CACAGGA TGAAACC TGAC T AGGT T T T T A T A T T T T A T AAA T AAGT - - - - - - - - - - AAGTGT C TGGT T T T C T TGCA TGT A T A TGAGT CA T ACGA T AAGT AAA T AAA T AA - - - - - - - - - - - - - - ACGTGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAGAGT C T CGT C T T C T TGCA TGT A T A TGAGCCA T ACGA T AAA T AAA T AAA T AAA T AAA T AAGT T AAAAGA TGA T AAC T TGAAGA - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAGAGT C TGGT T T T C T TGCA TGT A T A TGAGCCA T ACGA T AAA T AAA T AAA T AAA TGGT AA T T CAGAGA T T AAGAAA T T A T ACC - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAGT C T T T T T T T T T C T TGCA TGT A T - - - AGCCA T ACGA T AAA T AAA T AAA T AAGT AGA T AC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAGTGT C TGGT T T T C T TGCA TGT A T A TGAGCCGT ACGA T AAA T AAA T AAA T A TGA TGA TGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
C T AA T A T T T CGAAAA T - - - GAACAAA T AACAAA T A T CAA T T CAGT T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAGTGT C TGGT T T T C T TGCA TGT A T A TGAGT CA T ACGA T AAA T AAA T AGAA - - - - - - - - - - AC T TGGT T AACAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAGTGT C TGGT T T T C T TGCA TGT A T A TGAGCCA T ACGA T AAA T AAA T AAACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAGTGT C TGGT T T T C T TGCA TGT A T A TGAGCCA T ACGA T AAA T AAA T AAA T A T T T A T CAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAGTGT C TGGT T T T C T TGCA TGT A T A TGAGCCA T ACGA T AAA T AAA T AAA T A T T T T AAAGA T A T TGACAAA T TGT T T T T T T T T A T CA TGAAC T TGGT AAC
ACAA T - - - T AAAAAAC T A TGAAAAAAGTGGCAA TGAA TGT T T AGAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAGTGT C TGGT T T T C T TGCA TGT A T A TGAGCGA T ACGA T AAA T AAA T AAA T AAA T T ACC TGGT CGT A T CCAC T C T A T T T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - T ACA T AGCGC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAGTGT C TGGT T T CC T TGCA T C T A T A TGAGCCA T ACGA T AAA T AAA T AAA T AAA TGGACGA - - - - - - - - - AGGAAA T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAGTGT C TGGT T T T C T TGCA TGTGT A TGAGCCA T ACGA T AAA T AAA T AAA T TGT - - - - - - - AGCCGAGT CAGC T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GCAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAGTGT C TGGT T T T T T TGCA TGT A T A TGAGT CA T ACGA T AAA T AAA T AAAC T ACGGAC T CCC T T CCAA T A TGT AC T T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
ACAA T AC T T ACAAAA T T A TGAA T CA T CCAACAA T A T T AA T T T AAACACAA T A T AC T T AA TGA TGAAAA TGGGA T ACAACC T T CA T A T T T T A T AAA T AAGT - - - - - - - - - - AAGTGT C TGGT T T T C T TGCA TGT A T A TGAGCCA T ACGA T AAA T AAA T AAAAAA - - - - - - - - A T C T AAGC T T T C T AG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
ACAA T AC T T ACAAAA T T A TGAA T CA T CCAACAA T A TGAA T T T AAACACAA T A T AC T T AA TGA TGAAAA TGGGA T ACAACC T T CA T A T T T T A T AAA T AAGT - - - - - - - - - - AAGTGCC TGGT T T T C T TGCA TGT A T A TGAGCCA T ACGA T AAA T AAA T AAA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T A T AAAAA T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAGTGT C TGGT T T T C T TGCA TGT A T A TGAGC T A T ACGA T AAA T AAA T AAA TGGAGGAAACGT CCCGCA T CA T A T T T C T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
ACAA T AC T T ACAAAA T T A TGAA T CA T CCAACAA T A T T AA T T T AAACACAA T A T AC T T AA TGA TGAAAA TGGGA T ACAACC T T CA T A T T T T A T AAA T AAGT - - - - - - - - - - AAGTGT C TGGT T T T C T TGCA TGT A T A TGAGCCA T ACGA T AAA T AAAGAAA T AAAAA T A TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAGTGT C TGGT T T T C T TGCA TGT A T A TGAGCCA T ACGA T AAA T AAA T AAA T A T T T T TGT T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
ACAA T AC T T ACAAAA T T A TGAA T CA T CCAACAA T A T T AA T T T AAACACAA T A T AC T T AA TGA TGAAAA TGGGA T ACAACC T T CA T A T T T T A T AAA T AAGT - - - - - - - - - - AAGTGT C TGGT T T T C T TGCA TGT A T A TGAGCCA T ACGA T AAA T AAA T AAA T AAA T CACGT - - - - - - - - - - ACAAAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAA TGT C T AGT T T T C T TGCA TGT A T A TGAGCCA T ACGA T AAA T AAA T AAA T AAA T T TGT T AA T AAAAAGGCAAAA T A T A T T A T T AAA TGGGT T T ACAACA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAGTGT C TGGT T T T C T TGCA TGT A T A TGAGCCA T ACGA T AAA T AAA T AAA T - - - - - - - - - - - - - - - - GT TGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
ACAA T AC T T ACAAAA T T A TGAA T CA T CCAACAA T A T T AA T T T AAACACAA T A T AGT T AA TGA TGAAAA TGGGA T ACAACC T T CA T A T T T T A T AAA T AAGT - - - - - - - - - - AAGTGT C TGGT T T T C T TGCA TGT A T A TGAGCCA T ACGA T AAA T AAA T AAA T T T ACA T T - - - - - - - - - GT AGT T T A T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
ACAA T AC T T ACAAAA T T A TGAA T CA T CCAACAA T A T T AA T T T AAACACAA T A T AGT T AA TGA TGAAAA TGGGA T ACAACC T T CA T A T T T T A T AAA T AAGT - - - - - - - - - - AAGTGT C TGGT T T T C T TGCA TGT A T A TGAGCCA T ACGA T AAA T AAA T AAA T AAA T A - - - - - - TGAGAA T AA TGAACGT T T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - -
A T - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAGGA T T T T A T - A T A T T AA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAGTGCC TGGC T T T C T TGCA TGT A T A TGAGCCA T ACGA T AAA T AAA T AAA T AAA T T T AGT AGT AA - - - - - - - - - A T T C T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAGTGT C TGGT T T T C T TGCA TGT A T A TGAGCCA T ACGA T AAA T AAA T AAAAAC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
ACAA T AC T T ACAAAA T T A TGAA T CA T CCAACAA T A T T AA T T T AAACACAA T A T AC T T AA TGA TGAAAA TGGGA T ACAACC T T CA T A T T T T A T AAA T AAGT - - - - - - - - - - AAGAGT C TGGT T T T C T TGCA TGT A T A TGAGCCA T ACGA T AAA T AAA T AA TGT T T T AGGAAAACGAAA T T A T T A T ACAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAGTGT C TGGT T T T C T TGCA TGT A T A TGAGCCA T ACGA T AAA T AAA T AAA T AAA T TGTGA - GAAG - - - - - - - - - GGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
ACAA T AC T T ACAAAA T T A TGAA T CA T CCAACAA T A T T AA T T T AAACACAA T A T AC T T AA TGA T AAAAA TGGGA T ACAACC T T CA T A TGT T A T AAA T AAGT - - - - - - - - - - AAGTGT C TGGT T T T C T TGCA TGT A T A TGAGCCA T ACGA T AAA T AAA T AAA T A T CAAGT A T A T CAA T CCAGT CGAACA T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
ACAA T AC T T ACAAAA T T A TGAA T CA T CCAACAA T A T T AA T T T AAACACAA T A T AGT T AA TGA TGAAAA TGGGA T ACAACC T T CA T A T T T T A T AAA T AAGT - - - - - - - - - - AAGTGT C TGGT T T T C T TGCA TGT A T A TGAGCCA T ACGA T AAA T AAA T AAACCAACAG - - - - GC TGAGGCGACAAACG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - T A TGAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAGTGT C TGGT T T T C T TGCA TGT A T A TGAGCCA T ACGA T AAA T AA T AAAA T AAA T AA - - - - A T AGGAA T AGGTGAC T T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAGTGT C TGGT T T T C T TGCA TGT A T A TGAGCCA T ACGA T AAA T AAA T AAA T AAA T T AGT T T T TGT TGGT TGT AAGT A T T T AC T T - - - - - - - - - - - - - - - -
ACAA T AC T T ACAAAA T T A TGAA T CA T CCAACAA T A T T AA T T T AAACACAA T A T AC T T AA TGA TGAAAA TGGGA T ACAACC T T CA T A T T T T A T AAA T AAGT - - - - - - - - - - AAGTGT C TGGT T T T C T TGCA TGT A T A TGAGCCA T ACGA T AAA T AAA T AAA T AAAGGGC T - - - T AGGGGT AGT A T A T T C TGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
ACAA T AC T T ACAAAA T T A TGAA T CA T CCAACAA T A T T AA T T T AAACACAA T A T AC T T AA TGA TGAAAA TGGGA T ACAACC T T CA T A T T T T A T AAA T AAGT - - - - - - - - - - AAGTGT C TGGT T T T C T TGCA TGT A T A TGAGCCA T ACGA T AAA T AAA T AAGGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AAAA T T T CCGCACGT T T T C - - CA T T T T TGAAAA T T T T C T T T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAGTGT C TGGT T T T C T TGCA TGT A T A T - - ACGA T ACGA T AAA T AAA T AAA T AAA T AA T C T A - - - GAAAAAC T AGT T T T T CCA T - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAGGGT C TGGT T T T C T TGCA TGT - - - - - - - - - A T A T AA T T AA T AA - - - - - TGGACAAGGAAAAAA TGGAAACAAAA T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
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