
Start crop Point End crop Point

MSA length = 2174
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T CGC T T CGT T T T T TGT T - - - T A T A T AGAGAC T AGAGT C T TGCGACCGGCC - T T T C T CAC T AGT TGT T CC T TGC T T C TGA - - - - - - - - - - GA T CGAGAAGCAAGGAACAAAGTGT AACGGGT CGGT CGC T AGAC T C T AGTG - - - - - - - T T A T - T T AAAA T CACA T T T A T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CGAGA T T T CCCGT T C T T T TGT - - - - - - AGAC T AGAGT C TGT CGACCGGCC T T T T C T CAC T AGT TGT T CC T TGC T T C TGA - - - - - - - - - - GA T CGAGAAGCAAGGAACAAAGCGT AACGGGT CGGT CGC T AGAC T C T AGTGT T CGGTGA TGT T - AGGGAA T A TGT T AAAA TGA T A - - - GT T T T TG - A T A -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T A T CC T T CCGC - - - T TGA T T TGAC T AGAGT C T AGAGACCGGCC - T T T C T CAC T AGT TGT T CC T TGC T T C TGA - - - - - - - - - - GA T CGAGAAGCAAGGAACAAAGTGT AACGGGT CGGT CGC T AGAC T C T AGTGT TGA T - - - - AG - - AAGAGAAGAGT CCACA T CACG - - - GCCGCCA T - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAA T CGT A T A - T - - ACAAA TGCAC T AGAGT C T TGCGACCGGCC - T T T C T CAC T AGT TGT T CC T TGC T T C TGA - - - - - - - - - - GA T CGAGAAGCAAGGAACAAAGTGT AACGGGT CGGT CGC T AGAC T C T AGT T ACAAA - - - - AC - - GGAAAA T T AACGTG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
C - - T T T T T ACA T ACAAA T A T T C - - A T T T A T T CA T AGGC T TGT C T AAA T CGAC T AGAGT C T TGCGAC TGGCC - T T T C T CAC T AGT TGT T CC T TGC T T C TGA - - - - - - - - - - GA T CGAGAAGCAAGGAACAAAGTGT AACGGGT CGGT CGC T AGAC T C T AGT T C T AAA TGT T - - T - AACAGGCAGAAC TGT A TGT T T T T AACGA T AAC - - - -
- - T A T TGA T AACAAAAACGCCGCCGC T T T T CAGA TGCA - - - - T ACGCGT CAC T AGAGT C T TGCGACCGGCC - T T T C T CAC T AGT TGT T CC T TGC T T C TGA - - - - - - - - - - GA T CGAGAAGCAAGGAACAAAGTGT AACGGGT CGGT CGC T AGAC T C T AGT A T ACGC TGACACC - AACAAA T A T AGA T T T AAGAAGT TGA T T A T AGC T T T T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T AA T CCA T AGT - CA - - - - - CGGT AC T AGAGT C T TGCGACCGGCC - T T T C T CAC T AGT TGT T CC T TGC T T C TGA - - - - - - - - - - GA T CGAGAAGCAAGGAACAAAGTGT AACGGGT CGGT CGC T AGAC T C T AGTGAAGAC - - T T - - - GGAAC T ACGGT ACAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - G - - - - - - - - - AC T AGAGT C T TGCCACCGGCC - T T T C T CAC T AGT TGT T CC T TGC T T C TGA - - - - - - - - - - GA T CGAGAAGCAAGGACCAAAGTGT AACGGGT CGGT CGC T AGAC T C T AGT T AAAGC - - C T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CCGC
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGC T T T T CC T T A TGGCC TGTGAAAA T TGAC T AGAGT C T TGCGACCGGCC - T T T C T CAC T AGT TGT T CC T TGC T T C TGA - - - - - - - - - - GA T CGAGAAGCAAGGAACAAAGTGT AACGGGT CGGT CGC T AGAC T C T AGT - - - - - - - - - - AG - - CA T AA - - - - GT TGA TGGCA T C - - - AC T A T AC T T T T C
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T CAC TGT TGT T T CGT - - - - - - - C T A T AGAGT C T TGCGACCGGCC - T T T C T CAC T AGT TGT T CC T TGC T T CAGA - - - - - - - - - - GA T CGAGAAGCAAGGAACAAAGTGT AACGGGT CGGT CGC T AGAC T C T AGT - - - - - - TGT T - - - C - - GGGT T C T T T TGAC T T CAGGT - - C T CGTGA T T TGC
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CGT C T C T TGT T - - - - - - - - - - - - AC T AGAGT C TGGCGACCGGCC T T T T C T CAC T AGT TGT T CC T TGC T T C TGA - - - - - - - - - - GA T CGAGAAGCAAGGAACAAAGCGT AACGGGT CGGT CGC T AGAC T C T AGTGT T T T T - - T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T A T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GACCGGCC - T T T C T CAC T AGT TGT T CC T TGC T T C TGA - - - - - - - - - - GA T CGAGAAGCAAGGAACAAAGTGT AACGG - T CGGT CGC T AGAC T C T AGT A T A TGGTGT T - - - TGGTGAA T CCGTGAGT T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
TGT A T T C T AGGT AA T T AGT CCCAAAC T C T T CAA T T A T AGTGT T CA T AA TGAC T AGAGT C T TGCGACCGGCC - T T T C T CAC T AGT TGT T CC T TGC T T C TGA - - - - - - - - - - GA T CGAGAAGCAAGGAACAAAGTGT AACGGGT CGGT CGC T AGAC T C T AGTGT CA T AAGT T AGT TGAAGAGGA T TGAAACACC T C - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C T T - - - - - - - - G - CGT CA TGGAC T AGAGT C T TGCGACCGGCC - T T T C T CAC T AGT TGT T CC T TGC T T C TGA - - - - - - - - - - GA T CGAGAAGCAAGGAACAAAGTGGAACGGGT CGGT CGC T AGAC T C T AG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CCGT
T T T A T CGTGGC T AA T AAAA T A TGAC T T T A T T T AAA T T A T T A - GAAACACAAC T AGAGT C T AGCGACCGGCC - T T T C T CAC T AGT TGT T CC T TGC T T CCGA - - - - - - - - - - GA T CGAGAAGCAAGGAACAAA T TGT AACGGGT CGGT CGC T AGAC T C T AGTGGAAAC - - - - - - - - AAA T AAC TGAAAGAAA TGT CACCAA T TGTGGC - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T - - - - - - - AA T CAC T AGAGT C TGGCGACCGGCC T T T T C T CAC T AGT TGT T CC T TGC T T C TGA - - - - - - - - - - GA T CGAGAAGCAAGGAACAAAGTGT AACGGGT CGGT CGC T AGAC T C T AGT T T - - - - TG - - AG - T AAAGAGTGCGT TGC T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C TGT TGCCGT CGC T - - - - GTGCCGAGAC T AGAGT C TGGCGACCGGCC T T T T C T CAC T AGT TGT T CC T TGC T T C TGA - - - - - - - - - - GA T CGAGAAGCAAGGAACAAAGTGT AACGGGT CGGT CGC T AGAC T C T AGTGGT - - - - - - - GG - - - - - - - - - - - - - CCA T C T T TGT - - - CA T T CGGT T T AG
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C TGT TGCCGT CGC T - - - - GTGCCGAGAC T AGAGT C TGGCGACCGGCC T T T T C T CAC T AGT TGT T CC T TGC T T C TGA - - - - - - - - - - GA T CGAGAAGCAAGGAACAAAGTGT AACGGGT CGGT CGC T AGAC T C T AGTGGT - - - - - - - GG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CGCCAACAGT A - - G - T A T T CGCCAC T AGAGT C T TGCGACCGGCC - T T T C T CAC T AGT TGT T CC T TGC T T C TGA - - - - - - - - - - GA T CGAGAAGCAAGGAACAAA T TGT AACGGGT CGGT CGC T AGAC T C T AGT AGT CAG - - T C - - - - CAACAAACC T AG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T CA T T T T TGT - - - - CCA TGACGAC T AGAGT C TGGCGACCGGCC T C T T C T CAC T AGT TGT T CC T TGC T T C TGA - - - - - - - - - - GA T CGAGAAGT AAGGAACAAAGTGT AACGGGT CGGT CGC T AGAC T C T AGT CCCA TGGGT T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T CACCCC T T AAA - - - - T T TGT A TGAC T AGAGT C TGGCGACCGGCC T T T T T T CAC T AGT TGT T CC T TGC T T C TGA - - - - - - - - - - GA T CGAGAAGCAAGGAACAAAGTGT AACGGGT CGGT CGC T AGAC T C T AGT C T T TGT - - - - - - - - GAAAAGC T CGT T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - AGT C TGT CGGT C T TGGT C T TGT T T - - - - - - - T TGGAC T AGAGT C TGGCGACCGGCC T T T T T T CAC T AGT TGT T CC T TGC T T C TGA - - - - - - - - - - GA T CGAGAAGCAAGGAACAAAGTGT AACGGGT CGGT CGC T AGAC T C T AGTGA T C T T T A T T - - - - CAAGA T T A TGA T CA T T T CAAC - - - AA TGT T A T C TGA
T T A T T - - - - - - - - - - AA T A T TGGA T T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAC T AGAGT C TGGCGACCGGCC T T T T C T CAC T AGT TGT T CC T TGC T T C TGA - - - - - - - - - - GA T CGAGAAGCAAGGAGCAAAGTGT AACGGGT CGGT CGC T AGAC T C T AGT TG - GA T - - T T - - - T T T AAAAA T T A T T AA T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T A T T - - - - - - - - - - AA T A T TGGA T T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAC T AGAGT C TGGCGACCGGCC T T T T C T CAC T AGT TGT T CC T TGC T T C TGA - - - - - - - - - - GA T CGAGAAGCAAGGAGCAAAGTGT AACGGGT CGGT CGC T AGAC T C T AGT TG - GA T - - T T - - - T T T AAAAA T T A T T AA T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T A T T - - - - - - - - - - AA T A T TGGA T T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAC T AGAGT C TGGCGACCGGCC T T T T C T CAC T AGT TGT T CC T TGC T T C TGA - - - - - - - - - - GA T CGAGAAGCAAGGAGCAAAGTGT AACGGGT CGGT CGC T AGAC T C T AGT TG - GA T - - T T - - - T T T AAAAA T T A T T AA T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T A T T CAA T AC T TGGGAA T A T T CCAA T T T T T T T T T T T T C T TGT CAA T CGCCAC T AGAGT C TGGCGACCGGCC T T T T C T CAC T AGT TGT T CC T TGC T T C TGA - - - - - - - - - - GA T CGAGAAGCAAGGAACAAAGTGT AACGGGT CGGT CGC T AGAC T C T AG - T CCA - A TGT TGGT AAAAAAA T A T AAGTGC TGCC - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - T ACGC T AC TGT AGC - - - - - - - - - - - GGAA T T CC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CC T TGC T T C TGA - - - - - - - - - - GA T CGAGAAGCAAGGAACAAAGTGT AACGGGT CGGT CGC T AGAC T C T AGTGCAACAGC - - GGT CA T T ACA T AAGGT AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GGAAACAGAC T AGAGT C T TGCGACCGGCC - T T T C T CAC T AGT TGT T CC T TGC T T C T AA - - - - - - - - - - GA TGGAGAAGCAAGGAACAAAGTGT AACGGGT CGGT CGC T AGAC T C T AGT CGGAAA T A T T - - - T AA TGCA T T CGGT AGA T CCA T AGAGT T T A T T A T T T T A
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C T T A T TGGC T T T - - - - GT CCGGCGAC T AGAGT C TGGCGACCGGCC T T T T C T CAC T AGT TGT T CC T TGC T T C TGA - - - - - - - - - - GA T CGAGAAGCAAGGAACAAAGTGGAGCGAAC T AGAAGA T TGAA T C T - - - A TGTGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GA T CGAGAAGCAAGGAACAAAGGGT AACGGGT CGGT CGCGAGAC T C T AGTGA T A TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C T TGAGCC T T T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CA TGTGTGC TGT T - - - - - CA T AACCAC T AGAGT C T TGCGACCGGCC - T T T C T CAC T AGT TGT T CC T TGC T T C TGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GGGAAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T AGCA T AA T AC - - - T T ACA T CAAC T AGAGT C TGCCGACCGGCC T T T T C T CAC T AGT TGT T CC T TGC T T C TGA - - - - - - - - - - GA T CGAGAAGCAAGGAACAAAGTGT AACGGGT CGGT CGC T AGAC T C T AGT A T T ACA TGT T AG - - AAAAGAGA TGGCAGCAAA T - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AA T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C TGGT T CCGA - - - - - - - - - - GA T CGAGAAGAAAGGAACAAAGTGT AACGGGT CGGT CGC T AGAC T C T AGT AC T T CA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT AAAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GA T CGAGAAGCAAGGAACAAA T TGT AACGGGT CGGT CGC T AGAC T C T AGTGGACA T - - - - - - - - T AA T T AGACAGA T AAAGCACGT T AGGT ACGGT T T A T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C T A T A T C T AGT A - - - T - - - - TGACAC T AGAGT C T TGCGACCGGCC - T T T C T CAC T AGT TGT T CC T TGC T T C TGA - - - - - - - - - - GA T CGAGAAGCAAGGAACAAAGCGT AACGGGT CGGT CGC T AGAC T C T AGT C T C T T T - - T T - - - - AAAACA T T T A T C T A TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - GT AC T A T C T T A T CC T CGGTG - - - - - - - - - GAGAC T AGAGT C T TGCGACCGGCC - T T T C T CAC T AGT TGT T CC T TGC T T C TGA - - - - - - - - - - GA T CGAGAAGCAAGGAACAAAGCGT AACGGGT CGGT CGC T AGAC T C T AGT AAAAA T T C T T - - T - - - - GAAC TGA T AAGAAGTGTG - - - T T T T C TGT T C T T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAAA T A T AAC T AGAGT C T TGCGACCGGCC - T T T C T CAC T AGT TGT T CC T TGC T CC TGA - - - - - - - - - - GA T CGAGAAGCAAGGAACAAAGCA T AACGGGT CGGT CGC T AGAC T C T AGT CGAAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T C T T C T ACCA T A T TGGCA T T CGA TGA T TGCCGAAGT C T T - - C T AGT CAAAC T AGAGT C TGGCGACCGGCC T T T T C T CAC T AGT TGT T CC T TGC T T C TGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A - - - - - - - - - - GGGGGGT CAC T AGAGT C T AGCGACCGGCC - T T T C T CACAAGT TGT T CC T TGC T T C TGA - - - - - - - - - - GA T CGAGAAGCAAGGAACAAAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AGC TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GA T TGAGAAGCAAGGAACAAAGTGT AACGGGT CGGT CGC T AGAC T C T AG - - - - - - - - - - - GG - - AAAAAAACAA T A TGT C T A T AA - - - GC T A T A T A - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT C TGT CC T T CACA - - - T A T CAAAGT AC T AGAGT C T TGCGACCGGCC - T T T C T CAC T AGT TGT T CC T TGC T T C TGA - - - - - - - - - - GA T CGAGAAGCAAGGAACAAAGTGT AACGGGT CGGT CGCAAGAC T C T AGT CA T CAA TGTG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AC T AAA TGT A T TGCA - - - CGAAGAGTGAC T AGAGT C T TGCGACCGGCC - T T T C T CAC T AGT TGT T CC T TGC T T C TGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGCGCACA T TGC T - - - - GT CGC TGGAC T AGAGT C T TGCGACCGGCC - T T T C T CAC T AGT TGT T CC T TGC T T C TGA - - - - - - - - - - GA T CGAGAAGCAAGGAACAAAGTGT AACGGGT CGGT CGC T AGAC T C T AGT TGT CGC - - - - AG - - GT T CAGC T T CA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GCCAGGGT AC T AGAGT C T TGCGACCGGCC - T T T C T CAC T AGT TGT T CC T T AC T T C TGA - - - - - - - - - - GA T CGACAAGCAAGGAACAAAGTGT AACGGGT CGGT CGC T AGAC T C T AGTGGCCAGTGT T C T - - GAGGAACCAGCAC TGGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - AA T A T T CCA T T C T C T T T CC T TGT T TGT ACAGA T T T AC T AGAGT C T TGCGACCGGCC T T T A T T T T A TGGT TGT T CC T TGC T T C TGA - - - - - - - - - - GA T CGAGAAGCAAGGAACAAAGTGT AACGGGT CGGT CGC T AGAC T C T AGT - - - - - - - - - - AGT T CGCGGT C T T AA TGA T A T T A TGT T AA TGGTGGT T TGT
T C T T T C T CGT T T T ACAA T T A T CCGA TGCCGGCCC TGGGT - - - GC T CGGT CAC T AGAGT C T TGCGACCGGCC - T T T C T CAC T AGT TGT T CC T TGC T T C TGA - - - - - - - - - - GA T CGAGAAGCAAGGAACAAAGTGT AACGGGT CGGT CGC T AGAC T C T AGTGGC T CA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C TGT T T T T AC T AGAGT C T TGCGACCGGCC - T T T C T CAC T AGT TGT T CC T TGC T T C TGA - - - - - - - - - - GA T CGAGAAGCAAGGAACAAAGTGT AACGGGT CGGT CGC T AGAC T C T AGT CC TGT T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - AG - T CGT CACCC T CCCCAC TGC T - - - - AAAAACAGAC T AGAGT C T TGCGACCGGCC - T T T C T CAC T TGT TGT T CC T TGC T T C TGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T AAAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GA T CGAGAAGCAAGGAACAAAGTGT AACGGGT CGGT CGC T AGAC T C T AGT CAAGGGTGTGAG - - AAAAAA T T AGGT CGAACG - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CA T A TGTGAC T AGAGT C TGGCGACCGGCC T T T T C T CAC T AGT TGT T CC T TGC T T C TGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GGAGAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
A - - - - - - - - - - - - ACAA - - - C T TGC T T T A T C T C T TGT T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GA T CGAGAAGCAAGGAACAAAGTGT AACGGGT CGGT CGC T AGAC T C T AGT AGCCAA - - - T AG - - GGAGAGCGTGGGCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T - - - - - - - - - T AAGT AGAGT C TGGCGACCGGCC T T T T C T CAC T AGT TGT T CC T TGC T T C TGA - - - - - - - - - - GA T CGAGAAGCAAGGAACAAAGCGT AACGGGT CGGT CGC T AGAC T C T AGTGGTGAC - - - - - - - - - - - AGAC T TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
A T T ACC TGCC T CAACAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T C T T CAGAC T AGAGT C T TGCGACCGGCC - T T T C T CAC T AGT TGT T CC T TGC T T C TGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - G - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T ACGT ACAC T AGAGT C T TGCGACCGGCC - T T T C T CAC T AGT TGT T CC T TGC T T C TGA - - - - - - - - - - GA T CGAGAAGCAAGGAACAAAGTGT AACGGGT CGGT CGC T AGAC T C T AGTGT T ACG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
A T T A T T A T C T ACAGCAACAGT CC T AC T T TGT T T ACGCG - - - C T CAC T CACAC T AGAGT C T TGCGACCGGCC T T T T C T CAC T AGT TGT T CC T TGC T T C TGA - - - - - - - - - - GA T CGAGAAGCAAGGAACAAAGTGT AACGGGT CGGT CGC T AGAC T C T AGT C T CAC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T CGGGT A T CGTG - - - CACA T T CGT AC T AGAGT C T TGCGACCGGCC T T T T C T CAC T AGT TGT T CC T TGC T T C TGA - - - - - - - - - - GA T AGAGAAGCAAGGAACAAAGTGT AACGGGT CGGT CGC T AGAC T C T AGT AACA T T - - C T - - - - TGA T TGGTGA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GA T T T T A T T T T T T T T - - - - ACAAA TGT AC T AGAGT C T TGCGACCGACC T T T T C T CAC T AGT TGT T CC T TGC T T C TGA - - - - - - - - - - GA T CGAGAAGCAAGGAACAAAGTGT AACGGGT CGGT CGC T AGAC T C T AGTGACAAA - - - - - - - - CA T AAA T C T T T CC T T AGT AC T - - - - - - - - - - - T C TG
A T AA TGACAGT TGGTGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T - - T T CCAAA T AAC T AGAGT C T TGCGACCGGCC T T T T C T CAC T AGT TGT T CC T TGC T T C TGA - - - - - - - - - - GA T CGAGAAGCAAGGAACAAAGTGT AACGGGT CGGT CGC T AGAC T C T AGT AAGAAC TGC T AG - - AAAGAGCAAAACAGT T T T AGT - - - T T T T TGT T - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T C T A T AGAC T AGAGT C T TGCGACCGGCC T T T T C T CAC T AGT TGT T CC T TGC T T C TGA - - - - - - - - - - GA T CGAGAAGCAAGGAACAAAGTGT AACGGGT CGGT CGC T AAAC T C T AGT A T C T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T C T A T AGAC T AGAGT C T TGCGACCGGCC T T T T C T CAC T AGT TGT T CC T TGC T T C TGA - - - - - - - - - - GA T CGAGAAGCAAGGAACAAAGTGT AACGGGT CGGT CGC T AAAC T C T AGT A T C T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T C T A T AGAC T AGAGT C T TGCGACCGGCC T T T T C T CAC T AGT TGT T CC T TGC T T C TGA - - - - - - - - - - GA T CGAGAAGCAAGGAACAAAGTGT AACGGGT CGGT CGC T AAAC T C T AGT A T C T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T - - - - - - - - T ACAC T AGAGT C T TGCGACCGGCC T T T T C T CAC T AGT TGT T CC T TGC T T C TGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CA T T CGTGCCA T AAA - TG - T A T AAAACAC T AGAGT C T TGCGACCGGCC T T T T C T CAC T AGT TGT T CC T TG - - - - - - - - - - - - - - - - - GA T CGAGAAGCAAGGAACAAAGTGT AACGGGT CGGT CGC T AGAC T C T AGT C T A T AA - - - - - - - - CAGA T AC TGGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAA T CGCAC T AGAGT C T TGCGACCGGCC T T T T C T CAC T AGT TGT T CC T TGC T T C TGA - - - - - - - - - - GA T CGAGAAGCAAGGAACAAAGTGT AACGGGT CGGT CGC T AGAC T C T AGT C T AAA T - - C T - - - C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T T T A T CGA T
- - - - - - - - - - - - - - - - - T ACGC T AC TGT AGC - - - - - - - - - - - GGAA T T CC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C TGA - - - - - - - - - - GA T CGAGAAGCAAGGAACAAAGTGT AACGGGT CGGT CGC T AGAC T C T AGT - - - - - - CGT TGGC T AA T AGA T T T T AA T T T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T C T T T CA T T ACA - - - - AA T ACC TGAC T AGAGT C TGGCGACCGGCC T T T T C T CAC T AGT TGT T CC T TGC T T C TGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CAA T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
A T C T C T A T T A T T CACAA T A TGTGT T A T T TGCC T A T A T C T - - - TGT AAA T CAC T AGAGT C T TGCGACCGGCC - T T T C T T AC T AGT TGT T CC T TGC T T C TGA - - - - - - - - - - GA T CGAGAAGCAAGGAACAAAGTGT AACGGGT CGGT CGC T AGAC T C T AGT T AAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T T A T T T T A T T TGGT - - - AACCCACCA T T AGT CAAAGA - - - - A TGT AC TGAC T AGAGT C T TGCGACCGGCC - - T T C T CAC T AGT TGT T CC T TGC T T C TGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T CCC T T C T C T T T AAAA T T CGGAGA T T C T T CCA T TGT A T - GT A T T TGT ACAC T AGAGT C T TGCGACCGGCC - T T T C T CAC T AGT TGT T CC T TGC T T C TGA - - - - - - - - - - GA T CGAGAAGCAAGGAACAAAGTGT AACGGGT CGGT CGC T AGAC T C T AGT A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAA T T AACC T T T AA T - CG - GT AGAA T T AC T AGAGT C T TGCGACCGGCC T T T T C T CAC T AGT TGT T CC T TGC T T C TGA - - - - - - - - - - GA T CGAGAAGCAAGGAACAAAGTGT AACGGGT CGGT CGC T AGAC T C T AGT CGT AGA - - T T - - - GT AAAAAGGGCAA T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GA T CGAGAAGCAAGGAACAAAGTGT AACGGGT CGGT CGC T AGAC T C T AGTGT C TGGTGT T AG - - AAAACA T CGA TGT A T CGT T A - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
C T CAC T T A T T ACAACAA - - - - - - ACCGT CGCAAA TGT C T - - - - AGAA T T CAC T AGAGT C T TGCGACCGGCC T T T T C T CAC T AGT TGT T CC T TGC T T C TGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T - - - - - - - - - - - - - - - - - AGT C T TGCGACCGGCC T T T T C T CAC T AGT TGT T CC T TGC T T C TGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T ACA TGAA - - - - T AAAAAGT AC T AGAGT C TGGCGACCGGCC T T T T C T CAC T AGT TGT T CC T TGC T T C TGA - - - - - - - - - - GA T CGAGAAGCAAGGAACAAAGTGT AACGGGT CGGT CGC T AGAC T C T AGT A T AAAA - - - - - - - - GAA T AACAGAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAGCCCAGGC T T T A T C T TG - T ACA T CACAC T AGAGT C TGGCGACCGGCC T T T T C T CAC T AGT TGT T CC T TGC T T C TGA - - - - - - - - - - GA T CGAGAAGCAAGGAACAAAGTGT AACGGGT CGGT CGC T AGAC T C T AG - T C T ACA T A T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - T ACGC T AC TGT AGC - - - - - - - - - - - GGAA T T CCGC T ACGGT - TGGCAACAC TGC T T T T C T CAC T AGT TGT T CC T TGC T T C TGA - - - - - - - - - - GA T CGAGAAGCAAGGAACAAAGTGT AACGGGT CGGT CGC T AGAC T C T AGT - - - - - - TGT T AGT T AACAAA T C T AAA T T T A T T T AGT T AA T CGT TGT - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GGA - - - C T AC T AGAGT C TGGCGACCGGCC T T T T C T CAC T AGT TGT T CC T TGC T T C TGA - - - - - - - - - - GA T CGAGAAGCAAGGAACAAAGTGT AACGGGT CGGT CGC T AGAC T C T AGT - - - - - - TGT T AGT T AACAAA T C T AAA T T T A T T T AGT T AA T CGT TGT - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T - - - T CAAAACGAC T AGAGT C TGGCGACCGGCC T T T T C T CAC T AGT TGT T CC T TGC T T C TGA - - - - - - - - - - GA T CGAGAAGCAAGGAACAAAGTGT AACGGGT CGGT CGC T AGAC T C T AGTGT CAAA - - - - AGC - - - - - - - - GGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T T T T AC T T TGC - - - - - T AA T CACAC T AGAGT C TGGCGACCGGCC T T T T C T CAC T AGT TGT T CC T TGC T T C TGA - - - - - - - - - - GA T CGAGAAGCAAGGAACAAAGTGT AACGGGT CGGT CGC T AGAC T C T AGTG - - - - - - - A T AA T T AAAAA T TGT AGTGACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T C T CGT T T - - - C - - - - AGGGAC T TGAGT C TGGCGACCGGCC T T T T C T CAC T AGT TGT T CC T TGC T T C TGA - - - - - - - - - - GA T CGAGAAGCAAGGAACAAAGTGT AACGCA T AGA T AA T T AA T CA TG - - - A T TGAA TGT T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T TGT TGT A T - GT AA T CGT T CAC T AGAGT C TGGCGACCGGCC T T T T C T CAC T AGT TGT T CC T TGC T T C TGA - - - - - - - - - - GA T CGAGAAGCAAGGAACAAAGTGT AACGGGT CGGT CGC T AGAC T C T AGTGAA T CGTGT T - - - TGGGGGACCAAACCAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T T CAC T AGAGT C TGGCGACCGGCC T T T T C T CAC T AGT TGT T CC T TGC T T C TGA - - - - - - - - - - GA T CGAGAAGCAAGGAACAAAGTGT AACGGGT CGGT CGC T AGAC T C T AGTGA T CC T TG - - AG - - T CGAAACGA T ACCGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CCA T T CGCA TGT T - T - - - - - - - - AC T AGAGT C TGGCGACCGGCC T T T T C T CAC T AGT TGT T CC T TGC T T C TGA - - - - - - - - - - GA T CGAGAAGCAAGGAACAAAGTGT AACGGGT CGGT CGC T AGAC T C T AGT CGAC T C TG - - AGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CA T T ACCA T AGAA T - - - - - - - T T A T AC T AGAGT C TGGCGACCGGCC T T T T C T CAC T AGT TGT T CC T TGC T T C TGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAGAC T AGAGT C TGGCGACCGGCC T T T T C T CAC T AGT TGT T CC T TGC T T C TGA - - - - - - - - - - GA T CGAGAAGCAAGGAACAAAGTGT AACGGGT CGGT CGC T AGAC T C T AGT AA T T AG - - - - AG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GCGT T T T CAACCGA T A T - TGTGACCC T AC T AGAGT C TGGCGACCGGCC T T T T C T CAC T AGT TGT T CC T TGC T T C TGA - - - - - - - - - - GA T CGAGAAGCAAGGAACAAAGTGT AACGGGT CGGT CGC T AGAC T C T AGT TGTGACC TGTGG - - T AGAGACACGAC T AC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CC T TGT T C T - - - - - - - T TGAC T AGAGT C TGGCGACCGGCC T T T T C T CAC T AGT TGT T CC T TGC T T C TGA - - - - - - - - - - GA T CGAGAAGCAAGGAACAAAGTGT AACGGGT CGGT CGC T AGAC T C T AGT C - T CC T T T T T AA - - GAAAAACA TGT CGA T T T CAC - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AC T T T TGT AGT T - T AC - - - - CACGAC T AGAGTGTGGCGACCGGCC T T T T CGCAC T AGT TGT T CC T TGC T T C TGA - - - - - - - - - - GA T CGAGAAGCAAGGAACAAAGTGT AACGGGT CGGT CGC T AGAC T C T AGT A T CGCC TG - - A - - - GAAGAAGAGC T C TGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T CA TGC T CA T T - - - - - - - - T C T CAC T AGAGT C T TGCGACCGGCC T T T T C T CAC T AGT TGT T CC T TGC T T C TGA - - - - - - - - - - GA T CGAGAAGCAAGGAACAAAGTGT AACGGGT CGGT CGC T AGAC T C T AGT CA T T C T T T T T - - T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GA T CGAGAAGCAAGGAACAAAGTGT AACGGGT CGGT CGC T AGAC T C T A - T AGCGAA TGC T A - C - GAAGAGCA T T T T CGCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T T T T C T CAC T AGT TGT T CC T TGC T T C TGA - - - - - - - - - - GA T CGAGAAGCAAGGAACAAAGTGT AACGGGT CGGT CGC T AGAC T C T AGTGT A T T T TG - - AG - TGAAGAA TGAAC T T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CGAGA T T T CCCGT T C T T T TGT AGTGGCGGAC T AGAGT C TGGCGACCGGCC T T T T C T CAC T AGT TGT T CC T TGC T T C TGA - - - - - - - - - - GA T CGAGAAGCAAGGCACAAAGCGT AACGGGT CGGT CGC T AGAC T C T - - - - - - - - - - - - - GT T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -





0 500 1000 1500 2000

0
5

10
15

TE: rnd_5_family_14085.fasta.b.bed_uf.bed_g_1.bed_fm_1.bed_0_0_n.bed_g_1.bed_fm_2.bed_0_0_bcln.fa_aln.fa_cl.fa_gs.fa_ce.fa_bc.fa_ce.fa_gs.fa_bc.fa
 size: 2174bp; fragments: 808; full length: 0 (>=1956.6bp)
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