
Start crop Point End crop Point

MSA length = 480
AA - - A T T T C T CGCGAGAAA TGT T T CGCGAGTGTGT T T CGAAGAACGAACA T ACGT T T CGTGC T CCAAGCAGAAACAAGTGGTGAGCCGCCAGT T TGCGCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T CAA T T TGA TGA T AAA - - - - T AGT AGACCA T T A T AAAA - - - T T AGC
AACAC TGT T T CGCGAGAAA TGT T T CGCAAGTGTGT T T CGGACAACGAACA T ACGT T T CGTGC T CCAAGCGGAAACAAGTGGTGAGCCGCCAC T T TGCGCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGGT T AA T AA T TG - - - - - - GAA TGA T T T T CAAAC T - - - - - - GAA
AAAAA TGT T T CGCGAGAAA TGT T T CGCGAGTGTGT T T CGGACAACGAACAAACGT T T CGTGC T CCAAGCGGAAACAAGTGGTGAGCCGCCAGT T TGCGCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAACCA - T T TGT T AC TGAC T T T T AAAAAA - - - - - - - -
- - - - - TGT T T CGCGAG - - - - - - - - - - - - - - TGTGT T T CGGACAACGAACA T ACGT T T CGTGC T CCAAGCGGAAACAAGCGGTGAGCCGCCAGT T TGCGAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T C T AAA T AA - - - - - - - T
AAAAA TGT T ACGCGAAAAA TGT T T CACGAGTGTGT T T CGAACAA TGAACA T - - GT T T CGTGC T CCAAGCGGAAACAAGTGGTGAGCCGCCAGT T TGCGCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T AAACA - A - - - - - - - - - - - TGC T TGACGA - - - - - - - C
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CGCGAGTGTGT T T CGGACAACGAACA T ACGT T T CGTGC T CCAAGCAGAAACAAGTGGTGAGCCGCCAGT T TGCGCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CCAACGAACA - T C - - - - - - - - - - T T T TGAGCAA - - - CCCGT
AAAAA TGT T T C - - - - - - - - - - - - - - GCGAGT T TGT T T CGGACAACGAACA T ACGT T T CGTGC T CCAAGCGGAAACAAGTGGTGAGCCGCCAGT T TGCGCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT TGGT AA T - - - - - - - - T T AC T T A T T T CGT T T T - - - - GAGCC
AAAAA TGT T T CGCGAAAAA TGT T T CGCGAGTGTGT T T CGGACAACGAACA T ACGT T T TGTGT T CCAAGCGGAAACAAGTGA TGAGCCGCCAGT T TGCGCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAC T TGACA - - - - - - - - - - T A TGAAA TGT CA T T C - - - - - - - - - T
G - - - - - - - - - - - - - - - AAA TGT T T CGCGAGTGTGT T T CGGACAACGAACA T ACGT T T CGTGC T CCAAGCGGAAACAAGTGGTGAGCCGCCAGT T TGCGCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T A T AA T AA T A T - - - - - A T T T T A T AC T T AA TGCA T ACAAAACC
AAAAA TGT T T CGCGAGAAA TGT T T CGCGAGTGTGT T T CGGAGAACGAACA T ACGT T T CGTGC T CCAAGCGGAAACAA T TGGTGAGCCGCCAGT T TGCGCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CCA T T T CAAAA T T AA - - - - GT A T AA T T T T T T CAA T T A - - - TGAC T
AAAAA TGT T T CGCGAGAAA TGT T T CGCGA T TGTGT T T CGGACAACGAACA T ACGT T T CGTGC T CCAAGCGAAAACAAGTGGTGAGCCGCCAGT T TGCGCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T AA T TGA - - - - - - - T
AAAAA TGT T T CGCGAGAAA TGT T T CGTGAGTGTGT T T CGGACAACGAACA T ACGT T T CGTGC T CCAAGCGGAAACAAGTGGTGAGCCGGCAGT T TGCGCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAAAA T - GA T - C T TGCGGT T T T TGAGCAA - - - - - - T T
AAAAA TGT T T CGCGAGAAA TGT T T CGCGAGTGTGT T T CGGACAACAAACA T ACGT T T CGTGC T CCAAGCAGAAACAAGTGA TGAGCCGCCAGT T TGCGCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T AAA T CGAGGGT CA - - - - - CA T C T AA T T T T CAAAAAAA - - GGGC T
AAAAA TGT T T CGCGAGAAA TGT T T CGCGAGTGT A T T T CGGACAACGAACAGACGT T T CGTGC T CCAAGTGGAAACAAGTGGT T AGCCGT CAGT T TGCGCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C T T AA T T T C T CACAAAA - - - A T CA T
AAAAA TGT T T CGCGACAAA TGT T T CGCGAGTGTGT T T TGGACAACGAACA T ACGT T T CGTGC T CCAAGCGGAAGT AAGT AA TGAGCCGCCAGT T TGCGCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T TGC - GT T T T T T T TGCA T - - - AGTGT
AAAAA TGT T T CGCGAGAAA TGT T T CGCCAGTGTGT T T CGGACAACGACCA T ACGT T T CGTGC T CCAAGCGGAAACAAGTGGTGAGCCGCCAGT T TGCGCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T A T ACC T T T C T A T A T A T A - - A TGGC
AAAAA TGT T T CGCGAGGAA TGT T T CGTGAGTGTGT T T CGGACAACGAACA T ACGT T T CGTGC T CCAAACGGAAACAAGTGGTGACCCGCCAGT T TGCGCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAGTGCGGC T T T AAAA - - - - - - - - T CAGTGT T T T T T TGT TGT A - - CA T AC
AAAAA TGT T T CGCGAGAAA T A T T T CGCGAGTGTGT T T CGGACAACGAACA T ACGT T T CGTGC T CCAAGCGCAAACAAGTGGTGAGACGCCAGT T TGCGCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGGC TGGGAAA TG - - - - - A TGACA T T T CCCA T A T AA - - - - - - - -
AAAAA TGT T T CGCGAGAAA TGT T T CGCCAGTGTGT T T CGGACAACGAACA T ACGT T T CGTGC T CCAAGCGGAGACAAGTGGTGAGCCGCCAGT T TGCGCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGGT T C T AAA T T T A - - - - - T A T C TGT T T TGGCC T AAAAAAAAA T
AAAAA TGT T T CGCGAGAAA TGT T T CGCGAA TGTGT T T CGGACAACGAACA T ACGT T T CGTGT T CCAAGCGGAAACAAGTGGTGAGCCGCCAGT T TGCGCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GGAAAGA T A T CAA - AA - - - GGCGAA T TGCCACAC T A - - - - - - - T
AAAAA TGT T T CGCGAGAAA TGT T T CGCGAA TGTGT T T CGGACAACGAACA T ACGT T T CGTGT T CCAAGCGGAAACAAGTGGTGAGCCGCCAGT T TGCGCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GGAAAGA T A T CAA - AA - - - GGCGAA T TGCCACAC T A - - - - - - - T
AAAAGTGT T T CGCGAGAAA TGT T T CGCGAGTGTGT T T CGGACAACGAACA T ACGT T T CGTGC T T CAAACGGAAACAAGTGGTGAGT CGCCAGT T TGCACG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T TGACCGT C T A - - - - GTGTGGAA T A T T AAA T T A - - - ACAA T
AAAAA TGT T T CGCGAGAAA TGT T T CGCGAGTGTGT T T CGGACAACGAACA T ACGT T T CGTGC T C T AAGCGGAAACAAGTGGTGAGCCGCCAGT T TGCGCA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACAAGT T T T T T T ACGTGT - - - T T AA T
- - - - - - - - - - - - - CAGTGGCGT TGCGTGAA T T T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T CGGGGTGAGT AGT A T ACACGAGAGGC T AGT T T CGCGAAACGT T T CGCGCAGTGCAGC T T AACGGT T AAAACACAGT A T T T T T AAAAA T T A - AACAAA T
AAAAA TGT T T CGCGAGAAA TGT T T CGCGAGTGTGT T T CGGACAACGAACA T AC T T T T CGTGC T CCAAGCGGAAACAAGTGGTGAGCCGCCAGT T TGCGCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A TGACAA T AAA T A - - - - - - A T A T TGA TGT CA - - - - - - - - - - - - -
AAAAA TGT T T CGCGAGAAA TGT T T CGCGAC TGTGT T T CGGACAA TGAACA T ACGT T T CGTGC T CCAAGAGGAAACAAGTGGTGAGCCGCCAGT T TGCGCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T CGA T T AAAAA - - - - - - - - - - - - - T T T T CAACAA - GAGCAAC
AAAAA TGT T T CGCGAGAAA TGT T T CGCGAGTGT A T T T CGGAAAACGAACA T ACGT T T TGT AC T CCAAGCGGAAACAAGTGGTGAGCCGCCAGT T TGCGCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T CACGTGA T T ACGT T - GCCCAGT T T T ACA T A T T T - AAAAAAC
AAAAA TGT T T CGCGAGAAA TGT T T CGCGAGTGTGT T T CGGACAACGAACA T ACGT T T CGTGC T CCAAGCAGAAACAAGTGGTGAGT CGCCAGT T TGCGCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA TGT CGCAGAAA - - - - - GT CGCAA T T T TGT CGT AAA - - T CGT T
AAAAA TGT T T CGCGAGAAA TGT T T CGCGAGTGTGT T T CGGACAACGAACA T ACGT T T CGTGC T CCAAGCGGAAA T AAGTGGTGAGCCGACAGT T T AGGCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAA T TGA T AGT T A TGGT CCAC TGA T A T T C T A T T CAAA - - - - - - C
AAAAA TGT T T CGCGAGAAA TGT T T CGCGAGT A TGT T T CGGACAACGAACA T ACGT T T CGTGC T CCAAGCGGAAACAAGTGA TGAGCCGCCAGT T TGCGCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAGACAGACAGAAGA - - - - - - AAGAAGT T T CAC T T CAA - - - - - - -
AAAAA TGT T T CGCGAAAAA TGT T T CGCGAGTGTGT T T CGGACAACGAACA T ACGT T T CGTGC T CCAAGCGGAAACAAGTGGTGAGCCGCCAGT T TGCGCA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AAAAA TGT T T CGCGAGAAA TGT T T CGCGAA TGTGT T T CGGACAACGAACA T ACGT T T CGTGC T CCAAGCGGAAACAAGTGGTGAGCCGCCAGT T TGCGCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAA T T T CC T AAA T C T - - - - T CC T AGC T C T C T AAA T CGCGAAAGA T
AAAAA TGT T T CGCGAGAAA TGT T T CGCGAGTGTGT T TGGGACAACGAACA T ACGT T ACGTGC T CCAAGCGGAAACAAGTGGTGAGCCGCCAGT T TGCGCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T TGTGGTGA T T T T - - - - T T T TGT TGT T T T ACA T A T AAAAAAC T
AAAAA TGT T T CGCGAGAAA TGT T T CGCGAGTGTGT T T CGGACAACAAACA T ACGT T T CGTGC T CCAAGCGGAAACAAGTGGTGAGCCGCCAGT T TGCGCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T TGCGGGT T T T T T TGCA T - - - AGTGT
AAAAA TGT T T CCCGAGAAA TGT T T CGCGAGTGTGT T T CGGACAACGAACA T ACGT T T CGTGC T CCAAGCGGAAACAAGTGT TGAGCCGCCAGT T TGCGCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAAGCAA T AA T AGA - - - - - AAAAAGCC T T CAAGCAA - - - GTGT T
AAAAA TGT T T CGCGAGAAA TGT T T TGCAAGT A TGT T T CGGACAACGAACA T ACGT T T CGTGC T CCAAGCAGAAACAAGTGGTGAGCCGCCAGT T TGCGCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A TGAGT T A T T A T T AAAA - - GGT A T
AAAAA TGT T T CGCGAGAAA TGT T T CGCGAGTGTGT T T CGGACAACGAACC T ACGT T T CGTGC T CCAAGCGCAAACAAGTGGTGAGCCGCCAGT T TGCGCG - - - - - - - - - - T T CGGGGTGAGT AGT A T ACACGAGAGGC T AGT T T CGCGAAACGT T T CGCGCAGTGCGGT T T T ACGT CGT AAA T CCGAGTGTGT T T CGGACAAA - - CC T AC
AAAAA TGT T T CGCGAGAAA TGT T T CGCGAGTGTGT T T CGGACAACGAACC T ACGT T T CGTGC T CCAAGCGCAAACAAGTGGTGAGCCGCCAGT T TGCGCG - - - - - - - - - - T T CGGGGTGAGT AGT A T ACACGAGAGGC T AGT T T CGCGAAACGT T T CGCGCAGTGCGGGT T T ACGT CGT AAA T C TGGGGAGA T T CC T AAC - - - - - - - - - -
AAAAA TGT T T CGCGAGAAA TGT T T CGCGAGTGTGT T T CGGACAACGAACC T ACGT T T CGTGC T CCAAGCGCAAACAAGTGGTGAGCCGCCAGT T TGCGCG - - - - - - - - - - T T CGGGGTGAGT AGT A T ACACGAGAGGC T AGT T T CGCGAAACGT T T CGCGCAGTGCGGT T T T ACGT CGT AAA T CCGAGTGTGT T T CGGACAAA - - CC T AC
AAAAA TGT T T CGCGAGAAA TGT T T CGCGAGTGTGT T T CGGACAACGAACC T ACGT T T CGTGC T CCAAGCGCAAACAAGTGGTGAGCCGCCAGT T TGCGCG - - - - - - - - - - T T CGGGGTGAGT AGT A T ACACGAGAGGC T AGT T T CGCGAAACGT T T CGCGCAGTGCGGT T T T ACGT CGT AAA T CCGAGTGTGT T T CGGACAAA - - CC T AC
AAAAA TGT T T CGCGAGAAA TGT T T CGCGAGTGTGT T T CGGACAACGAACC T ACGT T T CGTGC T CCAAGCGCAAACAAGTGGTGAGCCGCCAGT T TGCGCG - - - - - - - - - - T T CGGGGTGAGT AGT A T ACACGAGAGGC T AGT T T CGCGAAACGT T T CGCGCAGTGCGGT T T T ACGT CGT AAA T CCGAGTGTGT T T CGGACAAA - - CC T AC
AAAAA TGT T T CGCGAGAAA TGT T T CGCGAGTGTGT T T CGGACAACGAACC T ACGT T T CGTGC T CCAAGCGCAAACAAGTGGTGAGCCGCCAGT T TGCGCG - - - - - - - - - - T T CGGGGTGAGT AGT A T ACACGAGAGGC T AGT T T CGCGAAACGT T T CGCGCAGTGCGGT T T T ACGT CGT AAA T CCGAGTGTGT T T CGGACAAA - - CC T AC
AAAAA TGT T T CGCGAGAAA TGT T T CGCGAGTGTGT T T CGGACAACGAACC T ACGT T T CGTGC T CCAAGCGCAAACAAGTGGTGAGCCGCCAGT T TGCGCG - - - - - - - - - - T T CGGGGTGAGT AGT A T ACACGAGAGGC T AGT T T CGCGAAACGT T T CGCGCAGTGCGGT T T T ACGT CGT AAA T CCGAGTGTGT T T CGGACAAA - - CC T AC
AAAAA TGT T T CGCGAGAAA TGT T T CGCGAGTGTGT T T CGGACAACGAACC T ACGT T T CGTGC T CCAAGCGCAAACAAGTGGTGAGCCGCCAGT T TGCGCG - - - - - - - - - - T T CGGGGTGAGT AGT A T ACACGAGAGGC T AGT T T CGCGAAACGT T T CGCGCAGTGCGGT T T T ACGT CGT AAA T CCGAGTGTGT T T CGGACAAA - - CC T AC
AAAAA TGT T T CGCGAGAAA TGT T T CGCGAGTGTGT T T CGGACAACGAACC T ACGT T T CGTGC T CCAAGCGCAAACAAGTGGTGAGCCGCCAGT T TGCGCG - - - - - - - - - - T T CGGGGTGAGT AGT A T ACACGAGAGGC T AGT T T CGCGAAACGT T T CGCGCAGTGCGGT T T T ACGT CGT AAA T CCGAGTGTGT T T CGGACAAA - - CC T AC
AAAAA TGT T T CGCGAGAAA TGT T T CGCGAGTGTGT T T CGGACAACGAACA T ACGT T T CGTGC T CCAAACGGAAACAAGTGGTGAGCCGCCAGT T TGCACG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C T AAAGGT T A - AA - - - - -
AAAAA TGT T T C - - - - - - - - - - - - - - GCGAGTGTGT T T CGGACAACGAACA T ACGT T T CGTGT T CCAAGCGGAAACAAGTGGTGAGCCGCCAGT T TGCGCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAGT TGACA - - - - - - - - - - T A TGA T A T T T CA T T C - - - - - - - - - T
AAAAA TGT T T CGCGAGGAA TGT T T CGCGAGTGTGT T T CGGACAACGAACA T ACGT T T CGTGC T CCAAGCAGAAACAAGTGGTGAGT CGCCAGT T TGCGCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T CA T AAA T A - - T A - A T T T AAC T T T T T AAC - - - - AAAA T C T
AAAAA TGT T T CGCGAGAAA TGT T T CGCGAGTGTGT T T CGGACAACGAACA T ACGT T T CGTGC T CCAAGCAGAAACAAGAGGTGAGT CGCCAGT T TGCGCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T T TGA T CAA - - - AA T - T TGCGT T T T T T TGCA T C T - A T CAAA T
AAAAA TGT T T CGCGAGAAA TGT T T CGCGAGTGTGT T T CGGACAACGAACA T ACGT T T CGTGC T CCAAGCAGAAACAAGAGGTGAGT CGCCAGT T TGCGCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T T TGA T CAA - - - AA T - T TGCGT T T T T T TGCA T C T - A T CAAA T
AAAAA TGT T T CG - - - - - - - - - - - - - - CGAGTGTGT T T CGGACAACGAACA T ACGT T T CGTGC T CCAAGCGGAAACAAGTGGTGAGCCGCCAGT T TGCGCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T TGACAAGT AAGA T A T T A T AAAGT T T CA TGT CCC - - AGT T T
AAAAA TGT T T CG - - - - - - - - - - - - - - CGAGTGTGT T T CGGACAACGAACA T ACGT T T CC TGT T CCAAGCGGAAACAAGTGGTGAGCCGCCAA T T TGCGCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CA T CA T T T AA - - - AGAGT
AAAAA TGT T T CGCGAGAAA TGT T T CGCGAGTGTGT T T CGGACAACGAACC T ACGT T T CGTGC T CCAAGCGCAAACAAGTGGTGAGCCGCCAGT T TGCGCG - - - - - - - - - - T T CGGGGTGAGT AGT A T ACACGAGAGGC T AGT T T CGCGAAACGT T T CGCGCAGTGCGGGT T T ACGT CGT AAA T C TGGGGAGA T T CC T AAC - - - - - - - - - -
AAAAA TGT T T TGCGAGAAA TGT T T CGCGAGTGTGT T T CGGACAACGAACA T ACGT T T CGTGC T CCAAGCGGAAACAAGTGGTGAGCCGCCAGT T TGCGCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T TGGAA T T T T T TGAAAAA - - - AA T T T
AAAAA TGT T T CGCGAGAAA TGT T T CGC T AGTGTGT T T CGGACAA - - - - - - - - CGT T T CGTGC T CCAAGCGGAAACAAGTGGTGAGCCGCCAGT T TGCGCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAAGT AAACAACCA - - - - - CCGT AAAAC T T CGAA T AA - - - A T AGC
AAAAA TGT T T CGCGAGAAA TGT T T TGCGAGTGT A T T T CGGAC - - - - AACA T ACGT T T CGTGC T CCAAGCGGAAACAAGTGGTGAGCCGCCAGT T TGCGCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T A - - - - - A - - - - - - - - - - TGCGT T T T T T CA T T C - - - - - - - - - C
AAAAA TGT T T CGCGAGGAA TGT T T CGCGAGTGTGT T T CGGACAACGAACA T ACGT T T CGTGC T CCAAGCGGAAACAAGTGGTGAGCCACCAGT T TGCGCG - - - - - - - - - - T T CGGGGTGAGT AGT A T ACACGAGAGGC T AGT T T CGCGAAACGT T T CGCGCAGTGCGGC T T T AAAA - - - - - - - - T CAGTGT T T T T T TGT TGT A - - CA T AC
AA - - - - - - - - - - - - - - AAA TGT T T CGCGAGTGTGT T T CGGACAACGAACA T ACGT T T CGTGC T CCAAGCGGAAACAAGTGGTGAGCCGCCAGT T TGCGC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T ACGACCGCAAA - - - - T T T CGGAGTGCCACAAACAGAGAAA T
AAAAA TGT T T CGCGAGAAA TGT T T CGCGAGTGTGT T T CGGACAACGAACA T ACGT T T CGTGC T CCAAGCGGAAACAAGTGGTGAGCCGCCAGT T TGCGCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GTGCCGGC T A T TGCACGA - - - CAGGT
AAAAA TGT T T TGCGAGAAA T A T T T CGCGAGTGTGT T T CGGACAACGAACA T ACGT T T CGTGC T CCAAGCGGAAACAGGTGA TGAGCCGCCAGT T TGCGCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAC T AGAGAAA TGG - - - - T AC TGCA T T T T CACAAA T - - - T AAA T
AAAAA TGC T T CGCGAGAAA TGT T T CGCGAGTGTGT T T CGGACAA - - CAAA T ACGT T T CGTGC T CCAAGCCGAAACAAGTGGTGAACCGCCAGT T TGCGCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAGT T AA T AA T T C - AAG - T TGAGGTGCA T TGT AC - - - - - - - - - T
AA - - C TGT T T CGAAAAAAA TGT T T CGCGAGTGTGT T T CGGACAACGAACA T ACGT T T CGTGC T CCAAGCGGAAACAA - TGGTGAGCCGCCAGT T TGCGCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAGT TGT C TGT TG - GA T - A TGTGCA T T CA TGTGCCG - CGACGGC
AAAAA TGT T T CG - - - - - - - - - - - - - - CGAGTGTGT T T CGGACAACGAACA T ACGT T T CGTGA T CCAAGCAGAAACAAA TGGTGAGCCGCCAGT T TGCACG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T ACCC T A T T T TGAAGTGTGCAA T AA T T T AA T T C T T T A TGA T A - - - AAAA T
AAAAA T A T T T CG - - - - - - - - - - - - - - C T AGTGTGT T T CGGACAACGAACA T ACGT T T CGTGC T CCAAGCGGAAACAAGTGGTGAGCCGCCAGT T TGCGCC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AG - - - CAAA T AA T AAA T A - - - - - C T CCGT T A T T T TGGAC T - - - - - - - - T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT T T CGCGAGTGT T T T T CGGACAACGAACA T ACGT T T CGTGC T ACAAGCGGAAACAAGTGGTGAGCAGCCAGT T TGCGCG - - - - - - - - - - T T CGGGGTGAGT AGT A T ACACGAGAGGC T AGT T T TGCGAAACGT T T CGCGCAGTGCGGC T T AAGAA - - - - - - - - CAGACG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T CGGGGTGAGT AGT A T ACACGAGAGGC T AGT T T CGCGAAACGT T T CGCGCAGTGCGGC T T T ACGAGCG - AA T - T T T T A T T T T T T CAGA T AA - - - - - GA T
AAAAA TG - - - - - - - - - - - - - - T T T CGCGAGTGTGT T T CGGACAACGAACA T ACA T T T CGTGC T CCAAGCGGAAACAAGTGGTGAGT CGCCAGT T TGCGCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGGC TGCGAAA TG - - - - - A TGACA T T T C T CA T A T AA - - - - - - - -
AAAAA T - - - - - - - - - - - - - - GT T T CGCGAGTGTGT T T CGGACAACAAACA T ACGT T T TGTGCACCAAGCAGAAACAAGCAACAAGCAG - - - - - - AA T T CG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAGT T TGT T A T AAC - - - - - - - - - - AGAA TGGGGGACACACAAA - - CCCCC
AAACA TGT T T CG - - - - - - - - - - - - - - CGAGTGTGT T T CGGACAACGAACA T ACGT T T CGTGC T CCAAGCGGAAACAAGTGGTGAGCCGCCAGT T TGCGCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAGTGCAA T AAA T ACC T T C T T TGAAA T T A T T A T T T AA T - - ACAGT
AA - - - - - - - - - - - - - - AAA TGT T T CGCGAGTGTGT T T CGGACAACGAACA T ACGT T T CGTGC T CCAAGCGGAAACAAGTGGTGAGCCGCCAGT T TGCGCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAGGGGGGCAGACGA - - - - - T AAGAAAA T T CAC T T CAA - - - - - - -
AAAAA TGT T T C - - - - - - - - - - - - - - GCGGGTGTGT T T CGGACAACGAA T A T ACGT T T CA TGC T CCAAGCAGAAACAAGTGGTGAGCCGCCAGT T TGCGCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAGT TGACA - - - - - - - - - - T T TGA T A TGT CA T T C - - - - - - - - - T
AAAAA TGT T T CGCGAG - - - - - - - - - - - - - - TGTGT T T CGGACAACGAACA T ACGT T T CGTGC T CCAAGCGGAAACAAGTGGTGAGCCGCCAGT T TGCGCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT A T ACA - GT - - - - - - - - - T T CC T T AA TGA - - - - - - - C
- - - - - - - - - - - - - - AGAAA TGT T T CGCGAGTGTGT T T CGGACAACGAACA T ACGT T T CGTGC T CCAAGCGGAAACAAGTGGTGAGCCGCCAGT T TGCGCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGAGAAA T A - - - - - - - T T T A T T T A T CA T T - - - - GAGAAA T
AAAAA TGT T T CGCGAGA TGTGT T T CGCGAGTGTGT T T CGGACAACGAACA T A TGT T T CGTGC T CCAAGCAGAAACAAGTGGTGAGCCGCCAGT T TGCGCG - - - - - - - - - - T T CGGGA TGAGT AGT A T ACACGAGAGGC T AGT T T CGCGAAACGT T T TGCGCAGTGCGGC T T T A T AG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CCCC T
AAAAA TGT T T C - - - - - - - - - - - - - - GCGAGTGTGT T T CGGACAACGAACA T ACGT T T CGTGC T C T AAGCGGAAACAAGTGGTGAGCCGCCAA T T TGCGCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAA T TGACA - - - - - - - - - - TGTGA T A TGT CA T T C - - - - - - - - - T
AAAAA TGT T T CGCGAGAAA TGT C T CGCGAGTGTGT T T CGGACAACGAACA T ACGT T T CGTGC T CCAAGCGGAAACAAGT AGTGAGCCGCCAGT T TGCGCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACA T AAGCACA T AA - - - - T T C TGAA T T T T T A T A T AA - AGT AGA T
AAAAA TGT T T CGCGAGAAA TGT T T CGCGAGTGTGT T T CGGACAACGAACA T ACGT T T CGTGT T CCAAGCAGAAACAAGTGGTGAGCCGCCAGT T TGCGCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T TGA TGAA T A - - - - - - - - T A T T T T T A T A T A - - - - A T A T AAC
- - - - - - - - - - - - - - AAAAA TGT T T CGCAAGTGTGT T T CGGACAACGAACA T ACGT T T CGTGC T CCAAGCGAAAACAAGTGGTGAGCCGCCAGT T TGTGCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CGAA T TGACAAA T A - - - - - - - CCA T T C T T T CA T C - - - - AA T CAA T
AAAAA TGT T T CGCG - - - - - - - - - - - - - - AGTGTGT CCCGGA T AACGAACA T ACGT T T CGTGC T CCAAGTGGAAACAAGTGGTGAGCCGCCAGT T TGCGCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAGTGGT T AA T T AG - - - - T TGCGCCA T T T AAGA T AGT AAAGT T T
AA - - A TGT T T CGCGAGAAA TGT T T CGCGAGTGTGT T T CGGACAACGAACA T ACGT T T CGTGC T CCAAGCAGAAACAAGTGA TGAGCCGCCAGT T TGCGCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GGT TGGTGG - - - - - - - - - - - - T A T T T A T T AAAGGAA - - AAAC T
AAAAA TGT T T CGCGAGAAA TGT T T CGCGAGTGTGT T T CGGACAACGAACC T ACGT T T CGTGC T CCAAGCGCAAACAAGTGGTGAGCCGCCAGT T TGCGCG - - - - - - - - - - T T CGGGGTGAGT AGT A T ACACGAGAGGC T AGT T T CGCGAAACGT T T CGCGCAGTGCGGGT T T ACGT CGT AAA T C TGGGGAGA T T CC T AAC - - - - - - - - - -
AAAAA TGT T T CG - - - - - - - - - - - - - - CGAGTGTGT T T CGGACAACGAACA T ACGT T T CGTGC T CCAAGCGGAAACAAGTGGTGAGCCGCCAGT T TGCGCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAA T
AAAAA TGT T T CGCGAGAAA TGT T T CGCGAGTGTGT T T CGGACAACGAACC T ACGT T T CGTGC T CCAAGCGCAAACAAGTGGTGAGCCGCCAGT T TGCGCG - - - - - - - - - - T T CGGGGTGAGT AGT A T ACACGAGAGGC T AGT T T CGCGAAACGT T T CGCGCAGTGCGGGT T T ACGT CGT AAA T C TGGGGAGA T T CC T AAC - - - - - - - - - -
AAAAA TGT T T CGCGAGAAA TGT T T CGCGAGTGTGT T T CGGACAACGAACC T ACGT T T CGTGC T CCAAGCGCAAACAAGTGGTGAGCCGCCAGT T TGCGCG - - - - - - - - - - T T CGGGGTGAGT AGT A T ACACGAGAGGC T AGT T T CGCGAAACGT T T CGCGCAGTGCGGGT T T ACGT CGT AAA T C TGGGGAGA T T CC T AAC - - - - - - - - - -
AAAAA TGT T T CGCGAGAAA TGT T T CGCGAGTGTGT T T CGGACAACGAACA T ACGT T T CA TGC T CCAAGCGGAAACAAGTGGTGAGCCGCCAGT T TGCGCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGGT T AA T AA T T A - - - - - - GAA TGA T T T T CAAAC T - - - - - - GAA
AAAAA T - - - - - - - - - - - - - - GT T T CGCGAGTGTGT T T CGGACAACGAACA T ACGT T T CGTGC T CCAAGCGGAAACAAGTGGTGAGCCGCCAGT T TGCGCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AGTGCACCG - - - - - - - - - - - - - - TGAA TGT T T T T TGCGAAGA - - T T T A T
AAAAA TGT T T CGCGAGGAA TGT T T CGCGAGTGTGT T T CGGACAACGAACA T ACGT T T CGTGC T CCAAGCGGAAACAAGTGGTGAGCCACCAGT T TGCGCG - - - - - - - - - - T T CGGGGTGAGT AGT A T ACACGAGAGGC T AGT T T CGCGAAACGT T T CACGAAAAA TGCGAGGAA TGT - - - - - - - CGAGTGTGC T T CGGACAAA - - CA T AC
AAAAA TGT T T CGCGAGGAA TGT T T CGCGAGTGTGT T T CGGACAACGAACA T ACGT T T CGTGC T CCAAGCGGAAACAAGTGGTGAGCCACCAGT T TGCGCG - - - - - - - - - - T T CGGGGTGAGT AGT A T ACACGAGAGGC T AGT T T CGCGAAACGT T T CGCGCAGTGCGGC T T T AAAA - - - - - - - - T CAGTGT T T T T T TGT TGT A - - CA T AC
AGAAA T A T T T CGCG - - - - - - - - - - - CCGA T TGTGT T T CGGACAACGAACA T ACGT T T CGTGC T CCAAGCAGAAACAAGTGGTGAGACGCCAGT T TGCGCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CGC T C T C - - - - - - - C
AAAAA TGT T T CGCGAGGAA TGT T T CGTGAGTGTGT T T CGGACAACGAACA T ACGT T T CGTGC T CCAAACGGAAACAAGTGGTGACCCGCCAGT T TGCGCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAGTGCGGC T T T AAAA - - - - - - - - T CAGTGT T T T T T TGT TGT A - - CA T AC
AAAA - - - - - - - - AAGT ACA T ACGT T ACAAGT A - - - - - - - - - - - - - - - - CA T ACGT T T CGTGC T CCAAGCGGAAAGAAGTGGTGAGCCGCCAGT T TGCGCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGAGT TGGCGAA TG - - - - - T TGT TGT T T T T T TGT T A T AAA T A T T T
AAAAA TGT T T CGCGAG - - - - - - - - - - - - - - TGTGT T T CGGACAACGAACA T ACGT T T CGTGC T CCAAGCGGAAACAAGTGGTGAGCCGCCAGT T TGCGCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T AA T TGT - - - - - - - A
AAAAA TGT T T CG - - - - - - - - - - - - - - CGAGTGTGT T T CGGACGACGAACA T ACGT T T CGTGC T CCAAGCGGAAACAAGTGGTGAGCCACCAGT T TGCGCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GCACGA T C T T C T A T T T CGT - - - - - - -
GAAAA TGT T T CG - - - - - - - - - - - - - - CGAGTGTGT T T CGGACAACGAACA T ACGT T T CGTGC T CCAAGCGGAAACAAGTGGTGAGCCGCCAGT T TGCGCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAAGAGT AAC T AA - - - - T T T CAAGT T C T TGT T C T T - - - - - AA T
AAAAA TGT T T CG - - - - - - - - - - - - - - CGAGTGTGT T T CGGACAACGAACA T ACGT T T CGTGC T CCAAGCGGAAACAAGTGGTGAGCCGCCAGT T TGCGCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T CAAA T T T AAAAAGCC - AA TGA T A T CC T T T T T CGT CAGA - - - GACA T
AAAGA TGT T - - - - - - - - - - - - - - T CGCGAGTGT A T T T CGGACAACGAACA T ACGT T T CGTGC T CCAAGCGGAAACAAGTGGTGAGCCGCCAGT T TGTGCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A - AAAAA T AAA T CA - - - - GT C T T T AGA T T CGCA T CA - AA T AACC
AAAAA TGT T T C - - - - - - - - - - - - - - GCGAGT T TGT T T CAGACAACGAACA T ACGT T T CGCGC T CCAAGAGGAAACAAGTGGTGAGCCGCCAGT T TGCGCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT TGACAAA - - - - - - - - CGGCAAC T T T CA T T T - - - - - - - - - -
AAAAA TGT T T CGCGAGA TGTGT T T CGCGAGTGTGT T T CGGACAACGAACA T A TGT T T CGTGC T CCAAGCAGAAACAAGTGGTGAGCCGCCAGT T TGCGCG - - - - - - - - - - T T CGGGA TGAGT AGT A T ACACGAGAGGC T AGT T T CGCGAAACGT T T TGCGCAGTGCGGC T T T A T AG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CCCC T
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TE: rnd_5_family_1365.fasta.b.bed_uf.bed_g_1.bed_fm_1.bed_0_0_bcln.fa_aln.fa_cl.fa_gs.fa_ce.fa_se.fa_cel.fa_cer.fa_gs.fa_bc.fa
 size: 480bp; fragments: 518; full length: 0 (>=432bp)
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TE consensus structure and protein hits (bp)

No TE domain detected

After TEtrimmer 480 bp
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TE: rnd_5_family_1365.fasta.b.bed_uf.bed_g_1.bed_fm_1.bed_0_0_bcln.fa_aln.fa_cl.fa_gs.fa_se.fa
 size: 1370bp; fragments: 530; full length: 0 (>=1233bp)
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TE consensus structure and protein hits (bp)

No TE domain detected

After TEtrimmer Extended plot Blue lines are boundaries
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TE: rnd_5_family_1365

 size: 556bp; fragments: 756; full length: 1 (>=500.4bp)
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Dotplot
(windowsize = 25, threshold = 50.00  10/10/25)

TE consensus after TEtrimmer (bp)
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