
Start crop Point End crop Point

MSA length = 7149
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAAACAA T - - - - - - - - T - T T AAGAGT CCA T T TGCGC T ACACCGC T CGGGT CGGT C T CAGGGGT CGGGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T A - - - - - - - CAA T A T AAC - - GTGAC T T AAGAGT CCA T T T ACGC T ACACCGC T CGGGT CGGT C T CAGGGGT CGGGT - - - - - - - - - - GCCGAACGC T T A T T T TGC T AC T T T T T CGGAC T AGTGAAA TGGAC T C T T AAGCA T ACAA - - - T T T T T T - - - - - - - - - A T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GA T AA T AAC T T T ACAA T - CA T AA T - - - ACC T T AAGAGT CCA T T T ACGC T ACACCGC T CGGGT CGGT C T CAGGGGT CGGGT - - - - - - - - - - GCCGAACGC T T A T T T TGC T AC T T T T T CGGAC T AGTGAAA TGGAC T C T T AAC - - T C T A T AA T T TGT - - - - - - - A T T A T T AC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CA T CA - - - - CAACAAAGT AAC TGA T T AC T T AAGAGT CCA T T T ACGC T ACACCGC T CGGGT CGGT C T CAGGGGT CGGGT - - - - - - - - - - GCCGAACGC T T A T T T TGC T AC T T T T T CGGAC T AGTGAAA TGGCC T C T T AAG - A T T T AC T T CC T T C T C - - T CGACGCAC T CA T - T T AGC T - - - - - - - - - T T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T C - - - - - T C T AAACACGGCAAGCCAA T T AAGAGT CCA T T TGCGC T ACACCGC T CGGGT CGGT C T CAGGGGT CGGGT - - - - - - - - - - GCCGAACGC T T A T T T TGC T AC T T T T T CGGAC T AGTGAAA TGGAC T C T T AAGCA TGCA T T ACC T T T C T - T ACAGAAAGT AAA T T C T T AA T AAC T TGT C TGA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GTGC - - - - CGACAACAGGAC TGAACGA T T AAGAGT CCA T T TGCGC T ACACCGC T CGGGT CGGT C T CAGGGGT CGGGT - - - - - - - - - - GCCGAACGC T T A T T T TGC T AC T T T T T CGGAC T AGTGAAA TGGAC T C T T AAG - - TGT AC - - - T T C T CC - - GAAGCCAA T T CA T - T CAA T T - - - - - - - - T T T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CACAA T A T ACAC T T T AAGAGT CCA T T T ACGC T ACACCGC T CGGGT CGGT C T CAGGGGT CGGGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T A - - - - - - - T AACGAAACAA T TGGT T T AAGAGT CCA T T TGCGC T ACACCGC T CGGGT CGGT C T CAGGGGT CGGGT - - - - - - - - - - GCCGAACGC T T A T T T TGC T AC T T T T T CGGAC T AGTGAAA TGGAC T C T T AAA T ACA T A - T AC T AGT T T A T C TGAAAA T T AC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAAAC T T T AGGGT T AAGAGT CCAC T T ACGC T ACACCGC T CGGGT CGGT C T CAGGGGT CGGGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA TGGT T C T T ACAAAAC T - - - GAA T CGCGAGT CCA T T T ACGC T ACACCGC T CGGGT CGGT C T CAGGGGT CGGGT - - - - - - - - - - GCCGAACGC T T A T T T TGC T AC T T T T T CGGAC T AGTGAAA TGGAC T C T T A T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T T AAGAGT CCA T T T ACGC T ACACCGC T CGGT T CGGT C T CAGGGGT CGGGT - - - - - - - - - - GCCGAACGC T T A T T T TGC T AC T T T T T CGGAC T AGTGAAA TGGAC T C T T AAG - - - - TGT - GTGT C T T A - - - - - AA T A T T A T C - - - - - - - - - - T T A T AC T T T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GGAGCAA T - - - - - T AACAGGAACAGT A TGT T AAGAGT CCA T T T ACGC T ACACCGC T CGGGT CGGT C T CAGGGGT CGGGT - - - - - - - - - - GCCGAACGC T T A T T T TGC T AC T T T T T CGGAC T AGTGAAA TGGAC T C T T AAA - - TGT A TGAC TGAGCC - - - - - - - CAA T AGAGT C T T A TGAACAAA TG - T T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A - - - - - GCGAAA T CCAGT T TG - A TGT T AAGAGT CCA T T T ACGC T ACACCGC T CGGGT CGGT C T CAGGGGT CGGGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - T ACAAAAA T A - - - T T AC T AA T AA T A T T AGT CAC T T AAGAGT CCA T T TGCGC T ACACCGC T CGGGT CGGT C T CAGGGGT CGGGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAGGCAA - - - - T CCAAA T AAAAGTGAAGCC T T AAGAGT CCA T T T ACGC T ACACCGC T CGGGT CGGT C T CAGGGGT CGGGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CGAAA T C T AA T CC T T AAGAGT CCA T T T ACGC T ACACCGC T CGGGT CGGT C T CAGGGGT CGGGT - - - - - - - - - - GCCGAACGC T T A T T T TGC T AC T T T T T CGGAC T AGTGAAA TGGAC T C T T AAG - - TGT - GT T T CCAAGAC T CGAAAAAACGC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T AC T T T AAA - AAAACC T - AGC T T T AAGAGT CCA T T T ACGC T ACACCGC T CGGGT CGGT C T CAGGGGT CGGGT - - - - - - - - - - GCCGAACGC T T A T T T TGC T AC T T T T T CGGAC T AGTGAAA TGGAC T C T T AAA - - - - TGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAAGAAGAGAGT T CG - - - - T T AAGAGT CCA T T T ACGC T ACACCGC T CGGGT CGGT C T CAGGGGT CGGGT - - - - - - - - - - GCCGAACGC T T A T T T TGC T AC T T T T T CGGAC T AGTGAAA TGGAC T C T T AAG - - T A - - T T - - - - - - - - - - - CAGAAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CCCAGT A TGA T T C T T AAGAGT CCA T T T AC T CCACACCGC T CGGGT CGGT C T CAGGGGT CGGGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T T T T T A T T AC T T T C T C T A TGGCACACCGC T CGGGT CGGT C T CAGGGGT CGGGT - - - - - - - - - - GCCGAACGC T T A T T T TGC T AC T T T T T CGGAC T AGTGAAA TGGAC T C T T AAG - - T ACA T T A T TGT T T T - T AGGGAAAA TGAAACC T AGT T AGT AAAGT - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T A T T T T A - - - T C T ACAACCA T A T T A T AC T T T T AAGAGT CCA T T TGCGC T ACACCGC T CGGGT CGGT C T CAGGGGT CGGGT - - - - - - - - - - GCCGAACGC T T A T T T TGC T AC T T T T T CGGAC T AGTGAAA TGGAC T C T T AAA - - AA - - C T T T T A T A TGA T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T T A T T T T T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T A T - - - - - - T CAGAA T AA T AGT AA - - CGT T AAGAGT CCA T T TGCGC T ACACCGC T CGGGT CGGT C T CAGGGGT CGGGT - - - - - - - - - - GCCGAACGC T T A T T T TGC T AC T T T T T CGGAC T AGTGAAA TGGAC T C T T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - T T AAA T T T - - - - T T C T CAA T AAAAA T AAA T AA T T AAGAGT CCA T T T ACGC T ACACCGC T CGGGT CGGT C T CAGGGGT CGGGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAA T T CA - T T TGT T AAGAGT CCA T T T ACGC T ACACCGC T CGGGT CGGT C T CAGGGGT CGGGT - - - - - - - - - - GCCGAACGC T T A T T T TGC T AC T T T T T CGGAC T AGTGAAA TGGAC T C T T AA T AA TGT A T T A T TGA T T CACAAAAAGAA T CGT T C - - - - T T AACAAAAGC T A
- - - - - - - - - - - - - - AA T T T T AGTGT T AA T A - T C TGAACGAAA TGAA T CAC T T AAGAGT CCA T T TGCGC T ACACCGC T CAGGT CGGT C T CAGGGGT CGGGT - - - - - - - - - - GCCGAACGC T T A T T T TGC TGC T T T T T CGGAC T AGTGAAA TGGAC T C T T AAA - - - - T AA T A T T T T T C T - T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAGAGT CCA T T TGCGC T ACACCGC T CGGGT CGGT C T CAGGGGT CGGGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T - - - AAC T C T T T CGA - AA T AGC - - A T T C T T AAGAGT CCA T T T ACGC T ACACCGC T CGGGT CGGT C T CAGGGGT CGGGT - - - - - - - - - - GCCGAACGC T T A T T T TGC T AC T T T T T CGGAC T AGTGAAA TGGAC T C T T AAG - - TGT A T AA T T AC T AA - - - - - AAAAA T AAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - C T T T T A T AA - AA T A T T T C T T ACC T AAC T TGA T T C T T AAGAGT CCA T T TGCGC T ACACCGC T CGGGT CGGT C T CAGGGGT CGGGT - - - - - - - - - - GCCGAACGC T T A T T T TGC T AC T T T T T CAGAC T AGTGAAA TGGAC T C T T AAA - - - - - - - - - - - - - - - - - CCAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A - - - - - - - - - - A T AA T AA T AC T AAC T T AAGAGT CCA T T T ACGC T ACACCGC T CGGGT CGGT C T CAGGGGT CGGGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - T T T CGAAAAAGA T A - T T TGAGCAGAA T CGT T CAC T T AAGAGT CCA T T TGCGC T ACACCGC T CGGGT CGGT C T CAGGGGT CGGGT - - - - - - - - - - GCCGAACGC T T A T T T TGC T AC T T T T T CGGAC T AGTGAAA TGGAC T C T T AAGT A - - T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CAGA - - - - - AA T AAAAAAAA T C T AAGAC T T AAGAGT CCA T T T ACGC T ACACCGC T CGGGT CGGT C T CAGGGGT CGGGT - - - - - - - - - - GCCGAACGC T T A T T T TGC T AC T T T T T CGGAC T AGTGAAA TGGAC T C T T AAG - - T A T AACAA T T A T T AA T CGGAAAGA TGT A - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GCA - - - - - GACAAGAAAACA T T A T TGA T T AAGAGT CCA T T T ACGC T ACACCGC T CGGGT CGGT C T CAGGGGT CGGGT - - - - - - - - - - GCCGAACGC T T A T T T TGC T AC T T T T T CGGAC T AGTGAAA TGGAC T C T T AAG - - T A T - - T A T A TG - - - - T T AAACAAA T ACC - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - T T TGAGA T T A - - - - T T T TGA T AGAA T T T AC T TGT T AAGAGT CCA T T TGCGC T ACACCGC T CGGGT CGGT C T CAGGGGT CGGGT - - - - - - - - - - GCCGAACGC T T A T T T TGC T AC T T T T T CGGAC T AGTGAAA TGGAC T C T T AAG - - - - T A - TGT T T A T T T - - CAA TGAAA T A T T - - - - - - T T AA T T T TGAA T T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A - - - - - - CC T T AAAAC TGT A TG - - T C T T AAGAGT CCA T T TGCGC T ACACCGC T CGGGT CGGT C T CAGGGGT CGGGT - - - - - - - - - - GCCGAACGC T T A T T T TGC T AC T T T T T CGGAC T AGTGAAA TGGAC T C T T AAG - - T A T A T - AGT AA T T C T T T AAAAAAA TGA T T T T T AA TGAA T CAAGA T A T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T T AAGAGT CCA T T T ACGC T ACACCGC T CGGGT CGGT C T CAGGGGT CGGGT - - - - - - - - - - GCCGAACGC T T A T T T TGC T AC T T T T T CGGAC T AGTGAAA TGGAC T C T T AAG - - - - TGT T A T T T A T TG - - - - - ACAAA T AAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - CC TGT C T A - - - - T T T T T AA T AAAA T A T T TGAGT T AAGAGT CCA T T T ACGC T ACACCGC T CGGGT CGGT C T CAGGGGT CGGGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - T T CGAAAAAGA T A - T T TGAGCAGGA T CGT T CA T T T AAGAGT CCA T T TGCGC T ACACCGC T CGGGT CGGT C T CAGGGGT CGGGT - - - - - - - - - - GCCGAACGC T T A T T T TGC T AC T T T T T CGGAC T AGTGAAA TGGAC T C T T AAGT A - - T - - - - T T C T T TG - - CCAAGCAA T A TG - T T AAA T T AAGGAA T T T T T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - CCAGAACA - - - - T T T T AA T AAAACA T T T A T A T T AAGAGT CCA T T TGCGC T ACACCGC T CGGGT CGGT C T CAGGGGT CGGGT - - - - - - - - - - GCCGAACGC T T A T T T TGC T AC T T T T T CGGAC T AGTGAAA TGGAC T C T T AAC - - - - - - - - A T T T A T T T - - T AAAAAAA T A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T AAGAGT CCA T T TGCGC T ACACCGC T CGGGT CGGT C T CAGGGGT CGGGT - - - - - - - - - - GCCGAACGC T T A T T T TGC T AC T T T T T CGGAC T AGTGAAA TGGAC T C T T AA - CA T A T - CCAC T T T A T T A TGCGT AGACGT T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - GC T T T T CAAA T - AA TGT TGT T AACAAAA T C T - T A T C T T AAGAGT CCA T T TGCGC T ACACCGC T CGGGT CGGT C T CAGGGGT CGGGT - - - - - - - - - - GCCGAACGC T T A T T T TGC T AC T T T T T CGGAC T AGTGAAA TGGAC T C T T AAA T A T A TGT T AGT AC T C T CCCAAGAGAA TGT A T T T T AA T T AA T T AAGTGCA
- - - - - - - - - - - - - - - A T T T TGGGA T CAA T A - C T T AAGT CAAA T T AA TGAC T T AAGAGT CCA T T TGCGC T ACACCGC T CGGGT CGGT C T CAGGGGT CGGGT - - - - - - - - - - GCCGAACGC T T A T T T TGC T AC T T T T T CGGAC T AGTGAAA TGGAC T C T T AAGT A T T TGT T ACC T T T T T - C T T ACCAA T T AGG - - - - - - CAAA T T T A - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T AAA T AAAAAC - - GT T C T T AAGAGT CCA T T TGCGC T ACACCGC T CGGGT CGGT C T CAGGGGT CGGGT - - - - - - - - - - GCCGAACGC T T A T T T TGC T AC T T T T T CGGAC T AGTGAAA TGGAC T C T T AAG - - T AC - T T T T T T T T - - A - T AAAAAAA TGC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT AA T T - - - T T A T CAACAA T A TGT T T T C T T T AAGAGT CCA T T T ACGC T ACACCGC T CAGGT CGGT C T CAGGGGT CGGGT - - - - - - - - - - GCCGAACGC T T A T T T TGC T AC T T T T T CGGAC T AGTGAAA TGGAC T C T T AAA - - - - - - - CCA T A T T T C - - CAAGAAA T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGT T T AA T - - T A T T A T CAG - - - - - - T T CC T T AAGAGT CCA T T T ACGC T ACACCGC T CGGGT CGGT C T CAGGGGT CGGGT - - - - - - - - - - GCCGAACGC T T A T T T TGC T AC T T T T T CGGAC T AGTGAAA TGGAC T C T T AAG - - - - - - - - A T T CA T C T - - - - - - - AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A - - - - CGCCGGCACAGT CGGA T CA T T AAGAGT CCA T T T ACGC T ACACCGC T CGGGT CGGT C T CAGGGGT CGGGT - - - - - - - - - - GCCGAACGC T T A T T T TGC T AC T T T T T CGGAC T AGTGAAA TGGAC T C T CA TGTG - - T C T CGCGGC T CG - - GT AAAGA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - T A T AAAGGAGA T A - A T T AGGT AAAA T A T AA T AA T T AAGAGT CCA T T TGCGC T ACACCGC T CGGGT CGGT C T CAGGGGT CGGGT - - - - - - - - - - GCCGAACGC T T A T T T TGC T AC T T T T T CGGAC T AGTGAAA TGGAC T C T T AAGAA T CCA T CA T T T T T T T A T AAAAAAAACAA T T T T CAA TGAA T AAAAACC T
- - - - - - - - - - - - - T AA T T ACAA T A T T - A T A T T A T CAACAAAAGT A TGT T C T T AAGAGT CCA T T TGCGC T ACACCGC T CGGGT CGGT C T CAGGGGT CGGGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T AAGAGT CCA T T TGCGC T ACACCGC T CGGGT CGGT C T CAGGGGT CGGGT - - - - - - - - - - GCCGAACGC T T A T T T TGC T AC T T T T T CGGAC T AGTGAAA TGGAC T C T T AAG - - AA - AC T A TGGAC TGA T CGGTGAGC T TGT - - - - - - - - GGT AAGAGT T T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAA TG - - - - - AGT AAGT A T AA T A T ACAC - T T AAGAGT CCA T T TGCGC T ACACCGC T CGGGT CGGT C T CAGGGGT CGGGT - - - - - - - - - - GCCGAACGC T T A T T T TGC T AC T T T T T CGGAC T AGTGAAA TGGAC T C T T AAA - - - - - - T T T T T T A T T T - T T CAA TGAA T T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT T A T A T T T CC T TGGT A T AGCAA TGAC - T T AAGAGT CCA T T TGCGC T ACACCGC T CGGGT CGGT C T CAGGGGT CGGGT - - - - - - - - - - GCCGAACGC T T A T T T TGC T AC T T T T T CGGAC T AGTGAAA TGGAC T C T T AA T - - CA T A T T AC T A T A T T T T - CAAA TGGT T T T T T - - - - - - AAC T AA - - T TG
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T - - - - - T A T A T T CAAAAGT T A - - - - T T AAGAGT CCA T T TGCGC T ACACCGC T CGGGT CGGT C T CAGGGGT CGGGT - - - - - - - - - - GCCGAACGC T T A T T T TGC T AC T T T T T CGGAC T AGTGAAA TGGAC T C T T AAG - - TGT T T T C T T CC T T T AA T T AAAAAAC T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - T T AA T AAA T T AAA T AGT T T T AAAGGT ACC T AAGT C T T AAGAGT CCA T T TGCGC T ACACCGC T CGGGT CGGT C T CAGGGGT CGGGT - - - - - - - - - - GCCGAACGC T T A T T T TGC T AC T T T T T CGGAC T AGTGAAA TGGAC T C T T AAGT A T A T A T CAC T AA T T C - - CCAAC T AA T T CC - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAA T CC - A T A T T T TGAGCAGGA T CGT - - - C T T AAGAGT CCA T T T ACGC T ACACCGC T CGGGT CGGT C T CAGGGGT CGGGT - - - - - - - - - - GCCGAACGC T T A T T T TGC T AC T T T T T CGGAC T AGTGAAA TGGAC T C T T AAG - - - - - - - T AA T CC T T A - - CGAAAAAGT AGC - - - - - - T T AAC TGGC T - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CGGGAAAA - - - - - - - - C - T T AAGAGT CCA T T TGCGC T ACACCGC T CGGGT CGGT C T CAGGGGT CGGGT - - - - - - - - - - GCCGAACGC T T A T T T TGC T AC T T T T T CGGAC T AGTGAAA TGGAC T C T T AAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAC - T T AAGAGT CCA T T TGCGC T ACACCGC T CGGGT CGGT C T CAGGGGT CGGGT - - - - - - - - - - GCCGAACGC T T A T T T TGC T AC T T T T T CGGAC T AGTGAAA TGGAC T C T T AAC - - CA T A T - A T T A T C T T A - - - AAA T AGT T T T T T - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T AAGAGT CCA T T TGCGC T ACACCGC T CGGGT CGGT C T CAGGGGT CGGGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T - - T A TGAAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T AAGAGT CCA T T TGCGC T ACACCGC T CGGGT CGGT C T CAGGGGT CGGGT - - - - - - - - - - GCCGAACGC T T A T T T TGC T AC T T T T T CGGAC T AGTGAAA TGGAC T C T T AA T - - T A - - T T AA T T C T T AA T T TGTGTGCAA TGT T T - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C TGT C T A - T C T T AA T ACAG - - - - - - - - T T AAGAGT CCA T T TGCGC T ACACCGC T CGGGT CGGT C T CAGGGGT CGGGT - - - - - - - - - - GCCGAACGC T T A T T T TGC T AC T T T T T CGGAC T AGTGAAA TGGAC T C T T AAG - - AA T - - - A T T ACA T T - T A T AGA T A T T A T T T T - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GA TGT T AAGAGT CCA T T TGCGC T ACACCGC T CGGGT CGGT C T CAGGGGT CGGGT - - - - - - - - - - GCCGAACGC T T A T T T TGC T AC T T T T T CGGAC T AGTGAAA TGGAC T C T T AA T - - - - - - - - A T CAC T CCA T - TGAAAAGT AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - T T T CGAAAAAAA T A - T T TGAGCAGGA T CGT T CAC T T AAGAGT CCA T T T ACGC T ACACCGC T CGGGT CGGT C T CAGGGGT CGGGT - - - - - - - - - - GCCGAACGC T T A T T T TGC T AC T T T T T CGGAC T AGTGAAA TGGAC T C T T AAGT A - - T C T T A T T T T T TGA T T TGACAAA T T TGT CGTGA T CAAC T ACAC T TG
- - - - - - - - - - - - - - - - T T T TGACGACAA T A T AAAAAA T AAAGGAAA - GTGT T AAGAGT CCA T T T ACGC T ACACCGC T CGGGT CGGT C T CAGGGGT CGGGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T AAGAGT CCA T T TGCGC T ACACCGC T CGGGT CGGT C T CAGGGGT CGGGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T AAGAGT CCA T T TGCGC T ACACCGC T CGGGT CGGT C T CAGGGGT CGGGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AA T T CC - - - - - T T T T AAAAAAGT T T T A T CC T T AAGAGT CCA T T TGCGC T ACACCGC T CGGGT CGGT C T CAGGGGT CGGGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T AAGAGT CCA T T T ACGC T ACACCGC T CGGGT CGGT C T CAGGGGT CGGGT - - - - - - - - - - GCCGAACGC T T A T T T TGCCAC T T T T T CGGAC T AGTGAAA TGGAC T C T T AAG - - T A - - - - - - - - - - - - T T - TGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GA T A - T T T T AA T AAAACA T - A T CC T T AAGAGT CCA T T TGCGC T ACACCGC T CGGGT CGGT C T CAGGGGT CGGGT - - - - - - - - - - GCCGAACGC T T A T T T TGC T AC T T T T T CGGAC T AGTGAAA TGGAC T C T T AAGT ACA T A T - GGA T T T T T C T CGAAAAAACGC T - GT T - - C T A T T T T A - - T T T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AC - - - - - - - - - - T AAAGCCAA TGGC T T AAGAGT CCA T T TGCGC T ACACCGC T CGGGT CGGT C T CAGGGGT CGGGT - - - - - - - - - - GCCGAACGC T T A T T T TGC T AC T T T T T CGGAC T AGTGAAA TGGAC T C T T AAG - - - - - - T - - - - - - - - - - - GCA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T ACGT AAA T A - - - - - - GT - T T AAGAGT CCA T T T ACGC T ACACCGC T CGGGT CGGT C T CAGGGGT CGGGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T A T T T AA - - - T T T TGA T TGA T AGT A T T ACGT T AAGAGT CCA T T TGCGC T ACACCGC T CGGGT CGGT C T CAGGGGT CGGGT - - - - - - - - - - GCCGAACGC T T A T T T TGC T AC T T T T T CGGAC T AGTGAAA TGGAC T C T T AAA T A T A T - T T A T T - - - - - - TGT AAA TGT CAGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAA T A T TGGGGT T T T AAGAGT CCA T T T ACGC T ACACCGC T CGGGT CGGT C T CAGGGGT CGGGT - - - - - - - - - - GCCGAACGC T T A T T T TGC T AC T T T T T CGGAC T AGTGAAA TGGAC T C T T AAA TGT A T A T T ACCAGT T T A T C T AAAAAACA T AC T T T AGA T A T T TGAAA T C T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T T T - A - - - - C T C T A T CAAGA T T A T T A T A T T AAGAGT CCA T T TGCGC T ACACCGC T CGGGT CGGT C T CAGGGGT CGGGT - - - - - - - - - - GCCGAACGC T T A T T T TGC T AC T T T T T CGGAC T AGTGAAA TGGAC T C T T AAA T CC - T A T T A T T T T T C T - T T T AAGCAA T AC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T TGTGA T AG - - - - GGC - T T AAGAGT CCA T T TGCGC T ACACCGC T CGGGT CGGT C T CAGGGGT CGGGT - - - - - - - - - - GCCGAACGC T T A T T T TGC T AC T T T T T CGGAC T AGTGAAA TGGAC T C T T AAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T CCAA T - - - - - - - - T CCA T T AAGAGT CCA T T TGCGC T ACACCGC T CGGGT CGGT C T CAGGGGT CGGGT - - - - - - - - - - GCCGAACGC T T A T T T TGC T AC T T T T T CGGAC T AGTGAAA TGGAC T C T T AAGCA T A T - - T AC T TGA T T ACC TGT TGA - - T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAGGA T CGT T CAC T T AAGAGT CCA T T T ACGC T ACACCGC T CGGGT CGGT C T CAGGGGT CGGGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACGA T T AAGAGT CCA T T TGCGC T ACACCGC T CGGGT CGGT C T CAGGGGT CGGGT - - - - - - - - - - GCCGAACGC T T A T T T TGC T AC T T T T T CGGAC T AGTGAAA TGGAC T C T T AA T - - T A T A T T A T CGT CGT CCAAGT A TGCC T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - T T AA TGC - AAAA - CGT AAAAGAAAA T A - T C T C T T AAGAGT CCA T T TGCGC T ACACCGC T CGGGT CGGT C T CAGGGGT CGGGT - - - - - - - - - - GCCGAACGC T T A T T T TGC T AC T T T T T CGGAC T AGTGAAA TGGAC T C T T AAC - - - ACA T - A T T T C T C T - T T AAGAAA - - - - - T - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AACAGTGTGT A - AGAAGT - - - - GA T T AAGAGT CCA T T T ACGC T ACACCGC T CGGGT CGGT C T CAGGGGT CGGGT - - - - - - - - - - GCCGAACGC T T A T T T TGC T AC T T T T T CGGAC T AGTGAAA TGGAC T C T T AA - - - - - - - - T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGTGT T AAGAGT CCA T T T ACGC T ACACCGC T CGGGT CGGT C T CAGGGGT CGGGT - - - - - - - - - - GCCGAACGC T T A T T T TGC T AC T T T T T CGGAC T AGTGAAA TGGAC T C T T AAA - - T A T A T - A T T A T T C T - - TGAAGAAA T A T A T T T T T A T CAAGGAAGT - T T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAA T A T - AC T T - T A T AAAAACAA TGT A - - - - T T AAGAGT CCA T T TGCGC T ACACCGC T CGGGT CGGT C T CAGGGGT CGGGT - - - - - - - - - - GCCGAACGC T T A T T T TGC T AC T T T T T CGGAC T AGTGAAA TGGAC T C T T AAG - - - - - - - T A T T T A T T A - T AAAGAGGA T A T CC T T T - - T T AGC T AAAA T T T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA TG - T T T T A TGAAAA T T T A T T CC T T AAGAGT CCA T T TGCGC T ACACCGC T CGGGT CGGT C T CAGGGGT CGGGT - - - - - - - - - - GCCGAACGC T T A T T T TGC T AC T T T T T CGGAC T AGTGAAA TGGAC T C T T AAA - - T C T AC - AGT C T T CCA T T A T T AAAA T A T A - T T T AC T T AAC T AA T T T T T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGA T A T CAACA - CAC TGAAAAAGT T - - ACC T T T AAGAGT CCA T T TGCGC T ACACCGC T CGGGT CGGT C T CAGGGGT CGGGT - - - - - - - - - - GCCGAACGC T T A T T T TGC T AC T T T T T CAGAC T AGTGAAA TGGAC T C T T AAG - - T A T A T - A T T T A T T T - T CCAAAGAGT AAA T T T T AA T T AAC T AGGT C T T
- - - - - - - - - - - - - - - - - T T CGA T ACGGA T A - T CAAAA T T T AA T C T A TGA T T T AAGAGT CCA T T TGCGC T ACACCGC T CGGGT CGA T C T CAGGGGT CGGGT - - - - - - - - - - GCCGAACGC T T A T T T TGC T AC T T T T T CGGAC T AGTGAAA TGGAC T C T T AA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CAGAGA - - - - - - - CCAA T TGGCCA T A T - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - C TGT T AAA T T A T T AGCCCAGA T AAAA T T T AGAGC T T AAGAGT CCA T T TGCGC T ACACCGC T CGGGT CGGT C T CAGGGGT CGGGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T AGAACGAA T - T T CAAAAAA T A T CAAAAAC T T AAGAGT CCA T T TGCGC T ACACCGC T CGGGT CGGT C T CAGGGGT CGGGT - - - - - - - - - - GCCGAACGC T T A T T T TGC T AC T T T T T CGGAC T AGTGAAA TGGAC T C T T AAA - - AA - A T T AC T T A T T T - CCCAAAAAA T A T A - - - - - - T T AA T T T A T T - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAAGCA - - - - CAAGAA T AAAGA T TGT C T C T T AAGAGT CCA T T TGCGC T ACACCGC T CGGGT CGGT C T CAGGGGT CGGGT - - - - - - - - - - GCCGAACGC T T A T T T TGC T AC T T T T T CGGAC T AGTGAAA TGGAC T C T T AAG - - - - - - - TGT CGC T C T - - GAAAGAAA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAAA T AC - - - TGT T AGA T CAGA T T T T T T A T T T AAGAGT CCA T T TGCGC T ACACCGC T CGGGT CGGT C T CAGGGGT CGGGT - - - - - - - - - - GCCGAACGC T T A T T T TGC T AC T T T T T CGGAC T AGTGAAA TGGAC T C T T AAA - - GA T - C T ACCGCA T T - T T T CCAAAC T A T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T CA - - - - T T T TGC T CAGC T T C TGAGT T T AAGAGT CCA T T TGCGC T ACACCGC T CGGGT CGGT C T CAGGGGT CGGGT - - - - - - - - - - GCCGAACGC T T A T T T TGC T AC T T T T T CGGAC T AGTGAAA TGGAC T C T T AA T T AAAGA T T T C TGT T T T ACGTGGGCGCAACGT T T CAGT TGGT T A T AGT CA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAGAGT - - - T CCGT T AAGAGT CCA T T TGCGC T ACACCGC T CGGGT CGGT C T CAGGGGT CGGGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAGAGT AAA T T CGT T AAGAGT CCA T T TGCGC T ACACCGC T CGGGT CGGT C T CAGGGGT CGGGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A TG - T AC T AC T AG - - - - - - ACAGT T AAGAGT CCA T T T ACGC T ACACCGC T CGGGT CGGT C T CAGGGGT CGGGT - - - - - - - - - - GCCGAACGC T T A T T T TGC T AC T T T T T CGGAC T AGTGAAA TGGAC T C T T AAA - - C - - AA - A T C T C T CG - - T AACGCAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T A T TGT A T A - AA T A T C - - - - T C T T AAGAGT CCA T T T ACGC T ACACCGC T CGGGT CGGT C T CAGGGGT CGGGT - - - - - - - - - - GCCGAACGC T T A T T T TGC T AC T T T T T CGGAC T AGTGAAA TGGAC T C T T AA T - - GGT ACCA T T T A T T T T CAGAA T AAA T A T T TGT A - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAC - A TGA - AACA TGCAACAC T T AGGGGT T AAGAGT CCA T T TGCGC T ACACCGC T CGGGT CGGT C T CAGGGGT CGGGT - - - - - - - - - - GCCGAACGC T T A T T T TGC T AC T T T T T CGGAC T AGTGAAA TGGAC T C T T AAC - - T - - - - GGT T T AC T C - - T CAAGGGGT AAGT T T T - - - - AC T TGAGA T A T
- - - - - - - - - - - - - - - - T T T T CAAA - - AA T A - CGT AAACA T AA T CAACAA T T T AAGAGT CCA T T TGCGC T ACACCGC T CGGGT CGGT C T CAGGGGT CGGGT - - - - - - - - - - GCCGAACGC T T A T T T TGC T AC T T T T T CGGAC T AGTGAAA TGGAC T C T T AAA - - - - - - - - GAC T A T T C - - AAAAAAAAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A TGA T ACA - - - - T T AAGAGT C T A T T TGCGC T ACACCGC T CGGGT CGGT T T CAGGGGT CGGGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGT C T TGT AGA T AGTGCAAA - - CGT T AAGAGT CCA T T TGCGC T ACACCGC T CGGGT CGGT C T CAGGGGT CGGGT - - - - - - - - - - GCCGAACGC T T A T T T TGC T AC T T T T T CGGAC T AGTGAAA TGGAC T C T T AAC TG - - - - - - - - - - - - - - - - T ACAA T AGC T T CC TGT - - T CAAC T CAAG - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGGACAC TGT T - - - - - - - T ACGCCGT CGC TGCACCGCCCGAA T CGGCGT CAGGGGT CGGGT - - - - - - - - - - GCCGAACGC T T A T T T TGC T AC T T T T T CGGAC T AGTGAAA TGGAC T C T T AAC - - C - - A T - A T T C T T T C - - GCAAGCAGCAAGT T T CCA TGAAAA T CGGT C T
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