
Start crop Point End crop Point

MSA length = 472
ACGC T AA - - GT T AA T T AGGGC T - - - - - - - - - - - - - - - AGT C T AGCCGAGA - - - - - - - - - - - CAAAAAAAGT CGCGT C T CC T AAAAA T A TGA T T T A T AGC T - - - - - - - - - - A T CACAA T T T T T - - - - A T T A T T T AA T TGT T AGT T AA T T T T TGT T CGGGT T CACAAAAA - GT A T AAAAGT T T AAA T AA T TGC T T T A T A T T T C T T CCC T T T T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C TGT T T AGT T T AGT CGAGAAGT T T A T T T C T CAAAAA T A T T CCCGT C T CC T AAAAA T A TGA T TGA T AGC T - - - - - - - - - - A T T ACAGC T T T T AAAAA T T A T T T AA T T C T T AA T T A - - - - - - - - - - - - - - - CACAAAAA - AAA T AACAGT T T AAA T AACAGA T CAAGT A T T T T T A T C TGC T
A T T T T A T T T T T CCAGAA T CGT T A T A - - - - - - - - AC T T AA T CCAGT CGAGGAGT T CA T A T C T CAAAAA TGT T C T CGT C T CC T AAAAA T A TGAC TGA T AGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAAAAAAA - GAA T A T AA T TGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C T A T A T T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT A T T - - - GA T AA T - T AA T CGA T A - - - - - - - - - - - CAAAAA T A TGCC TGT C T CC T AAAAA - - TGA T T T A T ACC T - - - - - - - - - - - T CACAA T T T T T AAAAA T T A T T T AA T T A T T AA T T AAC T T T A T TGCGGA T - CA T AAAAA - GT A T AAGAA T T TGAA T AA T T CCCC T A T T A T T T T T C T C T T CG
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T AA T A T T C T AGT CGAGA - - - - - - - - - - - - AAGAA T AC T CCCGCC T CC T AAAAA T A TGAC T T A T AGC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT CACAAA - GT A T AAAGT A T AAA - T AA T CAC T C T A T A T T T T C T T C T T C T T
- - - - - - - - - - - - - - - - AAAA T - - T AAC T T CC - - - - - T A T T CAAGT CGGGAAGT T T A T T T T T CAAAAA T A T T T CCGT A T CC T AAAAA - - - T T T AA T T CA T T - - - - - - - - - - AACACAA T T T T T A T AAA T CA T T CAA T TGT T AC T T AA - - TGT T TGCAGGT T T AGAAAAA - GT A T AAAAGT T T AAA T AGT T AC T C T A T AAAGT A T T T CC T T T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T A T AGT C T AGT CGAGAAGTGT - T T T CGCAAAAA T A T T T T TGT C T CA T AAAAA TGGGA T TGGGGGC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T C T T - - - - - - - CA T AAGT ACC - - - - - - - - - - - A T A T AA T C T A T T CAA T A - GT T T A T T T C T CAAAAAAA T T T CCGT T T CC T AAAAA T A TGA T T T A T AGC T - - - - - - - - - - A T CAAAA T T C T T CAAAA T T A T T T AAA TGT T AA T T A - - - - - - - - - - - - - - - CAAAAAAA - T T CAAAAA T T CC T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T T T T C T
C TGT T - AA T T T T T A T AGA T A T T A T AA T A T T T - - - - T T AA T AAAAGGGA T - - - - - - - T T T CGCAAAAA T A T T CC TGT CACC T AAAAA T A T AA T TGA T AGT T - - - - - - - - - - A T CACAA T T T T T AAAAA T T A T T CAA T TGT T AA T TGAC T T T T T TG - - - - - - CACAAAAA - GT A T AAAAGT T T CAA T AA T CA T T C T C - - T A T A T T T T T T T C T
- - - - - - - - - - - - - - - T AA T ACC - - - - T T T C T A T AA T T AGT C T AA T CCAGAAA T T T A T T T C T CAAAAA T A T T T T CGT CACC T AAAAAGA TGA T T AA TGT C T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CACA T AAA - A T AAAAAA T A T T AAA T AGT T AC T C T A T - T T T T T T T T C T T C T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACGT A T AGT T T AGCCGAGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T C T CGT CCCC T AAAAA T A TGC T CGA T AGC T - - - - - - - - - - - T T ACAA T T T T T AAAAA T T A TGT AA T TGT T AA T T AAC T T T T T T T AGGA T T T ACAAAAA - GT A T AAA TGT T T AAA T AA T TGT T C T A T - A T T T T T T T C T T C T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAA T A T AGT T T AACAGGGA - - - T T A T T T C T C T AAAA T A T T T CCGCC T CA T AAAAA T A TGGT TGA T AGC T - - - - - - - - - - A T CAGAAC T T T T AAAAA T T AA T T AA T TGC T AA T T AAA T T T A T TGCGGGT T CACAAAAA - GT A T AAAAGT T T AAA T AA T TGC T T T A T T T T T T T T T T C T T CA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T AA T AGC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAAAAAA - GT A T AAAAGT T T T AAAAAC TGC T C T A T T T TGT AGCCC T T C T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T CA T C T T C T AAAAA T A T T A T TGA T AGT T - - - - - - - - - - A T CACAA T T T T T AAAAA T TGT T T AA T TGA T AA T T AG - - - - - - - - - - - - - - CAC T AGAA - GT A T A T AAGT T TGAA T AA T TGT T C T A - A T T T T T C T T C T T C T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T CACAA T T T T T AAAAGA - A T T T AA T TGT T AA T T ACGT T T T T TGCAGGT T CC T AAAAA - GT A TGAAAGT T AAAA - AA T TGC T C T T T T T T T T T CAAGC T T T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AA T AGT C T AGT CGAGG - - - - - - - - - - AAA T AAA T A T T CCCGT C T CC T AAAAA T A TGA T T T A T AGGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT AACAAG - TGT AAAAGT T T AAA T AA T TGGT C T A T A T T T CC T T T T A T T T
T C T T T AAA T C T T T T T T AA T A T T - T A T T C T T T ACAC T T AGT C T AGT CGAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T CACAA T T T T T AAAAAA T A T T T AA T TGT T AA T T AAC T T A T T T T - - - - - - CACAAAAA - GT A T AAAGGT T T AAA T AA T T T A T C T A T T T T T T T T T T A T TGT
- - - - - - - - - T TGT T T T T AGA T T A - - - T T T T T AGT A T T AGT C T AGT TGAGAAGGT T A T T T C T AAAAAC T A T T C T CGT CACC T AAAAA T A TGA T TGACAGC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CACAAAAG - GT A T AAGAGAC TGAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GGT CCCAGA - - - - - - - - - - - - AAAAA T A T T CC TGA T T CC T AAA T A T A T T A T T AA T AAC T - - - - - - - - - - A T CA T AA T T AA T AACAA T T A T T T AA T TGT T AA T T AAC - T T T T T T CGGA T T CACAAAAA - - - - - - - - - - - - T AAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGCACAA T T T T T - - - - A T T A T T T AA T TGT T AA T T CAC T - - - - - - - - - - - TGT CA T AAA T - - - - AAAA T AGT AAA T AA T TGC T C T ACA T T T T T T C TGC - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AACACAA T T T T T AAAAA T T A T T T AA T T T T AAA T T A - - - T T T T TGC TGGT T CACAAAAA - A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T T T T CA T CC T
GCA T T AGA T - - - - - - - - - - - - - - T A T T T T TG - - AA T TGC T A TGGT T AA T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AACACAA T T T T T AAAAA T T A T T T AA T T T T AAA T T A - - - T T T T TGC TGGT T CACAAAAA - A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T T T T CA T CC T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGT CCAGT CGAGA - - - - - - - - - - T CAAAAA T AA T TGC T T T T CC T AAAAA T A TGA T TGA T AGC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CACAAAGA - GT A T AAAAGT T T AAA T AA T TGC T T T AAAAC T T C T T T A T T C T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAA T A T AA T C T AGT T AA TG - - - - - - - A TGT T AAAAA T A T T CCCGT C T CC T AAAAA T AGGA T TGA T A T C T - - - - - - - - - - A T CAC - A T T T T AAAAAA T T A T T T AA T TGT T AA T T AAC T T T T T TGCGGGT T T ACACAGG - GT A T AAAAC T T CGAA TGACCGA T T T T C T T T T C T T T T T T T T T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T CACAAC T T T T T T AAA T T A T T T A T T TGT T AA T T AAC T T T T A TGTGGGT T CACAAAAA - - T CCGT AA T T T T AAA T A T T TGA T T T A T - TGT T T TGT C T T C T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CACAAAAA - C TGT A T AAGT T T AAA T AAC TGC T C T A T - A T T T TGT T C T T C T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AACCAAA T T AGT C T AGT CGAGA - - - - - - - - - - - CAAAAA T A T T C T CGT C T T CCAAAAA T T TGA T TGC T AGC T - - - - - - - - - - A T T AC T A T T T T T - - - - A T T A T T T T A TGGT T AGT T AAC T - - - - - - - - - - - TGT CACAAA T - - - - A T AAAAGT AAA T AGT TGC T C T A T T T T T T C T T C - - - - -
T AAC TG - - - C TGGT ACCAAA - - - - - - - A T T T A TGTGTGAAA T A T T C T - - - - - - - - - - - AC T CAAAAA T A T T CCCGT C T CC T T AAAA T A TGA T TGGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CACACAAA - A T A T AAAAGT TGAAA TGC T C TGT - - - - - AA T T T T T T C T T C T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T A T ACAGT C T AGTGGAGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GTGT CC T AAAAA T A T AA T T T A T AAC T - - - - - - - - - - A T CA T T A T T T T T AAAGAGT A T T T AA T TGT T AA T T AAC T T - - - - - - - - - - - CAAAAAA T T A T T TGAAAC T T T AAA T AAAAAC T T T AAA T T A TGT AAAC T T T
CCAAACAG - T T T ACCAGGT A - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT C T AGT CGAAA - - - - T A T A T T T CAAAAACA T T CCCGT C T CC T AAAAA T ACGA T TGA T AGC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A - A T AAA T CA T T T T AC T CCA T T T T T T T AAAAC T T A T T T C T CAC
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GCCC T AGT C T AGT TGAGA - - - - - - - - - - GGAAAAA T AC TGCCGT C T CC T AAAAA T A TGA T TGA T AGC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CACAAAAA T - - AAAAGT T T AC TGACGA T T ACA T CA T AC - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAGT C T AGACGACG - - - - - - - - - - - - - - - AA T A T T C T TGCC T CC T AAA T A T A T AA T TGAGAGA T - - - - - - - - - - - GT AC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AGCAGT AA - - - - - - - - - - - - T AAA T AAC TGC T C T AAA T T T T A T T T C T T CG
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T ACAA T T T AGT AAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A - - - - AA T T T T T AAAAA T T A TGT A T T TGT T AA T T AAC T T T T TGG - - - - - - CACAAAAA - A T A T AAAAC T T T T AGT AAGTGT T C - - - TGT T T T T T T C T T C T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GGAAAAA T A T T CCCA T T T CA T AAAAA T A TGA T TGA TGAC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T AA T A T T - - - - - - - - T T T CAAGT AAGAAA T T A T T T A T T TGGT AAA - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CGT CACAA T - - A T AAAAGT T T CAA T AA T TGC T CGA T A T T T T T T T T C T T T T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T T AAAA - - - - - - - - - TGCAAA T A T A T T CC TGT C T C T T AAAAA T A TGA T TGA T AAC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA TGAAAA T A T AAAAAA T CA T AAA T AGT T T ACCA T T T T AA T T T A T C T AA T
- - - - - - - - - - - - - - - - - A T A T C - GAA - - - - - CA T AGT AA T C T AGT CGAGT AGT T T A T T T C T T AAAAA T A T T C T AGGC T T C T AAAAA T A TGA T CGA T AGC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAAAAAAA T CCA T ACAA T T AAAA T AAAACA T T C T T AGT T T CAC T CC T T A T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T CACAA T T T T CAAAAA T T C T T T AA T TGT TGGT T AA - - - - - - - - - - - - - - T ACAAAAA - GCA TGAGAGC T T AAAAAAC TGA T C T A T A T T T TGT T T C T T T T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T CAAAA - - - - - - - - - - - - T AAA T TGT T C T T T A T T - - - - T T T T T C T T T C
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T AGT CGAGA - - T T CA T T T T ACAAAAA T A T T CCAGT T T CC T AAAAA T A T - - - - GA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CCGAAAAA - GT A T AAAA T T T CAAAAAA T CGT A T T ACGT T T T T T T T T C T T C
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT TGT AGT C T AGT AGAGA - - - - - - - - - - - - AAAAA TGT T C T T A T C T C T T AAA - - T A TGA T TGA T AGC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T TGT A T A T A T T CAAA T CA TGT CGGCA T A T T CC T TGA T T CGT
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT A T AAAAGT T T AA T T AA T AGT T C T A T - T T T T A T T T T C T T C
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AGGT CA TGGT T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T - - - - - - - - - - - T T AAAA T A T T CC T A T C T T C T AAAAA T A TGA T TGA T A T C T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAGAAAAA T A T ACAAAA T A T AAAAAAACAAC T A T T CAACAC T T T AGT AC T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGTGT T AGT C T AGT CGAGAAGT T CA T T T C T CAAAAAGA T T C T TGT CCCC T AAAAA T AAGA T TGA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T A T AA T A T T A T TGAAA T T AGAA T AA T T T CA T T A T A T AA T A T CCA T T A T
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TE: rnd_5_family_12007.fasta.b.bed_uf.bed_g_1.bed_fm_1.bed_0_0_n.bed_g_1.bed_fm_2.bed_0_0_bcln.fa_aln.fa_cl.fa_gs.fa_ce.fa_bc.fa_ce.fa_gs.fa_bc.fa
 size: 472bp; fragments: 78; full length: 2 (>=424.8bp)
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 size: 813bp; fragments: 62; full length: 0 (>=731.7bp)
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TE: rnd_5_family_12007
 size: 718bp; fragments: 69; full length: 1 (>=646.2bp)
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