
Start crop Point End crop Point

MSA length = 622
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T CGTGGT CC T AAAC T TGC TGACGCCA T T T CA T T ACAAC T A - - - - - - - T AAA T T T T AA T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T CC TGGT T C T AAACC TGCGAACGCCA T T - - - T A T A T A T T A T A - - - - - AAA T C T A - - - CGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T CC TGGT CC T AAACC TGCAAACGT CA T T T CACAGGT AAAGT A T - - - - T T AAC T T C TGTGA T T T C T TGT TGT AA T A T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T A T C T ACA T ACCAGCA T A T A T TGT ACAA T AA TGAAA TGCGGTGAGGT T T AGGACAA T AAA T AAAAAC T T T C T T T T T T AAA - - - - - - - - - - A T T T T A T TGT CC T AAACC TGC T ACCGT CA T T T CA T A T A T AACA T AGACGCAAA T C TGCCACAGT T ACA T ACAGT T C T T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T CA TGT T CC T AAACC TGCAAACGT T A T T T CA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T T A T TGT CC T AAACC TGC T AACGT AA T T T CA T A T A TGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T T CA TGGT CC T AAACC TGC T AACA T CA T T T CA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T C T TGGT CC T AAACC T ACAAACGT CA T T T C T T ACA T T A T C T - - - - - - T AAC T T CGT AC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T CC T TGGT CC T AAACC TGCAAACGT CA T T T CA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T T CC TGGT C T T AAACC TGCGAAAGC T A T T T CA T A T CCGA T A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T C T TGGT CC T ACACC TGCAAACGACA T T T CA T - - - T CA T A - - - - - - - T AA T T T T T T ACGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T T AC TGGT CC T AAACC TGCGAACGCCA T T T CA T A T AAAAAAAC T ACA - CAAC T CAAAACCC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T ACC TGGT CC T AAACC TGCAAA T AGT A T T C T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T AAAAC T A T T T C T AAA - AGAAGTGGAAAAA T T CAGA T T T T T TGGA T - - T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T CCCGGT CC T AAACC TGCGAAAGCCA T T T CGT C T A T AACA T AGGCGCAAA T C T ACCACA T T T T T T CGGAAGC T TGGAC T T A T AA T T - - - - - - - - - - -
T AAAAC T A T T T C T AAA - AGAAGTGGAAAAA T T CAGA T T T T T TGGA T - - T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T CCCGGT CC T AAACC TGCGAAAGCCA T T T CGT C T A T AACA T AGGCGCAAA T C T ACCACA T T T T T T CGGAAGC T TGGAC T T A T AA T T - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT TGTGT A T - - A TGAAA TGAGT TGAGGT T T AGGACCA T AAA TGAAAA - - - - - - - - AAAAAG - - - - - - - - - - A T T T CACGGT CC T AAA T C TGCAAACGT CA T T T CA T A T A T AACA T AGACGCAAA T C T AC T ACA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A TGT C T T CGT CC T AGACC T ACGAACGCCA T T T CA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T AGT A T TGT A T T T T A T T CAGT A T T - T AAGT T T T - T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T C T TGGT CC T AAACC TGCAAACGT CA T T T CA T A T AAAACA T A T AGA TGAAA T T AA T AAGAC T CGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
TGC - - - - - - - - - - - - - - CGT AGT AAAA T T AA T T C - - - - - - - - ACAG - - - - A TGGAA TGCGT TGAGGT T T AGGACCAGAAA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T CC TGGT CC T AAACC TGCAAACGCCA T ACCA T A T A T A T CA T AGACGCAAA T C T ACCACA T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A TGGAA TGCGT TGAGGT T T AGGACCAGAAA T AAAAA T T T T A T T T AAAAAA - - - - - - - - - - A T T T CC TGGT CC T AAACC TGCAAACGCCA T ACCA T A T A T A T CA T AGACGCAAA T C T ACCACA T T T CACAGA T C T A T T T T T A T T T AAA T - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A TGT C T T CGT CC T AGACC T ACGAACGCCA T T T CA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T AGT A T TGT A T T T T A T T CAGT A T T - T AAGT T T T - T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T CCC TGGCCC T AAACC TGCAAACGT CA TGCCAGT T A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CAA T T AAAA T ACAAAAAACACGA TGAACAA T T T T CC
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T C T T C T AGT CC TGT ACCCGCGAACGCCGT T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAAGT TGCAGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A TGGT A TGCGT TGAGGT T T AGGACCAGAAA T AAAAA T T T T AA T T AAAAAA - - - - - - - - - - A T T T CC TGGT CC T AAACC TGCGAACGCCA T T CCA T C TGT - - - - - - - - - - - AA T T T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T CC TGGT CC T AAACC TGCGAGAGCCA T CAAGT ACA T AAC - - - - - - - - AAA T C T ACCCCA T AC T A T T AAC T AA T T A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T AC TGGT CC TGAA T C TGCGCACGCCA T T T CACC T A T AAC T T T - - - - - AGA T T TGGTGTGT T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T CC TGGT CC T AAACC TGAAAACGCCA T T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAA T C T ACCA TGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T CC TGA T CC T AAACC TGCGAA TGT CA T T T TGT A T A T AACCA - - - - - - AGT T C T AC T ACA T C T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T CC TGGT CC T AAACC TGCAAAC T T CA T T T CA T A T A T AACA T AGACGCAAA T C T AC T ACA T - TGA T T A T CA T AA T CA T C T T A T AGT T - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T AC TGGT CC T AAACC TGTGAACGCCA T T T CA T C T A T CACA T AGACGCAAA T C T ACCACA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T CC TGGT T C T AAACC TGC T AACGCCGT T T CA T A T A T AACA T AGACGCGAA T C T A T CACA T A T ACCCGT CA T A T T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T C T TGGT CC T AAACC TGC TGA TGC T A T T ACA T AAACG - - - - - - - - - - T A T T T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T TGT TGGT CC T T AAAC TGC T AA TGCCAA T T CA T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T A T T A T AAAAC T AGC - - - AAAGT AA T T AA TGC T AA
T AAAAGC T A TGT CGAA T T T T T A T A T A T AAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T CC T AGGAAAAAACC TGC T AACGCAA T T TGT - - - - - - - - - - - - - - - - T T A T T TGTGACG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T CC TGGT C T T T AACC TGCGAACGT CA T T T CA T ACGAAACAAA - - - - - T AAGT T AA T A TGA T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T CC TGGT C T T T AACC TGCGAACGT CA T T T CA T ACGAAACAAA - - - - - T AAGT T AA T A TGA T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T CC TGGT CC T AAACC TGC - - - - AACA T T T CA T A T A T AACA T - - - - - - AAA T C T ACCACA T TGT ACGACGA TGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T CC TGGT T C T AAA T C TGCGAAAGT CA T T T CA T A T A T T A T T A T - - - - - GGAGACGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T C TGAAACA T A T A T - - - - - - T C T AGACA T AA T C T AA T AAC T T A TGT - - - - A TGAAA TGCGT TGAGGT T T AGGACCAGAAA T AAAAA T T T T A T T T AAAAAA - - - - - - - - - - A T T T T C TGGCCC T AAACC TGCGAACGT CA T T T CACA T A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T CC T TGT CC T AAAC T TGCGAACGCCA T T T CA T T T A T TGC T AAGA - - - T AACCAAC T A T AGT T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AC T ACC TGGT CC T AAACC TGCAAACGCCA T T T CA T A TGT TGT AGAAA - - - T AGT T T T CAAC T T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACCCC T T T C TGT ACGA T AA TGA T A TGCGT TGAGGT T T A TGACCAGAAA T AAAAAC T T T T A T T T AAAAA - - - - - - - - - - A T T T CC TGGT CCGT AA T C TGCGAACGT CA T A T - A T T T AAAAC - - - - - - - - AAGT T AGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T CC TGGT CC T AAACC TGCGAACGCCA T T T CA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T CC TGGT CC T AAACC TGCGAACGCCA T T T CA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AAAAAAGTGT T T T C T C - T TGT AAAGACAA T C TGGGACA T AC TGT A T - - - - A TGAAA TGCGT TGAGGGT T AGGACCAGAAA T AAAAA T T T T A T T T AAAAAA - - - - - - - - - - CC T T CC TGGT CC T AAACC T ACGAAAGT CA T T T CA T A T A T AGCA T AGACG - CAA T C T ACCACAC T T T T T CGT CGGT T CCGTGA T AAAAAGT CACAA T T T A T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACA T TGT - A TGAAA TGCGT TGAGGT T T AGGACCAGAAACAAAAA T T T T A T T T AAAAAA - - - - - - - - - - T T T T CAAAGT CGT AAACA T AAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAAGT ACGAAAA T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A TGAAA TGCGT T T AGGT T T AGGGC T AGGA T T AAAAA T T T T A T T T AAAAAA - - - - - - - - - - AA T T T C T AGT CC T AAACA T T C T AACGCCA T T T CA T T C T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T A T AAAAC T A T C - - - AAAGT AA T T AA TGC T AA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T AAAAAAC T T AAAA - - - - - - T C T AGG - - - - - - - - - - - - - - A T A T A T - - - - GTGAAA TGCGT TGAGGT T T AGGGCCAGAAA T AAAAA T T T T A T T T AAAAAA - - - - - - - - - - A T T T CC TGGT CC T AAACC TGCGAACGT CA T T T CA T ACA T AAGGA - - - - - - AAA T C T ACCACA - - T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A TGAAA TGCGT TGA TGT T T AGGAC T AGAA T T AAAAA T T T T AC T T AAAAAA - - - - - - - - - - AA T CCC T AGCCC T AAACC TGC T AACGCCA T T T CA T T T A T AACGT AAACGCAAA T C T ACCACA T A T AA T AA T AAAAC T AGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T T CC TGT CCCCAAACC TGCGAACGCCA T T T T A T A T T T T - CA - - - - - - - T AAC T TGAAGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - AA TGT T CAAAC T T A T CA T AAA - - - - - - - - - ACA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C T T TGT C TGAAACC TGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
CAAAAAGTGT T T T C T C - T TGT AAAGACAA T C T CAGACA T AC TGT A T - - - - A T AAAA TGCGT TGAGGGT T AGGACCAGAAA T AAAAA T A T T A T T T AAAAAA - - - - - - - - - - GC T T CC TGGT CC T AAACC T ACGAAAGT CA T T T CA T A T A T AGCA TGGA - - - CAA T C T ACCACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AC - - T AGTGAAA TGCGT CGAAGT T T AGGACCACAAAA T AAAC T T T T A T T T AAAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - CGCCA T T AACC TGC T AACGCCA - T T AA T T T A T AACA T AGACGCAAA T C T ACCACA T TGGT T AGT T AAACGC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T T CC TGGT CCAAAACCC - - GAACACCA T T T CA - A T - - - - - - - - - - - - - AGAA T T T AAGCA T T T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T CC TGGT CC T AAACC TGCGAACGC T A T T T CA - - - - - - - - - - - - - - - - T ACA T T AA TGCA T T A T ACGACCAGT TGACAGAAAGCAGCA T ACAGTGT TG
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T CC TGC T CC T AAACC TGC T ACCGCCA T T T CA T A T A - AACA T AGACGCAAA T C T ACCACAA - T T T CCA T A T AA T T T T A T A T AAAA TGACAGA T C T T CA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T CC TGA T CC T AAACC TGCAAACGT CA T T T T A T T T T TGACAAG - - - - - CAA T T T T T AG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T CC TGGT T C T AAAC T TGA TGACGCCA T T T CA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T CC TGGT T C T AAA T C TGCAAACGCCGT C T CA T AAA T AA T AC T - - - - - AGGT T T T TGA T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T CC T TGT T C T AAACC TGCGAACGCCA T T T CA T C TGT AACAGAGACGCAAA T C T ACCACA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - AA TGT T CAAAC T T A T CA T AAA - - - - - - - - - ACA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACA T CC TGGT CCGAAACC - GC T AAAGCCA T T T CA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T C T TGGT CC T AAACC TGCGAACGCCA T T T T A TGT A T AACA T AGAAGCAAA T C T ACCACA T - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T AAAC T AAAGA T C T T AA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T CC TGGT CC T AAACCCGCGAACGCCA T T T CA T A T A T AACA T AGACGCAAA T CCACCACA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T CC TGGT T T T AAACC TGCGAACGCCAC T T CA TGTGT T A T T - - - - - - - AAA T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T A T T T - AAAAA - - - - - - - - - - A T T T C T TGGT T C T AAACC TGGGAACGCCA T T T CA T A T A T AA TGAAGGCGCAAAACAGAAA T AAGT AA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A TGAAA TGC T T TGAGGT T T AGGACCAGAAGGAAAAA T T T T A T T AAAAAAA - - - - - - - - - - A T T T CC TGGT CC T AACCC TGCGAACGCCA T T T CA T A T ACAGT A TG - - - - - T TGT C T T T ACAAGT T A T T AA T A T T T T C - - - - - - AGAAAAA TGCA T T C T T C
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T A T TGT AGGAC TGT T - A TGGAA T T T AACAC T A T CG
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A TGAAA TGC T T TGAGGT T T AGGACCAGAAGCAAAAA T T T T A T T CAAAAAA - - - - - - - - - - A T T T CC TGGT CC T AACCC TGCGAACGCCA T T T T A T A T ACAGT A TG - - - - - T TGT C T T T ACAAGT T A T T AACAC T T T C - - - - - - AGAAAAA TGCA T T C T T C
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CCA T T CA T CA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T CC TGGT CC T AAACC TGC T A T CGCCA T T T CA T AGGT AACA T AGA TG - AAA T C T ACCACA T T T A T AAGT AAGT T TGT T C T TGAAA TGAAAAA T AA T C T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T T CC T AGT CA T AAACC TG - AAGTGT T A T T T CA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T CC TGGT CC T AAACC TGCAAAC T T CA T T T CA T T T A TGA T T T T A - - - - AAGT A TGT T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T T C TGGT T C T AAACC TGCAAACGCCA T T T CA T ACA T AACGT AAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
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 size: 622bp; fragments: 367; full length: 0 (>=559.8bp)

TE consensus (bp)

di
ve

rg
en

ce
 to

 c
on

se
ns

us
 (

%
)

100 200 300 400 500 600

0
50

10
0

15
0

20
0

25
0

30
0

35
0

TE consensus genomic coverage plot (bp)

co
ve

ra
ge

 (
bp

)

0 100 200 300 400 500 600

0
10

0
20

0
30

0
40

0
50

0
60

0

TE consensus self dotplot (bp)

T
E

 c
on

se
ns

us
 s

el
f d

ot
pl

ot
 (

bp
)

0 100 200 300 400 500 600

TE consensus structure and protein hits (bp)

No TE domain detected

After TEtrimmer 622 bp
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 size: 1095bp; fragments: 320; full length: 0 (>=985.5bp)
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 size: 392bp; fragments: 599; full length: 25 (>=352.8bp)
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Dotplot
(windowsize = 25, threshold = 50.00  10/10/25)

TE consensus after TEtrimmer (bp)
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