
Start crop Point End crop Point

MSA length = 755
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T ACA T A T T CCAGC T AGT T A T AAAC T ACAAGT AACAC T T T AA T AGCA T A TGCAAA T A - T TGT CACAGGCAA T AACGAA T T AA T T C - - A T T A TGGT AA T TG
T T T AGC TGAGGT C TGAAAAAAA T A - - - - - - - - - - - AAC T A T A T T TGT TGAAAA T CA TGT T TGT AAAA T AC T AGAC T A T TGT AGGT T T T A T A TGT A T A T T T - - - - - - - - - - T TGTGT A T T C T AGCCAGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T - - T T - - - - - - AA T A T AA T A T A T C T CACA T A T T A T - T T TG - A T CAA T CA
T C T AGC TGGA T AGT A T ACAAAC T T CCCAAACA T C T AGT T A T - T T TGA TGGAAGT CA T A T T T A T AAAA T AC T ACAA T A T TG - - - - T T T T A T A T - - A T A T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAA T T A - C T T T T ACAGAA - - - - - - T AAAA T TGT A T AGAAA TGT AACGT A
AC T AGC TGGA T AGT A T ACAAAC T ACCCAAGCA T C TGGT T A T - T T CGA TGGAAGT CA T A T T T A T AAAA T ACGACAA T A T CGT TGA T T T T A T A T - - A T A T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAA T T A - C T T T T ACAGAA - - - - - - CCAAA T TGT A T AGAAA TGT AACGT A
C T T A T C T AAAAAA T A T CCAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T TGA TGAAAA T T C T A - - - - T AAGA T AC T ACA T AA T TGT CGGT T C T A T A T C T A T A T T T - - - - - - - - - - T T A T A T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T A - T T A - TGT T TGT T AAGT A T AC T AAA T A T AA T T T A - - - - GA T A T A T T A
A T CAA TGA TGT T ACGGT T AAGT T ACA T AGGT A T ACAGACGT C T T TGA TGGAAACCA T A T T T A T AAAA T T C T ACAA T A T TGT TGGA T T T A T A T A T A T A T T T - - - - - - - - - - T TGT A T A T T CCAGC T AGT T A T AA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T A - T T A - T A T T AGGGAAAAA TGCGT T ACA T AACC - - - - - - - - - - - - - - -
GAGAGT A - - - - - - - - T ACAAAC T A T C T AAAAGT C TGGT T A T - T T T AA T AGAAA T CA T A T T AA T AAAA T AC T AAAC T A T TGT TGA T T T T A T A T A T A T A T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CCG - T T A - AAA T CAAGGAAAA T C - - TGA T T T T T C T - A - - - - T T C TGT T T C
GA T AGC TGGAGAGT A T CCAAAC - - - - - - - - - AC T TGGT T A T - T T TGC TGGAAA T CA T A T T T A T AGAA T AC TGCAA T A T TGT T AGT T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT - - T T - - CA T T T T T T A T CAA T AGGGCA T T AAGT C T AAC T - - - - - - - AC T
GAGAGTG - - - - - - - - T ACAAAC T A T CCA T ACGT C T AGT T A T - T A TGGT AGAAA T CA T A T T T A T CAAA T AC T ACAA T A T TGT TGGT T T T A T A T A T A T A T T T - - - - - - - - - - T T CAA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GCA - - - G - CGA T AGAGCAAAGT T - - T CA T C T T A T T - - - - - - - - - - - - - T T
T T T A T T TGT T CCA T A T A T AAAC T AGGT AAAGAA T CACA T A T - CAAA T TGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T TGT T T A T T CCAGC T AGT T AAAAAC T ACAAGT AACAC T T T AA T AACA T A - - - - - - - - - T A T ACGT T AAGACGT C T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
GT CAGC T - - AA T A T T T ACAAAC T A T T T A T ACAA T T AGGT A T - - - AAA TGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T TGT A T - T T CCAGT T AGGT A T AAA T T ACAAGT AA T AC T T T AA T A T CA T A T A T AA T TG - T A T T T A T ACGCGGT T T C - - - - - - - - - - - - - - - - T A T ACGCGT
T T T T A T T AAC TGT T C T T T T AAC T A T C T AAA T A T C T AA T AA T T T T T AA T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T C TGA T A T T T T T A T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T C - - - - AGC TGAC T T AAA T A T A TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
GT T AGT T - - - - - - - - T A T AAAC TGT C T AAGAG - - - T C T TGC - T A T A T TGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T C T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T C - GGACAA T AAAGGAAA - - AGACA T TGTG - - - - - - - - - - - - - - -
CC T CGT T CCAGT T T T TGTGAA - - - - - - - - GAAAC T CA T T CCA - - T CA T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T A T A T A T T CCAGC T AGT T A T ACAGT ACAA - T AAGAGT T T AA T AACA T - - C T AA - - - T AA T C T A TGAAAGGGAGGAAA T A T A T A T - - - - - - - - - - - - - - -
TGCAGT T ACAGT T T C T AGAAAC TGT T T T TGCGCGCAGC T A T A T T - - - - - G - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T TGAA T A T T CCAGC T AGT - - T AAAC T ACAAGT AACAC T TGAA - - - - - - - - CGT - TGGA T T T ACA T ACAAAA TGAC T CA T T T T AA T T AA T TGT AAAGAAA T
GT CAGT AGAAAGT T T AA TGGA T T AAGT T AAAACA T AAA T A T A - - GGACGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T A T A T T CCAGC T AGT T A T AAA T T ACAAGT AACAC T T AGC T AACA T - - A T A - - - - - AC T A T A T AAA T AGCAAGT AA TGT AAC T - - C T CA T A T AAAGTG
A T T AGC T AGAGAGT A T ACA T AC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A TGT C T TGCA T T A T T A T TG - - - - - - - - - - - - AAA T A - - - - - - - - - - T T A T A T A T T CCAAC T AGT T A T AACC T ACAAA T AACAC T T T A T T AA T AA - - GT AAC T - - TGT A T T T A T T C T A T AAC T AAA T AGA T T T A - - - - - - - - - - - - -
A T A TGT T T A T AC T TGT T AGAA T TGT CCAGA T AGC T AGT T A T A - - T AGT AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAAA TGA T CGT T C T A T ACA T A T A T T T - - - - - - - - - - T TGCA TGT ACCAGC T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T AA - - - T TGGT AA T AAAAAA T T AC T AA T T TGT C T - - - - - - TGCAC T T T A
T A T AGC T ACAGGT C T AA TGAA T T AAC T AAGCGT C T AGGTGT - - - CAGCAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T TGT A T AC T CCAGC T AGT T A T AAAC T ACAAGT AACA T T T T AAAAA T A T - - GCA - T TG - TGT T AGGAAGAGAGAAA - - - - - - - - - - T A - - - - GAGAGAA T T
T T T CGT T AAAA TGTGT A T AAGGT ACCAAAAAAACGGT T T ACC T T AAACAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T - T T T T T A T CGCC T AACAGTGAA - - - - - - - - - - - G - - - - T T T TGACAA
AA T AC T T AAACCA T A T A T AGGT T A T T AAAAA T AC T AC T T AC T T T TGA TGA T AA T CA T AGT T A T AAAAAAC T ACAA T A T T A T TGGT T T T A T A T A T A T A T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAA - T T C T CCACCGT AGAGAGAAAGAAA T AA T C T A T AA T T A T AAACAC T A
T T T AAC T T AAAGT T C T A T AAAC T AA T CAAGGA T C T A T A T T T - T T TGT T AAAAA T T C T AACA T CAAAGAA TGCCAACGACGT TGGT T C T ACAC T CGCGT TG - - - - - - - - - - T TGAA T A T T CCAGC T AGT T ACAAA T T ACAAGT AACA T T C T CA - - - - - - - - AAA - ACA - T T T T T A T AA T AAA T AA T T CA T T C TGT A - - - - - - AA T T A T A TG
T T T CGT T CGAAA T CA TGAAAA - - - - - - - - GCA T CCAGA TGT A T T TGA T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T A T A T T T T CCAGC T AGT T A T AAAC T ACAAGT AACAC T T T AC T AACA TGT A T A - GTG - CAGA T A TGAAGAA T AAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAA T T C
AA T ACCGAGAAAAAA T A T AAC T T AGT T T T CAAAA T AA T T T T A T T CCA T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GGTGGCC T T A T A T A T A T A T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CCA - - - - - T T CA T A TGAAGA T T T AG - - - - - - - - - - - - - - - - TGGCAGC T A
AA T A - - - AGAAAAAA T A T AAC T T AGT T T T CAAAA T AA T T T T A T T CCA T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GGTGGCC T T A T A T A T A T A T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CCA - - - - - T T CA T A TGAAGA T T T AG - - - - - - - - - - - - - - - - TGGCAGC T A
GT T AA T T AAGC T A T T AC T AAGT T AA T T ACGAA T CCGCC T A T A T T T AGCAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A TGT T AA T T T T A T A T AAC T A T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT A - C T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AC T AGC - - - - - - - - - - - T T AA T AGT C T AACCACC T TGT T A T - T T TGA TGG - - - - - - - - - T T A T AACA T AC T ACAA T A T TGT TGGT T T T A T A T A T A T A T T T - - - - - - - - - - T AA T A T T T T CCAGC T AGT T A T AAAC T ACAAA T AA - ACGT T A T T AACA T A - GT A - - - A - T T T T T C T ACAGGGTGT T - - - - - - - - - - - - A T - ACGAAAA TGG
GT CGACA T AGAGT T ACA T AA T T T - - - - - - AAAA T CA T A T T T A - - AAACAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T C T A T T A T CCAGC T AGT T A T AAACCACAAGT AA - - - - - - - - - - - - - - - - T T T - T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AA T T T T T T T - - - - - - CCAA T CAC T
AC T AGA T T AG - - - - - - - T AAA T T AAC T - - GA T T C T AAA T A T CC TGAGTGAAAA T CA T T A T T A T AAA T T T C T AAAA T A T TGT TGGT T T T A T A T A T A T A T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T - - - - - - - - - - AA T AAA T AA T A TG - T A T A T A T T - - - - T T A T A T AAA T T A
AGT T A T TGAGAGGT ACCCAAA T TGACAGGAAAA T T AAACGT - C T AGAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T C - - - - - T CCAAAAAAGAAGT AAA T AAA T T T A T T TG - - - - T A T AAAGTG
- - - AGCCCAA T A T TGAGCGAGT TGT T A T AGT A T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - G - - - T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAGT T A T T T T T AA T T A T A TGA T AAC
T T TGT C TGT A T A T T A T A T ACAGTGT CCCGCACCC TG - - - A T A - - T AA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CGT A T AC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT A - - - - - - - A T AA T AA T A T A TGGA - - - - - - - - - - - - - - - - TGCGA T T T A
- - - TGC - - - - - - - - - - - T T AAAAGT ACAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT A T ACC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CC T - - - A - T T T T TGGACAGGGTGT T - - - - - - - - - - - - A T - AGGAAAA TGG
T T CGGCAGAAA TGC T AC TGAGC TGGC T AAAAAACCCGGTGT AC TGAAAAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T TGT A T A T C - CAA T T AG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
C T T TGC T AA T AA T T T T T T AAA T T A T CAAGGTGT T T AA T T A TGT C TGA T AG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T TGT A T A T T CCAA T T AGGT A T AAAC T A T AAGT AACAC T C T AA - - - - - - - - ACAA T AAC TGA T TGTGT AAAA T CGG - - - - - - - - - - CA - - - - AAGT AAGT A
GCCAGAA T T A T T T AA T T T AAA T T AA T CA TGAA TGT AAC TGA - T T TGT CAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T A T A T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T A - - - - - CACAGA T AAAA T T CAA T - - - - - - - - - - - - - - - - AACC TGC T A
GCCAGA T AAAA T A T A T T T AAA T T A - - - - - AAAACCGGT CA T - CA T CGGA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T TGT T T A T T T CAGC T AGT T ACAA T C T ACAAACAACAC T T T AA - - - - - - - - A TGA - - - - - T A T A T C T T T CAACACACCA T T T T T CC - - A T T - - - - - - - - - -
A T CGGC T AAAAGC TGGAGGAA T TGGA TGGAGACC T CA T T T T A T T AGAGGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T TGT C TGGT CCAGGT AC T T A T AAGC T ACAAGT AACAC T T T AGT AACA T AGACA - T T A T T T T T T ACAAAA T A TGC T T AA TGGT AGC T AA T T A T AC T AAAGG
A T CGGC T AAAAGC TGGAGGAA T TGGA TGGAGACC T CA T T T T A T T AGAGGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T TGT C TGGT CCAGGT AC T T A T AAGC T ACAAGT AACAC T T T AGT AACA T AGACA - T T A T T T T T T ACAAAA T A TGC T T AA TGGAAGC T AA T T A TGC T AAAGG
AC T AA T A T AAC T T T AAAAGAC T T T AACAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C TGT ACC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AC - - T CA T T T T CAA T AAAAAAAAACAAAAC T T T T T T A - - - - T C T AA T ACA
GT T T T T T - - - - - - - - - - - - - - T CA T C T T AAAAA T CAA T T A T - T T - - - - - A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T - - - - T CA T T T A TGGGAGC T T TG - - - - - - - - - - T C - - - - T AGT AAC T A
GT T AGAC - AAAC T T A T T T T AC T AGT AAAC - AACGCAGT TGT - CAA TGGCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T - CA T A T T CCAGC T AGT T A T AAAC T ACAAGT AAAAC T T T AA T AACA T A T ACA - - - - - - - - T CACAGGCAACAGAGAA T T AA T T C - - A T T A TGGT AA T T A
GT T AGAC - AAAC T T A T T T T AC T AGT AAAC - AACGCAGT TGT - CAA TGGCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T - CA T A T T CCAGC T AGT T A T AAAC T ACAAGT AAAAC T T T AA T AACA T A T ACA - - - - - - - - T CACAGGCAACAGAGAA T T AA T T C - - A T T A TGGT AA T T A
GT CA T TGCCGT AACA T A T ACAC T A T T AAAACGT C TGGA T A T - T TGGA TGAAAA T CA T A T T T A T AA T A T AC T ACGCGGT TGT - - GT T T CA T A T A T A T A T T T - - - - - - - - - - T TGT A T A T T CCCGT T AGGT A T AAACGACAAGT AA T AC T T T AA T AA TGT - - AAA - T AGT AA T AAACAAAA T A T AC T - - - - - - - - - - T A - - - - - - - - - - - - -
AACA T T AGAACACCC TGCA T AA TGT T CACA T ACA T AC T TGT - T AAAA TGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CG - GGT T TGT AAACGA T A - - T T ACACCAA T - - - - - - - - - - - - - T C
TGCAGCGAAAA T AAA T CCAAA T T AA T T AAGAAGC T T A T T A T A T T T CA T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T A - T CA T T T T T AAAA T AGAA T A T CC T A T T CAGT C TGA T T A - - - - - - - - -
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