Start crop Point End crop Point

1 MSA length = 4692 1
-------------------------------------------------------------------------------------------------------------- AAATTTTACACGGGATGGGTTTTCTATTGTGTTAACTATAATATTCTTTGCT - AT---TC--@TA--AABABETHABGC
-------------------------------------------------------------------------------------------------------------- AAATTTTACABGGGATGGGTTTTCTATTGTGTTAACTATAATATTCTTTGCT AT -« -TCommmmmmmmmm e me e o -
BAAATBARAAAAAA - - - - AGAAGETAA - - - -BBCAAAGATAATTCTACTACGAATAGATAACCCACGTAAATHEGHEACGHECTRG- - - - - - - - - - AAATTTTHCACGGGATGGGTTTTCTATTGTGTTAACTATAATATTCTTTGC
-------------------------------------------------------------------------------------------------------------- AAATTTTACACGGGATGGGTTTTCTATTGTGTTAACTATAATATTCTTTGCT
-------------------------------------------------------------------------------------------------------------- AAATTTTACACGGGATGGGTTTTCTATTGTGTTAACTATAATATTCTTTGC
-------------------------------------------------------------------------------------------------------------- AAAATTTAJACGGGATGGGTTTTCTATTGTGTTAACTATAATATTCTTTGHT|

A————TAAAA————AITCTTTATIAAA——AATAAG——IATTTAAAATT CAAAGATAATTCTACTACGAATAGATAACCCACGTAAATGGGACGGCTGG-=-=-===-=-=-~-- AAATTTTACACGGGATGGGTTTTCTATTGTGTTAACTATAATATTCTTTG
———————————————————————————————————————————————— CAAAGATAATTCTACTACGAATAGATAACCCACGTAAATGGGACGGIT G——————————AAAATTTACACGGGATGGGTTTTCTATTGTITTAACTATAATATTCTTTGGT
———————————————————————————————————————————————— CAAAGATAATTCTACTACGAATAGATAACCCACGTAAATGGGACGGCTHG - - -=-------AAAATTTACACGGGATGGGTTTTCTATTGTGTTAACTATAATATTCTTTGGT

—————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————— AAAATTTACACGGGATGGGTTTTCTATTGTGTTAACTATAATATTCTTTGG
—————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————— AAATTTTACACGGGATGGGTTTTCTATTGTGTTAACTATAATATTCTTTGCT
—————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————— AAAATTTAIACGGGATGGGTTTTCTATTGTGTTAACTATAATATTCTTT———————————————— R T R L LI S
AAAATTAAAIAAAAGATITITATTAAATTAATAAAAAAATTTAAAITT CAAAGATAATTCTACTACGAATAGATAACCCACGTAAATGGGACGGCTGG-=-=-===-=-=-~-- AAATTTTACACGGGATGGGTTTTCTATTGTGTTAACTATAATATTCTTTGGT A--T A -
GAIAITAAGA— —AAGACCTTTATTAIATTAATAAA—AAGT— -AA - - - —ICAAAGATAATTCTACTACGAATAGATAACCCACGTAAATGGGACGGCTGG —————————— AAATTTTACACGGGATGGGTTTTCTATTGTGTTAACTATAATATTCTTTGGT AAA TT!AC
AAAATTTACACGGGATGGGTTTTCTATTGTGTTAACTATAATATTCTTTGC IR AGIMA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - oo m oo oo oo oo - o - -
AAATTTTACACGGGATGGGTTTTCTATTGTGTTAACTATAATATTCTTTGCT AT ------ i cm e e e cc e a -
AAATTTTACACGGGATGGGTTTTCTATTGTGTTAACTATAATATTCTTTGIT
CAAAGATAATTCTACTACGAATAGATAACCCACGTAAATGGGACGGCTGG-=-=-===-=-=-~-- AAATTTTACACGGGATGGGTTTTCTATTGTGTTAACTATAATATTCTTTGGTEE- -------- GGG G (- - - - -------------------
AAAATTAAAA- - - - - - - CTT- - A----AATGAA--AAR- - AAAATTEBEBCAAAGATAATTCTACTACGAATAGATAACCCACGTAAATGGGACGGCTGG--=-=-=-=-=-~-~-- AAATTTTACACGGGATGGGTTTTCTATTGTGTIAACTATAATATTCTTTGG
AAAGTTAAAAIAAAGATITTTGlAATTAATAAAAAAAI— -AG- - - - CAAAGATAATTCTACTACGAATAGATAACCCACGTAAATGGGACGGCTGG-=-=-===-=-=-~-- AAATTTTACACGGGATGGGTTTTCTATTGTGTTAACTATAATATTCTTTGGT
—————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————— AAATTTTACACGGGATGGGTTTTCTATTGTGTTAACTATAATATTCTTTGGT
AAA——IG ABAG ---CTTTGTTAGATT---=-=-=-=--=-=---- CAAAGATAATTCTACTACGAATAGATAACCCACGTAAATGGGACGGCTGG-=-=-===-=-=-~-- AAATTTTACACGGGATGGGTTTTCTATTGTGTTAACTATAATATTCTTTGGT
AAA———AIGIAAI!GATCTTGGTTAGTTTAATGAA——AATTTAAAATT CAAAGATAATTCTACTACGAATAGATAACCCACGTAAATGGGACGGCTGG-=-=-==-=-=-=-~-- AAATTTTACACGGGATGGGTTTTCTATTGTGTIAACTATAATATTCTTTGCT
AAA——TAAAAAGAAAITCTTTATTA————AACAAAAAAATTIAAAAGT CAAAGATAATTCTACTACGAATAGATAACCCACGTAAATGGGACGICTGG —————————— AAATTTTACACGGGATGGGTTTTCTATTGTGTTAACTATAATATTCTTTGGT
CAAAGATAATTCTACTACGAATAGATAACCCACGTAAATGGGACGGCTGG-=-=-===-=-=-~-- AAAATTTACACGGGATGGGTTTTCTATTGTGTTAACTATAATATTCTTTGGT
—————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————— GGACGGCTGG=----------AAATTTTACACGGGATGGGTTTTCTATTGTGTTAACTATAATATTCTTTGGT

AAA——TGAAA——AAGATCTTIA—TAAATTAITAIAAAIGTTTAAGAGT

-------------------------------------------------------------------------------------------------------------- AAAATTTACACGGGATGGGTTTTCTATTGTGTTAACTATAATATTCTTTGGT
------------------------------------------------ CAAAGATAATTCTACTACGAATAGATAACCACGTAAATGGGACGGCTGG----------AAAATTTACACGGGATGGGTTTTCTATTGTGTTAACTATAATATTCTTTGGT
GGBATTAAG - AARA- - - - - - - - TTAAR- -BACAAGAGAAT - - AGAAT CAAAGATAATTCTACTACGAATAGATAACCHACGTAAATGGGACGGCTGG - == === - = - - AAATTTTACACGGGATGGGTTTTCTATTGTGTTAACTATAATATTCTTTGGT

-------------------------------------------------------------------------------------------------------------- AAATTTTACACGGGATGGGTTTTCTATTGTGTTAACTATAATATTCTTTGGT
-------------------------------------------------------------------------------------------------------------- AAAATTTACACGGGATGGGTTTTCTATTGTGTTAACTATAATATTCTTTGCT
-------------------------------------------------------------------------------------------------------------- AAAATTTACACIJGGATGGGTTTTCTATTGTGTTAACTATAATATTCTTTGGT

AGA-TTGAAA- - - -GACCTHGATTA- - «-------- AAATTTTACACGGGATGGGTTTTCTATTGTGTTAACTATAATATTCTTTGGT
AAA--TA---AAAG---CTT----BAATC

AAT AABABBBR T TCTG- -GARTA- - -----------
- - AGHG ATTTA——CA————GAAIAAITIAI—
------- AAMA AT = cTCmm e e e mmm e e mma e o e




End crop Point

Start r:ri}p Point
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1.bed fm_1.bed 0 O n.bed g 1l.bed fm 2.bed O O bcIn.fa_aln.fe
size: 4692bp; fragments: 13347; full length: 0 (>=4222.8bp)

coverage (bp)
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bed g Lbed fm Lbed 0 0 n.bed g Lbed fm 2.bed 0 0 beln.fa After TEtrimmer Extended plot Blue lines are boundaries

size: 5301bp; fragments: 12287; full length: 0 (>=4770.9bp)
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TE: md_5_ family 11408 Before TEtrimmer 874 bp

size: 874bp; fragments: 292; full length: 13 (>=786.6bp)
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After TEtrimmer ORF and PFAM domain plot
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Before TEtrimmer ORF and PFAM domain plot
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nsensus before TEtrimmer (bp)

Dotplot

(windowsize = 25, threshold = 50.00 10/10/25)
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