
Start crop Point End crop Point

MSA length = 181
- - - - - - - - - - - - - - C T ACAGA T T T C T AAAA T CAAAC T AC T T T CA T T A T - T - TGT T T AC T A T T AAAC T TGAAACAACAGT AA T ACAGT AAAA T T AAC T CA T - - - - - - - - - - AC T A T TGC T T C T T AGT T AAAC T AAAC T A T ACA T T TGGA T TGGACA T T T A T A TGT T C T T T A T A T CCGA T T T T ACCGAA - - - - AC T T T T T T T TG - - - - - - AG
GAA T TGT T ACCGAAGCAAAAA T T TGAAAAA T T AAAC T AC T C T T A T T A TGCA T A T T TGC T T CCAACCGA T - - - - - - - - - - - AAA T AGT AGAA T T AACACA T - - - - - - - - - - AC T A T T AC T T A T TGGT TGT A T T AAAC T A TGCAGC TGGGT TGGGCA T T T A T A TGC T C T T TGTGGT TGT T T T T A T T CA T T T - - T T T T T T T T T TG - - - AGTGA
AAA T T A TGGCGCAGA T AAAAA T T TGT AAAA T - - - - - - AC T C T AC TGA T - T - - - - - T A T T ACCAAACGT T AAACAACAGT AA T A T AGT AGAA T T A T CCCAC - - - - - - - - - - AC T C T T AC T T TGTGGT T AAA T TGAA T T A T ACAGC T AAGT TGTGCA T T T ACACGC T C T T TGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAA T A
AAA T T A T AGCGT AGC T ACAAA T A TGT AAAA T T AAAC T AC T C T T A T T A T - T A T AC T T AC T ACCAAA T - - - GGACAA T AC T AA T A T AGT AGAA T T AAC T CGT - - - - - - - - - - AC T T T T AA T T C T TGA T T AAA T T AAAC T ACACAGC T T A T - - - - - - - - - - - - A TGC T A T T T A T AGT TGAA T T T ACCGA T T C T - - - - - T T T T T T A T A - AA T AA
AAA T T A T AACGCGT CAGCAAA T T T C T AAAA T T AAAC T AC T C T T A T TGT - T A T A T TGAC T ACCAAAC T TGAGA T AACAGT AA T A T AGT AGAGT CAA T AAAA - - - - - - - - - - AC T A T T AC TGC T TGGT T AAA T T T AAC T C T AC TGT TGGA T TGGACA T T T A T A TGGCCA T T A TGGT T T T T T T T A T T T T T T T T A T CCA T T T T T CC - - - - - - - -
AAA T T - - - - - - - - - T T ACAAA T T TGT AAAA T - - T AC T A T T C T T A T T A T - T T T A T T T AC T ACCAAAA T TGAGACGACAGT AA T A T AGT AGAA T T CAC T CAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GTGGT TGA T T T T ACCCA T T T - - - - - - T T T T T T AGT - - - - - -
AAC T T C T AGCGCAG - - - - - - GTGT A T AAAA T T AGAC T AC T C T T A T T - - - T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T CAG - - - - - - - - - - AC T A T T AC T T C T TGA T T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T C T C T T TGTGGT CAA T T T T ACAC T C T T TGT AGGT T CCCCAA T AGT T AA
AAA T TGT A T T - CAGT T A - AAAA T TGGT AAA T T AAAC T AC TGT T C T T A T - T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GA T AA T T T AC T CAC - - - - - - - - - - CC T A T CAC T T C T TGGT T AAA T T AAAC T T TGAAGT CGAA T T - - - - - - - - - - C TGCCGT TGT T A TGTGGT CCCAGCGAC T T T AACAACGT TGT A - - GGGCGA
AAA T TGGGA T C T AAC T AGAAA T T TGT AAAA T - - - - - - CGT T T TGT T A T A - - - - T T T AC T ACAAAAC T TGAGACAACAGT AACA T AGT AGAA T T T AC T CAC - - - - - - - - - - GC T A T TGC T T C T TGGT T AAA T T AAAC T A T ACAGCAGGGT TGGACA T TGA T T T A T T T T T AGTGGT TGA T T T T ACCCA T CC TGT AAA T A T AGT A TGAAA T AG
AAA T T T T AGGAAAGC T AAAAA T T TGT AAAAC T AAAC T AC T C T T A T - - - - T A T A T T T AC T ACCAAAC T T AAGACAACAGT AAA T T AGT AGAA T T AAC T CAA - - - - - - - - - - AC T A T - T C T AC T TGGA T AAA T T AAAC T A T ACAGT T C TGT T AGACA T T T T T A TGC T T T T AGT AGT TGA T T T T A - - - - - - - - ACACAA T T T C T T - - - - - - - -
AA T T TGT AGCC T AGC TGCAAA T T T T T AA T A T T AAACCA T T C T T A T T A T - T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AC T A T T AC T T T T TGGT T AAA T T AAAGT A T A T AGC T AGA T TGGGCA T T T A TGTGCCC T T T T T AGT T AA T T T T A T C T A T - - - - T C T T T T T T T TG - - - - - - - -
A T AA TGAAAGACAGC T AAAAA T T T C T AAAA T T AA T C T AAC T T T A T T A T T T - - - - - - - - - - CCAAAC T TGA T A T AGCAGT AA T A T AGT AGAA T T AAC T CAC - - - - - - - - - - T C T A T T AC T T A T TGC T T AAA T T T AAA T A T ACAGC TGGT T T T AA T - - - - - - A TGC TGT T T T T TGT TGGT T T T AAACA T T T - - - - - - T T T T T TGGT - GT T - -
T TGT TGC TGCCCAA T T ACAAA T T TGT AG - - - - - AAC T AC T C T T A T T A T - T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T AC T A T AA T T T AC T CAA - - - - - - - - - - A TGGT T AC - T T T T AGA TGAA T T AAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GTGT T T C T TGTGGT TGA T T T T A T CAAGT T - - - - - - T T C T T T AGT - GAAAA
- - - - - - - - - - - - - - T T A T AAAA T T AAACAC T T T AGC - - C T C T T AGTGC - T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T AC T CAC - - - - - - - - - - AC T T T T AC T T C T TGGT T AAA T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AAA T T T T AGCA T AGT T T T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T AGT AAAA T T AAC T CAG - - - - - - - - - - GC T A T T AC T T C T T CA T T AAA T T AAAA T A T ACAGC TGGGT T AAACAC T T A T A TGC T T T T TGTGT T T AAC T T T A T C T - - - - - - AC T A T T TGT T C T AGAA T T A
AA T T TGTGCC T - - - C T ACAAGT T T T AAGA T T - AAAC T AC T C T T A T T A T - C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AACA T AGT AAAA T T AACC T AC - - - - - - - - - - GC T A T T AC T T C T TGA T T AAAGAAAAC TGAA T AGC T AGGT TGGA - - - - - - - ACAC T T T T T A T T C T T T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T T TG - - AAA T CA
AA T T TGT AGCC T AGC TGCAAA T T T T T AA T A T T AAACCA T T C T T A T T A T - T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AC T A T T AC T T T T TGGT T AAA T T AAAGT A T A T AGC T AGA T TGGGCA T T T A TGTGCCC T T T T T AGT T AA T T T T A T C T A T - - - - T C T T T T T T T TG - - - - - - - -
AAA T T T T AGT A - - - A T ACACA T TGT TGAAA T T AAAC T A T T CA T A T T A T - T A T A T T T ACGACCAAAC T TGA - AACA T - - - AA T A T CA T AGAA T T AAC T CA T - - - - - - - - - - AC T - - - - - - T T T TGGT T AAA T T AAA T T AAACAAC TGGGT TGGAAA T T T A T A TGC T C T C TGTGGT TGA T T T T ACCCA T T C - - T T T T T T T C T T AGTGAGT T T
AAAA T T T AGC T CAGA T ACAGA T T T AAAAAC T - AAA T T T CCC T T A T T A T - T A T A T T T AC T ACCCCAC T TGAGACAACA T T AA T A T AGT AGAAA T AAC T CAC - - - - - - - - - - A T T A T T T T T T C T TGA T AAAGT T T AAC T C T ACAGC TGGG - - - - - - - - - - - - A TGC TGT C TGTGC T TGA T T T T A - - - - - - - - - T C T A T T T C T T A - - - AGT CA
AAA T T A TGGCA T C T C T ACAAA T T TGT AAAA T T AAA T T ACCCGT A T T A T - T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AC T AA T A TGT C T TGGT T AAA T T AAA T T A T ACAGCAGGA T TGAACA T T T A T A T AA T C T T TGT AGT TGA T T T T A T T CA T T C T A T T TGT T T T T A T T T - AAACC
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T A T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGACAGC TGT AA T A T AGT AAAA T T AAC T T A T - - - - - - - - - - GC T A T T AC T T C T TGGT T AAA T T CAAC T A T ACAGC TGAG - - - T A T - - - - - - A TGT T C T T TGT AGT T AA T T T T AC T AAA T C - - T T T T T T T T T TGT T AAA T AA
AAA T TGT AGTGT T A - - - - - - - - - - - - - - AA T T T AAC T AC T T T T T T T T T - T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AC T A T T CC T T C T T AGT T AGC T T AAA T T A T ACAAC T AGGT TGA - - - - - - - - A TGT T C T T T C TGGT TGA T T T T A - - - - - - - - - C T TGT T T T TGAGA - GGT AA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CGCAC T T A T T CA T T T AC - T C T A T T T A T T A T AAAAC T TGAGACAACAGT AA T A T AGT AAGA - - AAC T AAC - - - - - - - - - - AGT T T T AC T TGT TGGT T AAA T T AAAC T A T A T AG - - - - - - - - - - - - - - - - - A T ACCC T T TGT AA T TGA T T T T AGTGA T T T AGT A T A T T T A TGGGA - AA T T A
AAAA TGT AGCGCAGC T A T ACA T T T C T AAAA T T AAAC T AC TGT T AA T AA - T A T A T T T A T T ACCAAAC T TGAGGCAACAGT AA T A T AGT A T AA T T AAA T CA - - - - - - - - - - - AC T A T T AC T T C T TGA T T AAA T T AAAC T A T ACAGT TGGGC TGTGCA T T T A T ACGA TGT T TGT A T A T AGT A T T A T T C T T T T T AAC T A T T T T T T T AGACC T AG
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T T AAAC T AC T CA T A T T AA - T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GC T A T T A T T TGT TGGT T AAA T T AAAC T A T ACAGC TGGAC TGT AA T T T T A T A TGC T C T T TGT - GT TGA T T T T AGCAA T T C - AGA T AAC T T T CGA T A T A T AA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAGCGAAAAAC T AGGAC T CC TGCA T T C T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AC T A T T AC T T C T CGAC T AAA T T AAA T T A T ACAGT T AGA - - - - - - - - - - - - A TGC T C T T TGTGGT T AA T AAAACCCC T T C - - T T T A T A T T T CAA T AAACGC
AAA T T A T AGCGCAGC T ACAAA T T - - - - - - - - - - T A T T AC T C T T A T C T - - T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T - - - - - - - - - - A T CGT C T A T T C T TGGA T AAA T T AAAA T A T ACAA T C TGGT T TGACA T T T - - C TGC T CA T TGTGGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AAA T TGT TGT ACAGC T AAAAA T A TGCAAAA T T AAAC T AC T C - - - - - - - - T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T CAC - - - - - - - - - - A T T A T T A T T T T T T T CA T A T A T T AAAC T ACACAGC TGGC T TGGAGA T T T A T A TGC T C T T T A TGGT T CA T T T T AC T CAA T C - - - - - - T T T T T T AAC - - - - - -
AAA T TGT AGCACAGC T ACAAA T T TGAAGAA T T AGAC TGA T C T T AA T - - - T A T A T T T AC T AACAAAC T T T AGACAACAGT AA T A T AGT AGA T TGT AA T CGG - - - - - - - - - - C T T A T T AC T T C T TGGT T AAA T T A T AGT ACA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACA T T AC T T A T T AGTGAC T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AGA T T AAAC T ACAA T CAGACA T T AAAAAAA T AAAAC TGT A T C T C T TGTGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AC - - - - - - - - - - GC T A T - A T T T C T T TGT T AAA T T AAAC T A T AA TGC T AGGT TGGACA T T T A T C TGC T CGT CGGGGT TGA T T T T AC T CA T T C T - AAAA T T T T CACGT - AACAG
AAA T A T T AAAGT AGC T ACACA T T TGT AAAA T AAAAC T CCCC T T A T T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T AA T A T AGT AAAA T T CAC T CA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T C - - - - - - - - - - - - - - - T T CAGA T A T T T C - T C T T T T T T CCACAAGC T AA
A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C T TGAGA T T AGGAC T AA TGT T AGTGTGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CA T AGT AGAA - T AAC T CAC - - - - - - - - - - A T A T T T T T T T T A TGGT T AAA T T AAAA T A T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A TGC T CC T TGCGGT TGA T T T T ACC T AC T C - - - - - A T T C T T T AA T - GA T T A
AAA T T AAAGCGGAAC T ACGAA T T TGT AAAA T T AAAC T AC T C T T A T T T T - T - - - - - - AC T ACCAAAC T TGAGA T AAAAGT AA T A T AGT CGAA T AAAC T CAC - - - - - - - - - - A T T A T T A T T T CA TGC T CAAA T T AAA T T A T AAAGC TGA - T T CAACA T T T A T A TGC T T T T AGTGC T T AA T T T T AACC T C T T - - T T T A T T T T T TG - - - AGTGA
AA - - - - - AGCA - - - C T AGAAA T T CGT TGAA T T AAAGT AC T C T T T T T A T - A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AGT A T T AAC T CAC - - - - - - - - - - T CCA T T T T AA T A TGGT T AAA T T AA T C T A T ACAGC T AGA T TGGACA T T T A T AGAC T CC T TGTGGT TGA T T T T AC T CA T T C - - C T T T T T - - - - - - - GAGT - -
AAA T T AAAACGCAGA T A T ACA T T TGA T AAA T T AAAC T AC T C TGA T T A T - T A T A T T T AC TGCCAAAC T TGA - A - - - - - - - CAAGT AAAAGCAGT A T C T CAC - - - - - - - - - - AC T AC T T A T TGT T AC T T AAA T T ACAC T A T ACAGC TGGGT TGA - - - - - - - - - - - ACA T T TGT AGT TGA T A T T A T T C T T T T A - - - - - - - - - - - - - - AGA T AA
AA T CAA TGACA T ACA T A T AAAA T - - - - - - - - - - GACGA T TGT CA T T T CA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAA T TGA T T CAC - - - - - - - - - - AC T A T T AC T T C T T TGT T AAA T T A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAA T T T T A T T A T T A T A T CCCA T A T T T T A T - T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T T AAC T CAG - - - - - - - - - - AC T AGT AC T T C T TGACCAAA T T ACAC T A T ACAGT TGG - T TGAACA T T T AAA TGC T C T T TGTGAC TGA T T T T AAC T T T T - - - - - - - T T T T TGG - - - AGTGA
AC T C T A T AAAACAGT CA TGAGAC TGT A T AA T A T AAC T A TGGT CC T T C T AC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T A T - - - - - - - - - - CC T A T T AC T T C T T AGT T AAA T T AACC T A T ACAGC T AAA T TGAA T AC T T A T AAAC T C T C TGTGA T TGA T T T T A T C T A T C T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
GA T T T CAAC T A T AGC T AC TGGT TGT T T T AA T C T AAC TGT AA T TGT CAC - T - - - - - - - - - - - CAGAC T TG - GA T AACAGT AA T A T AGT AGAA T T AAC T T AC - - - - - - - - - - AA T A T T AC T T T T TGT T AAAA T T AAAC T A T ACA TGT A T A T TGGACA T T T A TGTGC T C T T TGT TGT TGA T T T T AC T CAA T T T AGC TGC T T T T T A T AAAA T CG
- - - - - - - - - - - - - - C T A T AGA - - T AA T AGA T T AAGGT ACGT T TGA T A T - T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AC T A T T A T A T C T TGGT T AAA T T AAAC T A T ACAGC TGGA T TGGACA T T T A T A TGT TGT T TGT CGT TGA T T T T ACGA T T A T - - C T T A T T T T T T ACAAAA T AA
AA T CCC T AGAA T A T C T AGAAA T T AC T AAAAC T A T AA T A T TGTGA T AA T AC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AC T ACCAC T T A T TGA T T AAA T T AAAC T AAACAGC TGTGT TGGACA T T T AAA TGC T T T T TGT AGT T AA T T T T ACCCA T T T C T TGTGT T CC T C TGGCCA T TG
A T A T CC T AACGCAA T T A T AAAC T T A T AAAA T T AAAC T AC T C T T A T T A T - T T T A T T T AC T ACGA T AC T TGGGACAACAGT - A TGCAGT AGAA T T AAC T CAC - - - - - - - - - - AA T A T T AC T T C T TGA T T AAGT T AAAC T A T ACAGC T AGGT TGAAAA T T CA T A TGT CC T T TGT AGT TGGT T T TGCCCA T T - - - - - - - - - T C T T AACGTGT T A
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AAA T TGT AGGA T AGC T ACAAAAA T T AGT AA T - A T T AAC T T AC T C T T A T - T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AC T AAC T CAC - - - - - - - - - - AC TGT T CA T T C T TGGT T AAA T T AAAC TGT AGAAC TGT AA TGGACGT T T A TGTGCCC T T TGT AA T TGA T T T AAAGCCA - - - - T C T A T T T T T T T - - - AGT AA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAAACA T AAAGTGT T T TGGTGT A T - - - T T TGC T AC T AAAC T T T ACACAACAGT AA T A T AGT AGAA T T AAC TGA T - - - - - - - - - - ACAA T T AC T T C T TGGT T A T A T T AAA T T A T ACAGC TGAGT TGGA T AA TG - - T T T A T T T - - - - - - T TGA T T T T A T ACA T T A TGGAAGA T T T T T A TG - - - - CA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AAAACGGAGAGCAGC T ACGAA T T T T T AAAA T T AAAC T A T - - - - - - - - - - T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AC TGAA T T AAC TGAC - - - - - - - - - - AC T A T T AC T T C T TGA T T A T AC T AAAC T A T AAAGA TGA T T T AA - - - - - - - - T T ACCC T T T A TGA T TGA T T A T ACCCA T T C TGC T T A T T C T T CGAAGAA T AA
AAAGTGCACCACAGCCAAAAAA T T A T AGAGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AC T AA T C T T T C T TGGT T AAA T T A T AC T A T T CAGC TGGA T TGGACA T T T A T A T ACCC TGT T TGGT TGA T T T T A TGCCA T T A - T T T A T T C T T C T AAAC T T T A
AAAACGT T A TGT AGT T A T AAA T A TGT CAAAA T AA T T T CC T C T T A T T A T - G - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGGA T T AAC T CAC - - - - - - - - - - AC T A T T AC T T C T T AGT CAAA T T AAAC T ACACAGA TGGA T TGGACA T T T A TGT CC T T T T TGTGGT TGA T T T T CCCA T AAA T - - - - - - - T T T T AA T AAA TGA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AC T T TGCAGTGCAGT T AAGAA T T T T T T CAA T T AAACC T T T T T T AA T A T - T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AA T T T AA T AGAA T T AAC T CGC - - - - - - - - - - AC T A T T AC T T C T TGGT T AGA T T AAAC T A T ACAGC TGGGT T TGCC T T A T - - - - - A T T T T AA TGAA TGGT T T T A T A T T T CA T AA T T ACC T TGGAGT AAA T AA
AC T CC T T AA T A T AC T AAGGAGT A T T A T T T A T A TGAGGAAGCCAAGT CCGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA TGAAC T CGG - - - - - - - - - - A T T A T T AC T T C T TGGA T AAA T T AAAC T ACACAAC TGAG - AGAACA T T T A T A TGC T C T C T A TGGT TGA T T T T A T CCA T T C TGA T T A T ACCA T A T T - - - T CA
AAA T T AGAA T ACAAC T AAACGA T CGT TGA T C TGGC T CCC T T T T A T T A T - T - - - - T T AC T ACCAAAC T T T AG - CAACAGT AA T ACAGT AGAA T T AAC T CAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A TGC T T T T TGT CA T TGTGT T T A T A T A T A T T - T T AA T T T T T CAGT AGA T TG
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T AAAAC T A - AA T T AC T C T T C T T C - - GA T A T T T AC T ACCAAAA T TGAGGCAACAC T AA T A T AGT AGAA TGAAC T T AC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T C TGA T T AG - T - - - - - - - - - - - - - AAA T TGAGACAACAGT AA T T T AGT AGAA T T AGC T CAA - - - - - - - - - - AC T T T T AC T T C TGGT T T AAA T T AAAC T A T AGAGCAAGA T TGGGCA T T T A T A T T CC T T T T C T AGA T T A T T T T ACCCAA T A T A T A T AGT T T T T AGCCGACCA
- - - - - - TGGTGCAGC T ACAAGACAACGAGA T T AGAC T CC T TGT T T T A T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAA TGAAGT T AA - - - - - - - - - - AC T A T T A T T T C T TGGT T AAA T T AAAC T ACACA T C TGT T T TGGACA T T TGT A T AC T CCC TGTGGT TGA T T A T A T C T A T T C T - - - - - T T T T T CAGT - - - - - -
AACAC T T AGT T CA T T T ACAAA T CCACA T AA T CAAAAAA TGT T TGCCAC - T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T A T T A T T AC T TGGT T AAA T CAAA - - A T ACA T C TGAGT TGGACA T T T A T T TGC T C T T TGTGGT T T A T T T T A T T T T T TGT AA T T AAC T T T AAAAA T C T AA
AAA T TGT AGT - CAGGT ACAAAA T TGT AAAA T T AAAC T AC T C T T AC T A T - T A T A T T T AC TGCCACAC T TGA - ACA T CAGT AA TGT AGT AGAGT T T AC T CAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A TGT CGC T AC TGAA - - - - - - - - - - - - - - - - AA T AA T T T CC T AA - - - ACGG
AAAC T C T AGTGCAGT T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T C T T A T T A T - T A T A T T T A T T A T CAAACA TGAGACAAGAGT AA T A T AGT AAAA T AAAGT CAC - - - - - - - - - - AC T A T T AC T T CGT AGT TGAA T T T AAC T A T ACAGT TGAGA T AAA - - - - - - - A TGGGT T T T CAGGT - - A T TGCAAAA - - - - - - T CAAA T TGTGC - - - AGT AG
AAAGCC T AA T T CAGTGA T AAAC T T CGAGAA T T AAAC T AAC T T TGT CA T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AC T A T CGT A T T T TGGT T AGT T T AAAC T A T ACAGC TGT A T TGGACA T T T T T A TGC T CGT TGTGGT AGA T T T T ACCCGT T T T - - - - - - - T T T T AGT AAA T AA
- - - - - - - - - - - - - - T T AC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CGAAC T ACA T - T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGAACAC T AA TGT AGT ACAA T T AACACAC - - - - - - - - - - A T TGT T AC T T A T T AGT T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T TGC T A T T TGT T A T TGA T T T T T TGCCA T T - - T T T AAC TGT AA T T A TGT - -
AAA T TGT AAAA T AGT T A T AAAAGTGGC T AA T TGAAAA T T T TGT T T T A T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAACAAAGGT AA T A T AGTGGAA T T AAC T CAC - - - - - - - - - - - - T A T T T CC T TGAGGT T AAA T AAAAC T A TGAAGC TGT A T TGGACA T T TGT C TGCCC T T CGTGCA T AA T T T T AA T CAA T T - - - - - - T T T T TGAA T AAGT AA
AAA T TGT TGC T CAGT T ACAAA T T TGT AGGA T T T AAC T A T T C T T - T T A T - T A T A T T T AC T A T CAAA T T C T AGACAACAGT AA T A T AGT A T AA T T T AC T CAA - - - - - - - - - - A T T A T T AC T T T T T A T A TGAA T T AAGA T A T ACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - GTGT T T T T T A TGGT TGA T T T T ACCAA T T T - - - - - - T T C T T T AGG - GAAAA
AAA T T A T AAAGCA T - - - - - AA T T T C T AA - - - - C T AC T AC TGT T A T TGT - T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAA - - - - - - - - - - AC T A T T AC T T T T T TGT T A - A T T T AAC T A TGC TGT TGGA T TGGAC - - - - - - T TGA T CA T AC TGGT T T T T AA T - - - - - - - - - AC T T T T T T T T T C - - - - - - - -
AAA T C T T AGAACAAC T AGAAA T AAA T CAAA T T AAAC TGCCC T T CA T AC - T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGT AAAA T T T AC TGGC - - - - - - - - - - AC T A T T AGGT C T T AGT T CAA T TGAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A TGTGC T T T A TGGT TGA T T T T A T ACA T CC - - T T CC T T T T CAG - - - TGCA T
AAA T A T T TGCAC T T T T ACAAGT T AC T AAAGT - AAAC T AC T T T CA T CA T - T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AC T AC TGC T T CC T AGT T AAA T T AAAC T A T ACAGT TGGGT TGGACA T T T A T A TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - C T ACAGA T T TGT AAAA T AAAAC T AC T T T T A T T A T - T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGA TGAA T T AAC T AAC - - - - - - - - - - AC T T T T AC T T C T T AGT T AAA T T AAGC T A T AC T A T T AAGT T AGA - - - - - - - A TGC T - T T TGTGGT TGGT T T T A - - - - - - - - - TGT A T C T T T T TGA - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAA T A - - - - - - - AAAACGA T T T T CA T T T CA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAA T T AACACAA - - - - - - - - - - GC T CC T AC T T C T T TGT T AAA T T AAAGAA T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C TGGT T A TGGT C T AC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GGCAA
AAA T A T T AGCACGGA T AGAAA T T TGAGAAAC T AAA T T AGGCGT - - - - - - T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGT AAAA T AGGAGAA T T AA T T CG - - - - - - - - - - - ACCA T T T T T TGC TGGT CAAA T T AAAC T A T ACA T T TGGC T TGGACA T A T A T AAGC TGT T AA T AC TGAAA T C T AGAA T AC T AA TGGACC T T T TGGT AAAAAA
AAAGTGT CAAGCA T T T A T A T A T A T AAAAAAGGAGT T T T T T T T T AA T T T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGACAACAGT AAGA T AGTGT AA T T AAC T CAC - - - - - - - - - - GC T AC T AC T T C T TGGT T AAA T T AAAC T AC TGAAC TGAA T TGGAAA T - - - - A TGAGC T CGAC TGGT CA T C T T ACACAAAAA - - - - - - - - - - - - - - AAGCGT
ACA T T T T AGCA TGGT T A T AAA T T T AGC T A T T T AAA T T T T T T - - - - - - - - T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T AA T AA T A T AGT AGAA T T AAGT CAA - - - - - - - - - - AC TGT T AC T T C T T TGT TGAA T T AAAC T A T ACA T C T C T T T TGAACA T T T - - C T A T T C T T TGAGGT TGA T C T T A T C T A T T A T A T A T T T T T T T CAGT AAAAAA
GT A T T CAAGT AAAGC T CCAA - - - - - - - - - - T AAGGT T T T T T C TGT T A T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGT AAAA T T AAC T CAC - - - - - - - - - - AC T A T T AC T T T T TGGT T AAA T T AAAC T A T ACGGC TGTGT TGCAC T T T T A T A TGC T C T T T AAAAAA TGT C T A T ACC T C TGTGT T CA T C T C T T C - - - AAAAA
AAC T T C T AGCGC - - - - - - - AGCA T T A T A T A T AAAAC T AGAC T A - - - - - - C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACAACAGT AA T A T TG - AAAA T T AGC T CAG - - - - - - - - - - AC T A T T AC T T C T T - GA T T AACAAAAC T ACAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T T CA T TGTGGT T AA T T T T A - - - - - - CAA T AGA T T C T CCAA T AGT T - -
AAA T TGT AGC T T AGC T AAAAA T A T T T AAAA T T AAA T AACC - T T A T TGT - T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGT AA T A T A T C TGAA T T AAC T CAC - - - - - - - - - - AC T A T TGC T T C T TGT AAAAA T T AA T C T A T A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - T TGC T T T T TGGTGT TGA T T T TG - - - - - - - - - GT T A T T T T T TGT - - - - - - -
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 size: 181bp; fragments: 30; full length: 2 (>=162.9bp)
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 size: 488bp; fragments: 12; full length: 0 (>=439.2bp)
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TE: rnd_5_family_1092

 size: 412bp; fragments: 51; full length: 0 (>=370.8bp)
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