Start crop Point End crop Point

MSA length = 181 1

---------- ACTATTRCTTCTTGTTAAARTAAACTATACARTTGEMTTGGACATTTATATGTTIRTTTAT GATTTTAINEAA - - - -TTTTTTTT

---------- ACTATTACTTTTGGTTEATTAAACTATECAGCTGEBT TGGECATTTATATGCT TTTGTEGITTTTA.ATTI—— TTTTTTTT
TTACTTT TGGTTAAATTIAAITATACAGCTA TTG CATTTAIAIGCT TTTGT

------------ ATGCTETTTAT

---------- ACT
---------- ACTITTAITTCTTGITTAAATTAAACTA ACAGCT
---------- ACTATTACTICTTGGTTAAATTIAACT TACIGTTG TTGGACATTTATATGIC

TAAAATIAAACTA
AAAAATTAAACTA

TIATTAT—T—TITTTACTA AAACTTGAIACAACAGTAATAIAGTAAAATTAACTCA
TTATTATGIATATTT CT#AAIC ----------- AIATAGTAGAATTAAC CA
T.TIAT—T ----- TAlTACCAAACBTTA ACAACAGTAATATAGTAGAATTAIC CA
TTATTAT-TATAJTTACTACCAAA[R- - -BGACAARAITAATATAGTAGAATTAACTC

TTATTIT—TATATTIACTACCAAACTTGAGAIEACAGTAATATAGTAGAITIEA
TTATTAT-TlTATTTACTACCAAATTGAGACACAGTAATATAGTAGAATT
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TAAAATTAIACTA

---------- ACTATTACTTCTTOTTAA- - v e
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AAATTAAACTA TTITTAT—T ------------------------------------ IAIAATTIACTCA ---------- ICTAT ACTTCTTGGTTAAATTAAACTHTGBACTECHEBTT- - -------- TGCC
------ TT@TTATA- - - -TTTACTACJJAAACTTGAGACAACAGTAAATAGTAGAATTIJACTCAR- - - - - - - - - -BCTATTECTTCTTGGTTAAATTAAACTATACAGCHGBBT TGGACATT TRTT
TAAAAR|TAAACTA TTAT————TATATTTACTACCAAACTTIAGACAACAGTAALTAGTAGAATTAACTCA ---------- ACTATFICTICTTGGITAAATTAAACTATACAGTT TTcAcATTTRTATGCT
TAARAT TAAACEBAT T T TAT TAT - T - o - m et et el ACTATTACTTTTTGGTTAAATTAAABTATARAGCTABMTTGGECATTTATRTGCC
TAAAATTAARCTABBE T TATTATT - - -------- CCAAACTTGAMAABCAGTAATATAGTAGAATTAACTCAN- - - - - - - - - - CTATTACTTTTGT TAAATTAARTATACAGCTGERT THAAR- - - - - - ATGCT
TTAT TAT =T oo s m s s e s e e e o e o e e e e e e e e TATABTARAATTRACTCAR- - - - - - - - - - ARGE T TAC-TTTTHCHTEAATTAAA- - -« o v e
----------------------------------------- BTHACTCAR- - - - - - -« - ACTIT TACT TCTTGGT TAAAT T = -« - & - oo f ot m ot ot Lo oo
-------------------------------------------------------------- ATAGTAAAATTAACTCAR- ---------BcTATTACTTCTTTTAAATTAAARTATACAGCTGEBTTAACATTATATGCT
AAITT AARTTT AAIEIT—AAACTA TTATTAT - - e e TAABATAGTAAAATTAACETARG- ------- - - ICTATTACTTCTTHTTAAA.AAACT.AIAGCTA TTGGA---- - - - FCT -----------------
AARTT AAATTTITAARAT TAAACEAR T T TAT TAT - T - - s e e m ottt oo ACTATTACTTTTTGGTTAAATTAAABTATARAGCTAGHT TGGEcATTTATETGCC TTTTTTTTR®----- - - -
AAATT ARATTERTBAAATTAAACTA TATTAT-TATATTTACBACCAAACTTGA - AJSAR- - - AATATEBBTAGAATTAACTCAR- - - - - - - - - - ACT=----- TTTTGGTTAAATTAAARTARACARCTG TTGG!IATTTATATGCT TTTTT
AAART ABATTTRAAAART - AAART TTATTAT-TATATTTACTACCJACTTGAGACAACATAATATAGTAGAARTAACTCAR---------- ARTATTRTTTCTTGRTRAAGT TRAACTETACAGCTCEEB- - - - - - - - - - - - ATGCT TATTT
AAATT AAATTTETAAAATTAAAMNTA L1738 N ACTARTATRTCTTGGTTAAATTAAARTATACAGCIGEBRTTGAACATTTATATT GTTGATTTTANNATT TRTTTTT
-------------------------------------------- TTATAT -« -« --n-u-u----AGACABCRGTAATATAGTAAAATTAACTIAR- - --------@CTATTACTTCTTGGTTAAATTBAACTATACAGCTGHEG - - -WAR- - - - - -ATGTT GTTEATTTTAGTAAAT TTTTTTTT
------------------------------------------------------------ ACTATTRCTTCTTHGTTABE T TAAARTATACABCTABBT TGA- - - - - - - -ATGTT GTTGATTTTA---------
TTAR- TBTATTTARTATBAAACT TGAGACAACAGTAATATAGTAABA - - AACTHAR- - - - -- - - - - ABTHTTACTTBTTGGTTAAATTAAACTATARIAG- - - - - - - c - - o c oo ATlcC TTGATTTTA AG
AAARTETAGHERAGET AlAA TTTITAAAATTAAACTARTETTARTAR- TATATTTATACCAAACTTGAGECAACAGTAATATAGTAAATTAARTCA- - - - - - - - - - ACTATTACTTCTTGJTTAAATTAAACTATACAGTTG GHET TRGTRTTA TARMTATTTTTT

TGS CATTTATA
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TAAACTA e BCTATTATTTRTTGGTTAAATTAAACTATACAGCTG TTTGT-GTTGATTTTA TABBTTTC

--------------------------- -
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-------------------- BAERE~ArAnfTA o ACTATTACTTCT| T AAATTAAATATACAGTTARM - - - - - - - - - - -ATGCT B ATRTTTC

AAATTIT AGEHERAGE T ABAAATT - - - - - - - - - - e TAR---------- ATEG T@TA T TCTTGG TAAATTAAAITATACAIT TTRGACATTT - - BTG TR TGTEGT - - - -« - v e e e oo
IWVSEI I 5 I I VNI B [YYVSEUVYYSOY o e .. cTcAl-------- - ATATTATTTTT T TAATTAAACTAACAGCTGETTGGABATTTATATGCT GTTRATTTTARElAATH

AAATTETAG AGETABAAATTT AAIAATTAIACT TTAIT— - -TATATTTACTAICAAACTTTAGACAACAGTAATATAGTAGAIT.AITC —————————— TATTACTTCTTGGTTAAATTAIAITA AI ------------------- A.TT TGAITTT -----------------------

AGAT TIREA ATRAEANA T TEAAAAATAAAACT I Tl T TBTGT- - - - - - - o oo AG---- - BeraT-ATTTCTTRGTTAAATTAAACTATARGCTABB T TGGACATTTATTGCT@ T cBBG TTGATTTTA T- ATTTT

AAATIR T AABEHAGETABABATTTEBTAAAATAAAACT ABTAATATAGTAAAAT TACT CA- - - - - - - o s oo et c TTA TTTTTTHC
ABAT TABBACTABTET TABTBTGT - - - - - - - c o c e Br7AGTAGAA-TAACTCA TTRTTTTRTGGTTAAATTAAABTATR- - - - - - - - ATGCTITTGIEBGTTGATTTTAREEANR- - - - - ATTTTT

AATTTETAAAATTAAACTA TTATT@T-T------ ACTACCAAACTTGAGAAAAGTAATATAGT|cAATIAACTCA ATATTATTTCRTGTAAATTAAARTATA AGCTGI'TTIAACATTTATATGCT TTRCTEET TRATTTTA TATTTTTT

AAATTIRG T AATTAAAITA TT TTAT—I ------------------------------------ TAGEHATTAACTCA CHATTE TER TRTGGTTAAATTAARICTATACAGCTABET TGGACATTTATABECTE T TGTEGTTGATTTTA
AIATTT ABAAATTAAACTA T ATTAT—TATATTTACTICCAAACTTGA—A ------- IA.TA.AG AITaIiTCA TTGA - - - = === = = = - clTTTGT GTTGATITTA

AAAAT - - == === - - - TRATTIBAT - - - - - - e AllTCA E

----------------------------------------------------------------------------------------- AATTAACTCAB----------ACTAGTACTTCTTG

TTAAATTARACTATACAGCTG
TTAAATTANRA

__________ ACTATTACTTCTT

TGATTTTA

AAATTAIECTATACAGTTG —TTGAACATTTAIATGCT

ABARTETARAATARAACTANGE T T TR TAR- - - - - - - - - - oo THAT- - -------- CTATTACTTCTTGTTAAATTAACTATACAGCTARBTTGAARART TATARICTRTIITGTERT TGATTTTA
TTERTIREAATIRRAACT CABACTTG-GAJAACAGTAATATAGTAGAATTAACTIAR---------- ATATTACTTTTTGTAAATTAAACTATACATETARB T TGGACATTTATTGCTRTTTGTIGTTGATTTTA
ABA - - TRARABATTAABET A ACTATTATTCTTGGTTAAATTAAACTATACAGCTGEMTTGGACATTTATATGTTETTTGTRGTTGATTTTA

GTT
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TTTGT
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ATTTTA
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TTGGACATTTAIATGCT
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ACTA.ACTTITTG TTAAATTAAACTAIACAGCTG
AITATTACTTCTTG TTAAITTAAACTATACAGCTA

AAATTRTAGEREAGET AL AAARTRABEAAT - A T T T TAT-T- - - oo oo oo ABTAACTCAR---------- ACTETTIlTTCcTTGGTTAAATTAAACTTARARCTG TGGACETTTATETGCCRTTTCTRATTGATTTHA A----TBTATTTTTTR- - -
-------------------------- AAAIA AA THTT TITAT— ; —TTTICTACIAAACTTTAIACAACAGTAATATAGTAGAATTAACTIA fee-----.--AC ATTACTTCTTGGTTAIATTAAAITATACAGCTG TTGGANA TI— ; T.T T------TTGATTTTA ATTITG TTTTT C -

AATTTHTAAAATTAAACTAR- - - - - - - - - - 0 BETCAATTAACTBAB---------- ACTATTACTTCTTGRTTARABTAAACTATARACETCEET THA- - - - - - - - TrAcc TTGATTTA TG TATTTTC
AAAATTRTABABT - - - - - - - - - - - 0 ACTARTTTTCTTGGTTAAATTARACTATIICAGCTGEMTTGGACATTTATATRCC GTTGATTTTA A-BETATTETTC
AAATRTGTRAAART AT TBB TR T TATTAT-B-- - - - c o AGBATTAACTCAR---------- ACTATTACTTCTTGT|AAATTAAACTAJACAGHTGETTGGACATTTATETCT GTTGATTTTICCCATARAT - - - - - - - TTTT

TRAATTAAACER TR TTARTAT -T- - - - - oo oo TAATETABTAGAATTAACTCER- - - - - - - - - - ACTATTACTTCTTGGTTABATTAAACTATACAGCTGEET THGICHT™ ArwrTRAT TCETTTTA
ATTTATATGAGGAAGCCR A GTIBECE- - - - - - - - - - - - oo oo oo AATBAACTCEG- - ----- - - - ATATTACTTCTTGGTAAATTAAACTAJACACTGRE - JGAACATTTATATGCTRTTATEGTTGATTTTA
TTATTAT-T----TTACTACCAAACTTTAG-CAACAGTAATAJAGTAGAATTAACTCA TTTGTERTTCEGTTTA

---------- ACTlTTACTTCTRGTTAAATTAAACTATARAGCA TTGGICATTTATATICC

——IATATTTACTACCAAAITTGAGICAACAITAATATAGTAGAATIAACTIA

. AATTGAGACAACAGTAATITAGTAGAATTABCTCA

-------------------------------------- GAATIA!I -« --------ACTATTATTTCTTGGTTAAATTAAACTAJACABICTGEERT TGGACATTTRTATHCT
------------------------------------------------------------ AITATTATTICTTGGTTAAATIAAA——ATACAICTG TTGGACATTTATTGCT
TTAGTAT-TATATTTACTBCCABACTTGA-ACATCAGTAATETAGTAGABT TIACT CAI- - - - - - - o e ATGTC
TTATTAT-TATATTTARTARCAAACTGAGACAABAGTAATATAGTAAAATAARTCAR---------- ACTATTACTTCET T TRAATTAACTATACAGTTG TRAA- - - - - - ATG
TTRTIATAT - - - - o oo e ACTATI T TTTGGTTAR T TAAACTATACAGCTGITTGGACATTTTATGCT

GTTGATTITA
GTTIATTTTA

TTGATTTT

0 ABAACARTAATRTAGTAAATTAACHCA ARTE T TACT TR TG T T - - e e e e TGCT
T T TATAT - == - == c s o oo e oo oo o - AIACAA.!TAATATAGT GAATTAACTCAM- - ---------- TATTHRCH T TEBRcGTTAAATAAACTATEAGC TGl TTGGACATTTTRTGCC TRATTTTA
TT-TTAT-TATATTTACTAfCAAARTIITAGACAACAGTAATATAGTAAATTACTCA AlTATTACTTTTT TEAATTAAGETATACA- - - -« o m e oo GTTGATTTTA
TTATTRT - T - - - - - m o oo oo e A ACTATTACTTTTTHGTTA-ATTIAACTATEClGTTGETTGGAC CTTRT AT ---------
TAAATTAAACT TE.EA e AGTAAAATTACT ACTATTFTCTT GTTRAATTBAA - - -« - e e e GTTGATTTTA[NENATIN-
TAAAGT - AAACT AR TATBAT - T - - o e e ACTABTECT TCRTRGTTAAAT TAAACTATACAGT TGBBT TGGACAT T TATAT G- - -« - c o s s st o m oo e

TAAAATAAAACTA

TTAT TAT =T m o s m s e s e o e o e e e oo e ACEEGAATTAACTHAR- - - ------- ACTHTTACTTCTTRGTTAAATTAABCTATACHTTA
-------------------------------------- GAATTAACHCAR- - --------BCTEBTACTTCTTRGTTAAATTAAAGEATE - - - - - ----mmm oo
-------------------------- AGTAAIATAG AGAATTAAMTCE-----------AC ATTITTT.TGGTIAAATTAAACTATAC:ITTG

AGACAACAGTAABATAGTEBRAATTAACTCAN- - - - - - - - - ICTEITACTTCTTGGTTAAATTAAACTA-A CTG
TTTTTTTC

------------------------ AARTAATATAGTAGAATTAABTCAR- - ------ - -ACTETTACTTCTTGTTAATTAAACTATACARCT
---------------------------------- AGTAAAATTAACTCARM----------ACTATTACTTTTTGGTTAAATTAAACTATACBGCTG

ATITRTT
--------------------- ACAACAGTAATATHG - AAAATTABCTCAG- - - - - - - - - —ACTATTACTTCTT—TAA.AAACTAIAC e - ----HAA AT!I!IC
Ter A

-------------------- AGTAATATA GAATTAACTCA ---———————ACTATTICTTCTTG AATTAAICTATAIA------------------ e e e o - - -@RTATTTTTT
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1.bed fm _1.bed 0 O n.bed g 1.bed fm 2.bed O O bcIn.fa _aln.fa
size: 181bp; fragments: 30; full length: 2 (>=162.9bp)
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)ed g 1.bed fm 1.bed 0 0 n.bed g 1.bed fm 2.bed O O bcin.fa
size: 488bp; fragments: 12; full length: 0 (>=439.2bp)
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divergence to consensus (%)

TE: rnd_5 family 1092
size: 412bp; fragments: 51; full length: 0 (>=370.8bp)

Before TEtrimmer 412 bp
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Dotplot

(windowsize = 25, threshold = 50.00 10/10/25)
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