
Start crop Point End crop Point

MSA length = 532
- - - - - - CGA T AA T AC T ACAGCACA T AGGC T CCA T TGA T ACA T ACACAC T C - GAACACCACCAACC T AA T T T AGAAAAGT A T AACAA TGT A T T AGAC T TGT - - - - - - - - - - T A T T T T TGT T T C TGT CAGT T C TGT T ACGA T A T TGTGT T C TGAC T AA T T C T CACC T T T AA TGACC T AGGT AACA TGGA T ACGGT - - - GT CCAAAAGCAGCA
- - - - - - T T T TGT CAC T C T T C T ACA T CC T C T CCCGGGAGACACACA T AA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T T T TGC T T TGT T CAGT T C T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GGGT A T CA T T - - - - - - - - - - - - C T CCAAAACCGAA
AGGA T CCA T TGGACC T C T TGT ACA T T C T CGT C T AGAAGGCCCACA T T A T CCAAACACCACCAA TGCAA T T T AGAAAAGAA TGACAGTGT AC T - - GA T T C T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T AAA T T T CAAAA T T CAAA
AGA T CC T A T TGGA T CAC T T CA T CGT C T T C T CCCGGAAGACGCACA T CA - - - - - - - - - - - - CAACC T AA T T T AGT AAAGAA TGCCAGTGT AC T T AGT T T C T - - - - - - - - - - T T T C T T TGCA T AGT CCAGT T C T TGAGCAA T A T TGTGT T C TGAC T AA T T T T CACC T T T AGT AACCCAGGT AAC T CGGGT CCGGCCAC T CCC - AAAGCAGAA
GGAC T CCA T TGAGT CCC T TGT A T A T CCGACCACGAGAAACAGAC T T AGT T CAAGCACCACCAACA T AA T T T AGAAGTGAA TGA T AA TGT AC T CAAGT T T T - - - - - - - - - - T T T T T T TGA T TGT AACAGT T C T T T AA TGA T A T TGTGT C T TGAC T AA T T C T CACC T T T A T A TGAC T AGGTGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
A T ACC T CA T TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAAACC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C TGGAGAA T TGAC T T - - T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AGGCAC T A T TGGA T T CC T TGT ACA T CC T T CCCCAGAAAACGCACA T T A T CCAAGCACCA T CAACC T AA T T T AAAAA TGAA T AACAAGT T T A T CAGGT T C T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T T A T AGT C T CA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T T T TGC T T TGT CCAGT T T T A T T ACGA TGT T A TGT CC TGAC T AA T T C T CAC - - - T AGTGACCCAAGT AA T T TGGAGCCGGT CGC T - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T AGCC - CCA T TGCCA T ACC T CCAC TGCA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AGGCCCCA T TG - - - - - - - - - - - - - - T CC T CCCCGGAAGAAGT A T A T CGT C - - - - - - - - - - - - - - T T AAC T T AGAAAAGAA T AACAA TGT AC T T AGGT T C T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T AGCCAAAAAAC T AA T A T T T T T AAAA T CA T AA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CGGAC T CA T CGGT ACCA TGCACA T CGT T CAAA T ACCACCAACA T AA T T T AGAAAAGAA TGGCAA TGT AC T A T T A T T T C - - - - - - - - - - T T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AACGAGA T TGT A T CC T T AC T AA T T C T CACA T T T AGTGA T CCAGGTGAC T T AGGT CCGAC T AC T T C T CAAAGCAGAA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AGGCAC T A T TGGA T T CC T TGT ACA T CC T T CCCCAGAAAACGCACA T T A T CCAAGCACCA T CAACC T AA T T T AAAAA TGAA T AACAAGT T T A T CAGGT T C T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T T A T AGT C T CA
GGACCCCA T T AGAC T T C T TGAACA T CC T CCCACGGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T C T AAC T T AGAAAAGAA T - ACAA TGT AC T CAGGT T C T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - CA T TGT AC T CCC TGT A T A T CC T CACCCGGGAAAAGT AAA T CGT C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T ACC T T AG - - - - - - - - - A T CAGT CGGGT T T CGCCAC T ACCCAAAGC T AAA
AAGT CC T A T TGAACCA T T T T T A T A T CC T T CCCG - GAAGACACACA T CA T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAGAAGA T ACAGT T T AC - - - - - - - - - C TGTGAA T T AAAA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T T T TGC T T TGT CCAGT T C T T T AACGA T A T TGTGT CC TGAC T AA T T C T CACC T T T AGTGACCCAGT T AAC T CGAGT CCGGCCAC T T CCCAAAGT AGAA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T C T C T - - - - - TGT CCAGT T T T T T AACGA T A T TGTGCCC TGAC T AC T T C T CACC T T T AGTGA T CGAGGT AAC T CGAA T T CAGCCAC T CCAA TGAC T AAAA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T - - - - - - - - - - - - A T AGGGT A T T T T T T TGGT T A T T T T CCGAGGT A T AA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
GGAACCCA T TGCACCCC T CGT ACA T CC T CCCCCCGAAGA T ACA T A T T A T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
GA T CC T CCC T AGACCCC T TGT ACA T CC T T ACCCGGAAGA TGCGCA T CA T C T AAGCACCACCAA T C T AA T T T AAAAAAAAAA - - - - - - - - - - - CAGGC T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CACC T T T AGTGACCCAGGTGACCC TGGACGGAC T A T T T T CCAAC T T CGAA
GAA T CGCA T T CGA T C T CA T T T ACA T CC T T CCC TGAGAGAAGCACA T CGT CCAAGCACCA T CCACC T AA T T T AGAGAAGAAGGACAAGGTGC T CAGA T T C T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CACC T AGAGACAACAAGA T CAA TGCCA T T CGC T AACCCC T ACAAACGCAG
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AGAC T CCAC T - GAGCAGGTGGACA T CCA T C T CCGGAAGACAAACA T CA T CCAAGCACCACCAAC T T AAC T AAGAAAAGAA TGACAA T A T AGT CAGGT CC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T A T T T C T T AAAC T ACAC
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T A T T TGA T T TGCCCAGT T C T T AAACGA T A T TGTGT CGTGAC T AAA T C T CACC T T T AGTGA T CCACGT AAC T CGGGT CCGGCCAC T CCC T AAAGCAG - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T - - - - CC T T CCCCGGAAGACACAAGT CA T CCACGCACAACCAACC T AA T T T AAAAAAGAA TGGCAA TGT AC T CAGGT T C T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
A TGCCCAA T TGAACCCC T TGT A T A T T C T CC T CCAGAAGAC - CACA T CGT C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAC T T T T AGTGA T CCAGT T AAC T CGAA T CGGACCAC T CC T CAAAA T AGAA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T C T AAGAAA T T CACAACGT T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GTGAC T CAGA T AAC T CGAGT CGT ACCAC T CC T CAAAGCAGAA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - GT T AGACCCCC T T CC TGAAAA TGCA T A T CGT CCACGCACCACCAACC T AA T T T A T AAAAGAA TGGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CACC T T T AGGGT T CCAGA T AA T T CGGGT T CGGACAGT CC T - AAACCAGA T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A - - - - - - - CA - - - - - - - CAC T AACC T AA T T T AGAAAAGT A T AGCAA TGT AC T CAGGC T CA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAC T AGT T A T AACC T A T AAA T T T TGAGC T TG - - - - - - - - - T AAACC TGAA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AACA T ACACA T CAC T T AGGGT AGAGAACAAA T AGGGA T AAAA
T TGCC T CA T TGGAC T T C T TGT ACA T CCAC T T CAGT AAGACA T A T A T CGT A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - TGGA T CCC T TGT ACA T CC T CACCCAAAAAACAAACA T CA T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T T T T T CC T AGCC T AGT T C T T T AACGA T A T TGTGT CC TGAC T AA T T C T CAGC T T T AGTGA T CCAGGAAACACGGA T ACGGCCACA T CCA - - AGCAGAA
- - - - CC T A T CGGAC T T CA TGT A T A T CC T CCC T T AAAAGACACA T A T CA T CCAAGT ACCACCAACC T AA T T TGGAAAAAAGAGGT AA T A T A T TGGGGT T C T - - - - - - - - - - T T T T T T TGC T T TGT CCAGT T T TGT AACAA T AGTGTGT CC TGAC T AA T T C T T ACC T T T AGTGAC T CAAGGCCCACCCAGA T TGGCAC T T T CCAAAGCAGAA
CGC TGCCA T TGCA T T T CCAAG - CGT T T T T T T T CGACA T A TGT ACA T CCC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T CA T T AC TGACGCAGGT AACGCGGGT CC TGCCA T T CC T CAAAGCAGAA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CCC T - - - - - - - - - ACA T CA T CCAAGCACCACAAACC T AA T TGAGAAAAGAA TGACAGTGCAC TGGT AA T CC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T T AAACAC T AA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T AAGTGCA T A T CA T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAA T A T A T T A
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CACCAACAA T CCAA T T T AGAAAAGA T T AACAA TGT AC T - - - GGT C T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
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AGACC T CGC T T AA T T CCA T T T A T A T T T C T A TGTGAAACA T T T A T TGTGT T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
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TGT C T T C T T CACA T CCAC T T T A T T T CC T CC T CCAA T CC T T CCGTGT CGT C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T T T TGGT C TGT CCAA T T C T T T AACGA T A T TGTGT CC TGT C T AA T T C T T T T A T T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAGT T A T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T ACC T CCAGTGA T CC T TGT AAC - - - - - T C T AACCAC T C T AAGAAACA T AA
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