
Start crop Point End crop Point

MSA length = 1197
CCCAAGTGGA - - - - - - - - - - - - AGAC T CCA T CCGT AA T C TGGAA TGGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T CC T A T T CAAAAA T A T AAGT AAAAA T T AGGT T T TGA T T AAAAA T ACAA TGAGCC T AA T AA T CAAGCAGCCGGA T C T T AGAC T A - - - - - - - - - - GA T TGA
T T T C TGT T T A T C T A T T T A T A TGACAA T T T ACCA T T T A T AAAA T A TGT T AC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T T C T A T T CA T AAA T A T ACGT AAAAA T T AGGT T T T AA T T AAAGA T ACGA TGAGCGT AA T AA T T C TGT AGCCGGA T C T AAGAC T AA T ACAA - - - - - - - - T A
T T T C TGT T T A T C T A T T T A T A TGACAA T T T ACCA T T T A T AAAA T A TGT T AC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T T C T A T T CA T AAA T A T ACGT AAAAA T T AGGT T T T AA T T AAAGA T ACGA TGAGCGT AA T AA T T C TGT AGCCGGA T C T AAGAC T AA T ACAA - - - - - - - - T A
T T T TGACGAA T T T AAGA T T CAAA TGT T T T CCCC T T C T CAAGGACCGCAGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T CC T A T T CA T AAA T AAACGT AAAAA T T AAGT T T TGA T T AAAAA T ACGA TGAGCGT AA T AA T CA TGCAGC TGGA T C T T AGAC T A T T - - - - - - - - - - - - - -
T T T ACGT A T A T T T A TGAA T AGGAGAA T ACAC T T T T AACAGGGT ACCAA - T CAAAAGT TGCCCCAAC TGT T T T AA T A T AA T AAC TGA T T TGGAAAGT CAA T - - - - - - - - - - C T CC T A T T CA T AAA T A T ACGT AAAAA T T AGGT T T TGA T T AAAAA T ACGA TGAGCGT AA T AA T CC TGCAGCCAAA T CC TGT AC T AA T A T A T A T T TGCA T AA
C T T CAAAAGAA T T A TGT A T T ACAAAA T T AAGT AC T TGTGAA T T A T AAAGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T CC T A T T CA T AAA T A T ACGT AAAAA T T ACGT T T TGA T T AAAAA T A TGA TGAACGT AA T AAACC TGCAGCCGGA T C T T AGAC T A T AAAA T - - - - - - - - T T
T T T ACGT A T A T T T A TGA - A TGGAGAA T ACAC T T T T CACAGGGTGCC T C T CAAAAAGT TGCGGCAAC T A T T T T AA T A T AA T AAC T AA T T TGGACAGT CAA T - - - - - - - - - - C T T T T A TGAA T AAA T A T A TGT AAAAA T T AGA T T T T AA T T AAAAA T ACGA TGAGCGT AA T AA T CA TGCAGCCGGA T CC TGT AC T A T T T - - - T T T - - - - - - -
T T T T T AAA T T C T CGT A T T T AAGAGT A T A T A T T C T T AACAGACCA T T TGC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T CC T A T T CA T AAA T AGAGGT AAAAA T T AAGGT T TGC T T AA T AA T ACGA TGAACGT AA T AA T CC TGCAGC TGGA T CC TGT AC T A T T A TGA T T T T T C T T T C
T TGGT TGGT T - - - - - - - - - - GT CGAAC T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GCCC T AC T CA T AAA T A T ACGT - AAAA T AAGA T T T TGA T T AAAAA T A TGA TGAGCGT AA T AA T T C TGCAGCCGGA T CC TGTGC T A T AACCA - - - - - - - - - -
T T TGAA TGT CA T CACGT A T CCACAGGAAAGC T CA TGACAGGAAACGCCCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T CC T A T T AA T AAA T A T AAGT AAAAA T T ACGT T T TGA T AAAAAA T ACGA TGAGCGT AA T AA T CA TGCAGCCGGA T CC TGTGC T ACAAA T T A T C T - - - - CG
T T T T CACGT T - - - - - - - - - - T AAGGGTGGC T T T CACCCAAAAAA T A T T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T CC T A T T CA T AAA T A T ACGT AAAAA T T AGGT T T TGA T T AAAAA T ACGACGAGTGT AA T AA T CA TGCAGCCCGA T C T T AGAC T A T AA T AG - - - - - - - - - -
T CC TGT TGT A T T TGCAAA TG - AA T A T T TGACGCC T C T CA T AGAGAA T C T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T CC T A T T CA T AAA T A T ACGT AAAAA T T AGGT T C TGGT T AAAAA T ACA T T AAGCGT AA T AA T CA TGCAGCAGGA T C T T AGAC T A - - - - - - - - - - - - - - AG
C T AA TGCCCA T C T A TGA T A T AAAGAA T ACAC T T T T AACAGGGTGCC T A T CAAAAAGT TGCCGCAAC T A T T T T AA T A T AA T AAC T AA T T TGT AGAGT CAA T - - - - - - - - - - C T CC T A T T CA T - AC T A T ACGT AAAAA T T AGGT T T TGA T T AAAAA T ACGA TGAGCGT AA T AA T CC TGCAGCCGGA T C T T AGAC T A T T A - - - A T C T - - - - A T
C T AA TGCCCA T C T A TGA T A T AAAGAA T ACAC T T T T AACAGGGTGCC T A T CAAAAAGT TGCCGCAAC T A T T T T AA T A T AA T AAC T AA T T TGT AGAGT CAA T - - - - - - - - - - C T CC T A T T CA T - AC T A T ACGT AAAAA T T AGGT T T TGA T T AAAAA T ACGA TGAGCGT AA T AA T CC TGCAGCCGGA T C T T AGAC T A T T A - - - A T C T - - - - A T
C T T A - - - - - - A T T A T AGT T CA T ACAA TGCA T T C T T T AAAAC TGC T T CAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T T C T A T T CA T AAA T A T ACGT AAAAA T T AAGT T T TGGC T AAAAA T ACGACAAGCGT AA T AA T AA TGCAGCCGGA T CC TGT A T T T CAAACAAA T CA T A T T A
T CCAAACACC T CCA T AA T C TGAAAAC T C T AAGA T CGACAGA T CGACAGT C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T CC T A T T CA T AAA T A TGCGT AAAAA T T AGGT T T TGA T T AAAAA T ACGA TGAGCGT AA T AA T CA TGCAGCC TGA T CC TGT AC T AA T AGT T - - - - - - - - - -
T T TGAA TGT CA T CACGT A T T CACAGAAAAGC T CA TGAAAGAAAACGCCCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T CC T A T T CA T AGA T A T ACGT AAAAA T T AGGT T T T CA T T AAAAA T ACGA TGAACGTGA T AA T CA TGCAGCCGGA T CC TG - - C T AAAAA T AA T T - - - - - - -
C T TG - - - - - - - - - - - - - - - - GGCCAAGACAC T ACAGCCAGGGAGAAGACC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C TGC T A T T CACAAA T A T ACGT T AAA T T T AGGT T T TGA T T AAAAA T ACGACGAACGT AA T AA T CA TGCAGCCGGA T CC TGT AC T AC T T T AG - - - - - - - - - -
T T T ACGT A T A T T T A TGAA T AGGGGAA T ACA T T T T T AACA TGGTGCCAA T CAAAAAGT T ACCGCAAA T A T T T T AA T A T AA T AAC TGA T T TGGGGAGT CAA T - - - - - - - - - - CCCC T AC T CA T AAA T A T ACGTGAAAA T T AGGT T T T AA T T AAAAA T A T AA TGAGCGCAA T AA T CC TGCAGC TGGA T CC T A T AC T A T AAGT AA T T T AA T T AC
T T CA TGCACACGGA T AA T T TGAAAAACAA T A TGGCGACACGAAA T T T A - T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T CC T A T T CA T AAA T A T ACGT AAAAA T T AGGT T T T AA T T AAAAA T ACGA TGAGCGT AA T AA T CC TGCAGCCGGA T C T T AGAC T A T AA T TG - - - - - - - - - -
C T TG - - - - - - - - - - - - - - - - CGAGGA T ACACC TGAAGAA TGT T ACC T T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T CC T A T T CA T AAA T A T ACGT AAAAA T T AGA T T T AAA T T AAAAA T - - - - - - AGA T T AA T AA T CC TGCCGCCGGA T C T T AGAC T A T AAGT C - - - - AA T CA T
T T CCCACAGAGTGACAA T C T - GAAGA T TGGT T T CCGA T T TGGAAAGCA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T CC T A T T CA T AAA T A T ACGT AAAAA T T AGGT T T TGA T T AACAA T ACGA TGAGCGGAA T AA T CA TGCAGCCGGA T C T - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T C - -
T T T A T AAAGAA T T AC T AA T T A T CGGC TGCC TGTGT AAAAGGT T CA TGTGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T CC T A T T CA T AAA T A T ACGT AAAAA T T AGGT T T TGA T T AAAAA T ACGA TGAGTGT AA T AA T CC TGCAGCGGGA T CC TGT AC T AC T AGT T A T T T - - - - - -
CC T A T AA T AA TGT A T AGA TGT ACAAA TGT T TGT CAAGT ACGCCAGT CGT C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T CC T C T T CA T AAA T A T ACGT AAAAA T T AGGT T T T AA T T AAAAA T ACGA T AAGCGT AA T AA T CC TGCAGCGCGA T CC TGT AC T A T T AAAA - - - - - - - - CG
T T T ACGT A T A T TGGTGT C T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T AAAAAGT TGCCGCAAC T AC T A TGT T A T A T T AAC TGA T T TGGAGAGT CAA T - - - - - - - - - - A T CC T A T T CA T AAA T A T ACA T AAAAA T T AGGT T T TGA T T AAAAA T A TGA T AAGCGT AA T AA T CA TGCAACGGGA T CC TGT AC T A T AAGT A - - - - - - - - C T
T T T T CGT T T T T T T T T AAA T T - T A T A T T A T T T T T T CAA T AGA TGGAAAA T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T CC T A T T CA T AAA T A T ACGT AAAAA T T AGGT T T TGA T T AAAAA T ACGACGAGCGT AA T AA T C T TGCAGCCGGA T CC T A T AC T A T AAGT - - - T T - - - - AA
- - - - - - - - - - T T T A T AGGT A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T CC T A T T CA T - AA T A T ACGT AAAAA T T AGGT T T T AA T T AAAAA T ACGACGAGTGT AA T AA T CC TGCAGCCGGT T CC TGT AC T A T T T AGAAC TG - - - - CA
C T TGAACAC T T CCC T AGA T TGGCGAA TGCAGA T T C TGCGGGGAAAGTGCC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CCCC T A T T CA T AAA T A T ACGT AAAAA T T AGA T T T TGA T T AAC T ACGTGA TGAGCGT AA T AA T CC TGCAGCCGGA T A T T AGAC T A T AA TGAA T T T - - - - GA
T T T AAAAAAA T TGA T T AACCCGAAAGT CAAA T T CCAACGAGA TGAAACC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CCCCAC T CA T AAA T A T ACGT AAAAA T T AGA T T T TGA T T AAC T ACA TGA TGAACGT AC T AA T CC TGCAGT CGGA T C T T AAAC T A T AA T A T A T TG - - - - AA
C T T AAA T AAGGT T A T AGT T T A T A T AA TGC T T T C T T T AACAC T AC T T CGA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T CC T A T T CA T AAA T AAACGT AAAA TGT AGGT T T T CA T T AAAAA T ACGA TGAGCGT AAGAA T AA TGCAGC TGG - T CC TGT A T T A T AAGT AAA T CAA T T CA
A T T T T A T T AA T T T T T AGA T T CGGGAA T A T CCC T AAGCCAAAAAA T T CA T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T CC T A T T CA T AAA T ACACGT ACAAA T T AGGT T T TGA T T AAAAA T ACGA TGAGCGT AA T AA T CC TGCAGCCGGA T CC TGT AC T AA T AGA TGT TG - - - - - -
T T T AAAAAGA T T T AAGAA TGC T TGTGT A T AC TGC T AA T AA T AAA T T AC T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T CC T A T T CA T AAA T A T ACGT AAAAA T T AGGT T T T T A T T AAAAA T ACGA TGAGCGT AA T AA T CA TGCAGCCGGA T C T T AGAC T AAAACAA - - - - - - - - GC
CACAAGT AAAA TGGTGAA T T AGAAGGT TGC T C T T T CGAA T A T CGT CGA T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C T A T T CA T AAA T A T ACGT AAAAA T T AGGT T T TGA T T AAAAA T A TGA TGGACGT AA T AA T CA TGCAGCCGGA T CC TGT AC T A T AAAGC - - - - A T T C T A
T T C T T C T A T T T T T A T AAAC T A T A T A T T C T T A T CGT AA T AAAA T ACC T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T CC T A T T CA T AAA T A T ACGT AAAAA T T AGGT T T TGA T T AAAAA T ACGA TGAGCGT AA T AA T CA TGCAGCCGGA T CC TGT AC T A T AAGT T - - - - - - - - GC
CCGC T A TGT C T T T T T AC TGGT ACACA TGCAC T A T T A T AAAAAGAA T CC T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T CC T A T T CACAAA T A T ACGT AAAAA T T AGGT T T TGA T T AAAAA T A TGA TGAGTGT AA T AA T CC TGCAGT CGGA T T C T AGAC T A T - - - - - GC - - - - - - - -
T T T T CAGA T A T T T AAGAACC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T CC T A T T CA T AAA T A T T AGT AAAA T T CAGGT T T TGA T T AA T A T T A TGA TGAGTGT AA T AA T CC TGCAGCCAGA T CC TGT ACGA T AA T A T - - - - - - - - C T
CC T A T ACA T A T T T AAAGT T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CCCC T A T T CAAAAA T A T ACGT ACGAA T T AGGT T T TGA T T AACAA T A TGA T AAGCGT CA T AA T T C TGCAGCCGGA T CC T A T AC T AGT TGGA - - - - AAC T T A
T T T T T AAGT A T T T A TGAA T AGGAGAACACAC T T T T AACAGGGTGCC T A T T AAAAAGT T T CCGCAAC T A T T T T AA T A T AA T AAC TGA T T T AGAGAGT CAA T - - - - - - - - - - C T C T T A T T CA T AAA T A T AC T T AAAAA T T AGGT T T CGA T T AAAAA T ACC T TGAGCA T AA T AA T CC TGCAGCCAGACC T T AGAC T A T AGGGGA T C T - - T T T A
T T CCACCGT C TGCGTGCGCAAAGCGA TGAGCGACGAGT AA T T CGT T TGT T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CCCC T A T T CACAAA TGT A TGT AAAAA T T AGGT T T T T A T T AAAAA T A TGA T AAGCGT AA T AA T T C T ACAGT CGGA T CC TGT AC T A - - - - - - - - - - - - - - T C
CC T A T ACA T A T T T AAAGT T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CCCC T A T T CAAAAA T A T ACGT ACGAA T T AGGT T T TGA T T AACAA T A TGA T AAGCGT CA T AA T T C TGCAGCCGGA T CC T A T AC T AGT TGGA - - - - AAC T T A
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T CC T A T T CA T AAA T A T ACGT AAAAA T T AGGT T T TGA T CAAAAA T ACGA TGAGCGTGA T AA T CA TGCAGCCGGA T C T T AGAC T A T TGGT T A T CC - - C T AA
T T T T T AAGT A T T T A TGAA T AGGAGAACACAC T T T T AACAGGGTGCC T A T T AAAAAGT T T CCGCAAC T A T T T T AA T A T AA T AAC TGA T T T AGAGAGT CAA T - - - - - - - - - - C T C T T A T T CA T AAA T A T AC T T AAAAA T T AGGT T T CGA T T AAAAA T ACC T TGAGCA T AA T AA T CC TGCAGCCAGACC T T AGAC T A T AGGGGA T C T - - T T T A
T T T ACA T A T A - - - - - - - - - - - AAGAA T ACAC T T T T CACAGGGTGA T T A T CAAAAAGT TGCCGCAAC T A T T T T AA T A T AACAAC TGA T T TGGAGAGT CAAC - - - - - - - - - - C T CC T A T T CA T AAA T A T ACGT AAAAA T T AAGT T T TGA T T AAAAA T A TGA TGAGCGT AAGAA T CA TGCAGCCGGA T C T T AGAC T A T AA - - - A T T T - - - - GA
T T T T CGT T T T T T T T T AAA TGGT A T A T T A T T T T T T CAA T AGA TGGAGAA T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T CC T A T T CA T AAA T A T CCGT AAAAA T T AGGT T T TGA T T AAAAA T ACGACGAGCGT AA T AA T C T TGCAGCCGGA T CC T A T AC T A T AAGT - - - T T - - - - AA
T T T T CGT A T A - - - - - - - - - - GGA T AA T ACAC T T T T AACAGGGTGCC T A T CAAAAAGT TGCCGCAACAA T T T T AA T A T AA T AAC TGA T T TGGAGAGCCAA T - - - - - - - - - - CCCC T A T T CA T AAA T A T ACGT AAAAA T T AAGT T T TGA T T AAAAA T A T AA TGAGTGT AA T AA T CC TGCAGCCGGA T CA TGT ACAGGGT - - - GT T ACA T T T A
T T CGA T T T T T T T T AC - - - - - - - - - - - - ACAC T C TGAA T AGAA TGACA T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CCAC T A T T CA T AAA T A T ACGT - AAAA T T AGA T T T TGA T T AAAAA T A T AA TGAGCA T AA T AA T CC T ACAGCCGGA T CC TGAAC T A TGA T T A - - - - - - - - CC
T T T A T TGCAA T T T C TGGA T T T AGTGGT A T A T T T T T AAC T A T CCA T T A T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T CC T A T T CA T T AA T A T ACGT AAAAA T T AGGT T T TGA T T AAAAA T ACGA TGAGCGT AA T AA T CA TGCAGCAGGA T CC T A T AC T A TGAGGAAGC T - - T T TG
GT T ACA TGCGT T T AC - - - - - C TGT AA T - - AA T T T T AAAAGG - - - - - - - T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T CC T A T T CA T AAA T A T AAGT AAACA T T AGA T T T TGA T T AAAAA T ACGA TGAGCA T AA T CA TGCAGC - - C TGGA T C T T AGAC T A T A - - TGGT T T - - - - CA
- - - - - - - - - - - - - GTGCC T AGGGGAA T ACAC T T T T AACAGGGAACCAA T CAAAAAGT TGCCGCAAC T A T T T T AA T A T AA T AAC TGA T T TGGAGAGT CAA T - - - - - - - - - - CCCC T A T T CA T AAA T A T ACGT AAAAA T T AGGT T T TGA T T AAAAA T ACGA TGAGCGT AA T AA T CC TGCAGCCGGA T C T T AGAC T A T AAA - - - - - - - - - - - -
T T T T CCAA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T CC T A T T CA T AAA T A T ACGT AAAAA T T AGGT T T TGA T T AAAAA T ACGA TGAGCGT AA T AA T CC TGCAGC TGGA T C T T AGAC T A T AAGT A - - - - - - - - AA
T T T A - - - - - - - - - A T CAGCA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T CCAA T T CA T AAA TGT ACGT AAAAA T T AGA T T T TGA T T AA T AA T ACGA TGAGCGT AA T AA T CC TGCAGCCAGA T C T T AGAC T A T CAGAA - - - - - - - - - -
T CAA T AAA T T - - - - - - - - - - CCAGAGTGT T T T T CC - - - GT TGT ACAAA T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T CC T A T T CA T AAA T A T ACGT AAAAA T T AGGT T T TGA T T AAAAGT A TGA TGAGCGT AA T AA T CC TGCAGCC TGAC T C T A T AC T A T AGCC T - - - - - - - - - -
T T T T T A T TGA T T - - - - - - - - T AAAAA T A T A T T C T T CA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T CC T A T T CGT AAA T A T A TGT AAAAA T T AGGGT T TGA T T AAAAA T ACGA TGAGCGT AA T AA T CC TGCAGCCGAA T C T T AGA T T A T AA TGAGA T CAA T A T T
T CGGT A T T T A - - - - - - - - - - AGGGA T C T T A T T A - AGT CGGAGTGAGA - AC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CCCCA T T CA T AAA T A T A TGT - AAAA T T AAA T T T TGA T T AAC T ACA TGA TGAGCGT T C T AA T CC TGCAGCCGGA T CC TGT AC T A T A - - - - - - - - - - - - - -
C T T T T A T T T AAA T A - - AA T CA T ACGA T A T A T T T T T AA T TGAA T T A T AAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T CC T A T T CA T AAA T A T ACGT AAAAA T T AGGT T T TGAC T AAAAAAACGA TGAGCGT AA T AA T CC TGCAGC TGGA T CC TGT AC T AC T AGT T A T - T - - - - - -
T T T T CA T ACC T ACA T AAAA T T T AGAA T T CGT T T T A T T T AAAAAA T T A T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACCC T A T T CA T A T ACA T ACGTGAAAAC T AGGT T T TGA T T AAAAA T ACGA TGAGCGT AA T AAA T C TGGAGT CGGA T C T TGCC T T A T C T CAGT T T T - - - - AC
- T T T T T AC T T T T T A TGGA T AGGGGAA T ACAC T T T T AACA TGGTGCCAGT CAAAAAGT TGCCGCAAC T A T T T T AA T A T AA T AAC TGA T T TGGAGAGT CAA T - - - - - - - - - - CCCC T A T T CA T AAA T A T ACGT AAAAA T T AGGT T T TGA TGAAAAA T A TGA TGAGCGT AA T AA T CC TGCAGCCGGA T C T T AGAC T AC T AGGCA T T T - - C T - -
C T TGC T T T AA T T T A TGT T T T C T AA T T T ACA T T A T ACA T AAAGACA T CAAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C T A T T CA T AAA T A T ACGT AAAAA T T AGGT T T TGA T T AAAAA T ACGA TG - - - GT AA T AA T AA TGCAGCCGGA T C T T ACACCA T A T A T AAA T T - - - - TG
T T T ACGTGT A T T T A TGAA T A - GAGAA T ACGC T T T TGACAGGGTGCCAA T CAAAAAGT TGCCGCAAC T A T T T T AA T A T AA TGAC TGA T T TGGAGGGT CAA T - - - - - - - - - - C T CC T A T T CA T AAA T A T ACA T AAAAA T T AGGT T T TGA T T AAAAA T ACGA TGAGCGT AA T AA T CC TGCAGCCGGA T CC TGT AC T A T T AG - - - - - - - - - - - A
A T T ACGT A T AC T T A T T T C T CCCGGGA T C T A T T C TGGAA T T CGCAA T AAAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T CC T C T ACA T AAA T A T ACGT AAAAA T T AGGT T T TGA T T AAAAA T ACGA TGAGCGT AA T AA T CA TGCAGCCGGA T CC T A T AC T A T T AGCG - - - - - - - - - -
T T T ACGT A T A T T T A - - - - - - T AACAA T CC T A T T T T AACAAG - - - - - - - T CGAAAAGT TGCCGCAAC T A T T T T AA T A T AA T AAC TGAGT TGGAAAA T T A - - - - - - - - - - - - C T CC T A T T CA T AAA T A TGCGT AAAAA T T AGA T T T TGA T T AAAAA T A TGA TGAGCGT AA T AA T CC TGCAGCCGGA T C T T AGAC TGT AAGGGGT T - - - - - - -
T T T T A T T T T A T T CAC - - - - - TGA T CCCCAGC T AGGAGT AGGGT AGC T T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T - - - - - - - - - - CC T C T A T T CA T AAA T A T ACGT AAAAA T T AGGT T T TGA T T AAAAA T A TGA TGAGCGT AA T AA T CC T ACAGCCGAA T CC TGT AC TG - - - - - - - - - - - - - - CC
AC T TGCGCAGGTGA T TGT T CGAAAAA T AAA T T AA T AAC T A T T C T C T AGT T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T CC T A T T CA T AAA T A T ACGT AAAAA T T AGGT T T TGA T T AAAAA T A TGA T - AGCGT AA T AA T CC TGCAGCCGGA T C T T AGAC T A T - - - - - A T C T AA T CCA
C T CACGT T CGT T CAGAGTGA T T ACAC T TGAGCA T T CGCGGAGGA T CAGT C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T C T T A T T CA T AAA T A T A TGT AAAAA T T AGA T T T TGA T T AAAAA T ACGA TGAGCGT AA T AC T CA TGCAGCCGGACCC TGT AC T A T T AA T A - - - - - - - - - -
T T T ACACC T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CCCC T A T T CA T AAA T A T ACGT AAAA - T T AGTGGT TGA T T AAAAA T - - - A T CAGCGT AA T AGT T T TGCAGCCGGA T A T T T CAC T A T T AAAG - - - - - - - - - -
GT T C T A T T T A T T T A T TGAC TGAAC T T TGCA T CC T AAAAAAGACAA T CC TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T CC T A T T CA T AAA T A T ACGT AAAAA T T AGGT T T TGA T T AAAAA T ACGA TGAGCGT AA T AAAC T TGCAGCCGGA T CC TGT AC T ACCAGTG - - - - - - - - CA
C T T AGGGGT A T T T A T A T A T T T AA T AC T AAAC T TGT A T TGAAAAACAGAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CCC T A T T CA T AAA T A T ACGT AAAAA T T AGGT T T TGA T T AAAAA T ACGA TGAGCGT AA T AA T CC TGCAGCC TGA T CC TGT AC T A T AACGT A T T T - - - - T C
T T T ACGT AGA T T T A TGAA T AGGAGAA T ACAC T T T T AACAGTGTGCC T A T CAAAA TGT TGCCGCGAC T A T T T AA T T A T AC T AAC TGA T T TGGAGAGT T AA T - - - - - - - - - - C T CC T A T T CA T AAA T A T ACGAAAAAA T T AGGT T T TGA T T AAAAA T ACAA TGAGCGT AA T AA T C T TGCAGC TGGA T C T T AGAC T AA T AA T A - - - - - - - - AA
T T TGC T T CCC T TGACAA T T T TGT AACAACGT T TGT AACA - - - - AGT T T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CCCC TGT CA T AAA T A T A TGT AAAAA T T AGA T T T CGA T T AAC T A TGTGA TGAGTGT AA T AA T CC TGCAACC T T AACGT A T A T T A T T AA T A - - - - - - - - - -
T T T TGACACC TGAA T AAA T T T A T AA T AA T T T CGA T T A T AAAA T AA T T T AG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CCCC TGT CA T AAA T A T A TGT AAAAA T T AGA T T T CGA T T AAC T A TGTGA TGAGTGT AA T AA T CC TGCAACC T T AACGT A T A T T A T T AA T A - - - - - - - - - -
T T T ACGT A T A - - - - - - - - - - - - GGAGTGT C T T T T CAAAGGGGGA T A T TGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T CC T A T T CA T AAA T A T ACGT AAAAA T T AGGT T TGGA T T AAAAA T A TGA TGAGCGT AA T AA T CC TGCAGCCCGA T T C TGT AC T AAAAACA - - - - - - - - TG
GT T AAAC T T C - - - - - - - - - - AAAAAA T C T A T T T C T - - - - - - - - - - - - - T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T CC T A T T CA T AAA T A T ACGT AAAAA T T TGA T T T TGA T T AAAAA T ACGA T AAGCGTGA T AA T T C TGC TGCCAGA T C T T ACAC T A T AAAGA - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AA T AA T AAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T CC T A T T CA T AAA T A T CCGT AAAAAA T AGGT T T TGA T T AAAAA T ACAA TGAGCGT AA T AA T CC TGCAGCCGGA T C TGAGAC T A T TGT AA - - - - - - - - - -
T T T ACA T A T A T T AA TGAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - ACAGGGTGCCAA T CAAAAAGT TGCCGCAAC T A T T T T AA T A T AA T AAC TGA T T TGGAGAC T CAA T - - - - - - - - - - T T CC T A T T CA T AAA T A T ACGT AAAAA T T AGGT T T TGA T T AAAAA T A TGA TGAGCGT AA T AA T CC TGCAGCGGGA T CC TGT AC T A TGACGT - - - - - - - - - -
C T TGAAC T T CA T TGCGGA T T CGCCGA T AAGT T A T AAAC T T T CAA T T T AC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T CC T A T T CA T AAA T A T ACGT AAAAA T T AAGT T T T AA T T AAAAA T AC T A TGAGCGT AA T AA T CC TGCAGC TGGA T C T T AAAC T AA - - - - - GT CC TGT T TG
T T TGT AAG - - T T C T T T AA T C - - AGGA T TGGCC T AAAA TGAAAAA TGT A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T CC T A T T CA T AAA T A T ACGT AAAAA T T AGGT T T TGA T T AAAAA T ACGA TGAGCGGAA T AA T CC TGCAGCCGGA T CC TGT AC T - - - - - - - - - - - AA T T CC
T T TGT AAG - - T T C T T T AA T C - - AGGA T TGGCC T AAAA TGAAAAA TGT A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T CC T A T T CA T AAA T A T ACGT AAAAA T T AGGT T T TGA T T AAAAA T ACGA TGAGCGGAA T AA T CC TGCAGCCGGA T CC TGT AC T A - - - - - - - - - - AA T T CC
T T T TGT T A T A T T TGCCAA T T ACA T A T T T T A T T T T T T A T A T CGAAAAC T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CCCCAGT CA T AAA T A T ACACAAAAA T T A T A T T T T AA T T AAC T ACGCGA TGAGCGT AA T A - - - - - - - - - - - - - C T C T T AGACCA T T A T ACA T T T AA T TGA
T T T ACGT AA T - T T A TGAA T AGGAGAA T A TGC T T T T AACAGGGTGT CAA T CAAAAAGT TGCCGCAA T T A T T T T AA TGTGT CGA T C TGGGTGGGAGC T CAA T - - - - - - - - - - - - T ACA T T CA T AAA T A T ACGT AAAAA T T AGGT T T TGGT T AAAAA T ACGGTGAGCGT AA T AA T CC TGCAGCCGGA T C T T AGT C T A T CAA T T - - - - - - - - AG
T T T ACGCAGA T T T A TGAACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T - - - - - - - - - - CCCC T A T T CA T AAA T A T ACGT AAAAA T T AGGT T T T AA T T AAAAA T ACGA TGAGTGT AA T AAACC TGCAGCCGGA T CC TGT AC T - - - - - - - - - - - - - - - - -
ACC TGGCA T A - - - - - - - - - - CAAGAAGGCGGT T CC T CCGGGGCGAGGCCC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T C T T A T T CA T AAA T A T AC T T AAAAA T T AGGT T T TGA T T AAAAA T ACGA TGAGCGCAA T AA T CC TGCAGCCGGA T CC TGT AC T A T AA TGAA T T T - - - - T A
C T T AAAGA T AC TGA T AAGAA - AA T AAGA T ACC T T AA TGAGGT - - AAAACC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T CC T A T T CA T AAA T A T ACGT AAAAA T T AGG - - - - - - - T AAAAA TGT AA TGAGCGT AA T AA T CC TGCAGCCGGA T T C TGT AC T A T TGTGAACGT - - - - T A
AC T AGGT A T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T CC T A T T CA T AAA T ACACGT AAAAA T CAGGT T T TGA T T AAAAA T ACGA TGAGCGT AA T AA T CC TGCAGCCGGA T C T T AGAC T A T T AC T A - - - - - - - - T A
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TE: rnd_4_family_772.fasta.b.bed_uf.bed_g_1.bed_fm_1.bed_0_0_bcln.fa_aln.fa_cl.fa_gs.fa_ce.fa_se.fa_cel.fa_cer.fa_gs.fa_bc.fa
 size: 1197bp; fragments: 38045; full length: 0 (>=1077.3bp)
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No TE domain detected

After TEtrimmer 1197 bp
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TE: rnd_4_family_772.fasta.b.bed_uf.bed_g_1.bed_fm_1.bed_0_0_bcln.fa_aln.fa_cl.fa_gs.fa_se.fa
 size: 1758bp; fragments: 27240; full length: 0 (>=1582.2bp)
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TE: rnd_4_family_772

 size: 565bp; fragments: 19147; full length: 111 (>=508.5bp)

TE consensus (bp)

di
ve

rg
en

ce
 to

 c
on

se
ns

us
 (

%
)

100 200 300 400 500

20
00

40
00

60
00

80
00

10
00

0
12

00
0

14
00

0
16

00
0

TE consensus genomic coverage plot (bp)

co
ve

ra
ge

 (
bp

)

0 100 200 300 400 500

0
10

0
20

0
30

0
40

0
50

0

TE consensus self dotplot (bp)

T
E

 c
on

se
ns

us
 s

el
f d

ot
pl

ot
 (

bp
)

0 100 200 300 400 500

TE consensus structure and protein hits (bp)

No TE domain detected

Before TEtrimmer 565 bp



Dotplot
(windowsize = 25, threshold = 50.00  09/10/25)

TE consensus after TEtrimmer (bp)
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