
Start crop Point End crop Point

MSA length = 673
- - - - - - - - - - - - A T T T T T AAG - - - TGAAA T T CC T T TGAGCACGGT AGA - CAAGT T TGT T T A T TGT A T T TGA T A T T T AACGGAGGTGTGT A T AAACCCCC T - - - - - - - - - - A T TGT T TGAAGAAGT T T CGT T T CAGCAA T TGT T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
A T T A T T AA T T CA T CAC T AAAG - T T T AAAAC T T C T T TGTGCACGGT AGT - - A TGT T CGT T T AA TGCA T T TGA T A TGT AACGGAAGTGTGT A T AAGCCCCC T - - - - - - - - - - - - - - T T TGAAGA TGT T T CAC T T CAGT AGT TGT T T TGTGAAAGT T AAA T T T T T T TGA T T CAA T T A TGACAACCCC T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
A T T A T T AA T T CA T CAC T AAAG - T T T AAAAC T T C T T TGTGCACGGT AGT - - A TGT T CGT T T AA TGCA T T TGA T A TGT AACGGAAGTGTGT A T AAGCCCCC T - - - - - - - - - - - - - - T T TGAAGA TGT T T CAC T T CAGT AGT TGT T T TGTGAAAGT T AAA T T T T T T TGA T T CAA T T A TGACAACCCC T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T TGT T TGT AGAAGT T T CAA T CCA - T AGC TGT T T T A TGACAGT T A T A T T T T C T C TG - - - - - T T T T A T T A - GA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAGT T CGT T T AA TGT A T T TGGT A TGAAACGGAAA TGTGAA T AAGCCCCC T - - - - - - - - - - T T TGT T TGAAAAAGT T T CA T T T CAGT AGC T - - - T T T T A T - - - - - - - - - - - T T T T A T T T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - T TGT T AAAAG - - TGAA T C T T C T T TGCGCACGGT AGT - - AAGT T CA T T T AA T ACA T T T AA T A TGT ACCGGAAGTGTGT T T AAGCCCCC T - - - - - - - - - - T T T A T T TGAAGAAA T T T CAC T T CAGCGAC TGTGT T A TGACAGC T - - - - - - GT T T T A T AAGGA T T T A T AAGT A T T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - T A T T AGA T C T T T T T TGAAG - - - T AAAA T T T C T T TGCGCGCGG - - - AA T AGGT T CGT T T AA TGAA T T TGA T A T A T AACGGAAA TGTGT A T AAGCCCCC T - - - - - - - - - - T T TGT T TGAAGAA T T T T CAGT T T AA T AGC TGT T T T A TGACAGT T A T T - - - - T T T T T T T AGA T T T T T T T - T CA T A T ACAAAA T T AGA T T CCCG - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - T A T TGTGAAG - - - TGAAA T T T C T T TGCACA TGGT ACA - T AAGT T CA T T AAA TGCA T A TGA T A TGT AACGGA TGT A T AAA T AAGCCCGC T - - - - - - - - - - T T TGT T TGAAGAAGT T T CAC T T CAGT AGC TGT T C T A T T T CAGT T A T T T T T T C T T AC T T AGA T T C TGT AAGCC T CCC T AAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAAACC T T T T CACCA T CAA T ACC - - AAGT T CGT T T AA TGC T T T T AA T A - GT AACGGAAGTGTGT A T AAGT CCCC T - - - - - - - - - - T T TGT T TGAAGAAGT T T CAC T T CAGT AGCCGT T T T C T AACAGT T A T T T T AAA T A T T T CAAA T T C TGT T ACCAGT T TGAAAA T T A - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT C T AGTGAG - - - - - CACGCC T AA TGCA T T TGA T A TGT AACGAAAGTGTGT A T AAGT CC T C T - - - - - - - - - - T T TGT T TGAGGAAGT C T CAC T T C T A T AGC TGT T T T A TGACAGCC - - - - - - C T T T C T T CAAGT T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGAAAC T CC T T T A T C T AA TGGAC T - T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT TGT T T CAAAAAGT T T T AC T T CAGT AGC TGT T T T ACGACAGT T A T T T T T T AA T TGT TGG - T A T T A T T AGCAA T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - T T TGAAA - - - T AAAACA T C T T T T T CCACGGT AG - - G - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GGGTGTGT A T AAA T CCCC T - - - - - - - - - - T T TGT T TGAAGAAGT C T CC T T T CAGT AGC TGT T T T A TGAGAA T T A T - - - - A T T AA T A T AAA T TGCGT TGA TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACACGT CA T - - - - - - - - - - T T TGT T TGAAGAAGT T T T AC T ACAGT AGC TGT T T T AAGACAGT TGT T A - - TGAA T T T T C T - GAA T AA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T TGCAAA - T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT - - - - - - - - - - T T TGT T TGAAGACGA T T T AC T T CAGT AGC T A T T T T A TGACAA T A T - - - - - C T CA T A T CA T A T T T CA T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T T CGT T TGT - - - - - - A T AAGT T CA T T TGA TGCA T T TGA T ACGT AGCGGAAGTGT A T A T AAGCCCCC T - - - - - - - - - - - - - - T T TGAAGAAGT T T - - - T T CAGT AGC TGT T T T A TGACAC T T A T T T T T AA T A T A T T AGA T T CCA T AAAAACC T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T AGTGTGT A T AAGCCC T CC - - - - - - - - - - T A TGT T TGGAGAAGT T T CAC T T CAGT AC T TGT T T T A T AACAGT - - - - - - - GT T T T T T T AA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - AACCGT C T A T T CA T AAAG - - - TGAAAC T T T T T TGCGCACAGT AGT - - AAGT T CGT T T AA TGT A T T T T A T A TGT AACGGAAGTGTGT A T AAGCC T CC T - - - - - - - - - - TGCGT T TGAAGAAGT A T T A T T T CAA T AAC T A T T T TGT - - - - - - - - - - - - - C T T T T CC TGACCC T TGT T AGT TGT T C T AGAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
A T T AACGGT T T A T T T T TGAAG - T T TGAAAC T T T T T TGCGCA T AGGT AGA T - - - - - - - - - - - - - - - A T T TGA T A T - T AACA T AAGT A TGT A T AAACACCC T - - - - - - - - - - T T TGT T TGAAAAAGT T T T A T T T CAGT AGC TGT T T T A TGACAGT T T T T TGT A T T T AAC TGAAA T T TGT T AACA T T T A T A T AA T T - GAC T AC - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - T TGAGG - - - TGAAAC T T C T T T ACGCACGGT AGT - - AAGT T CGT T T AA TGT A T T T T A T A TGGAACGGAAGA T T T T A T AAGC - CCCC - - - - - - - - - - T T T A - - - GCGT AAA T T T CGC T T CAGT AGC T A T T T T A TGACAGT CA T T T T T T AGT T T CCAGA T T T T T T CAGTGT T CC T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AA T CAAC T T TGAC T T T TGAAG - - - TGAAGC T T C T T T ACGCAC TGT AG - - T AAGT T CGT T T AA TGCA T T TGA T A TGT AACGGAAGTGTGT A TGAGCCCCC T - - - - - - - - - - A T AGC T T CAGGAGGT T T T AC T T CAGT AGC TGT T T T ACAACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - A T TGAAG - - - TGAAAC T T C T T TGTGAA T T AGAGT - - AAGT T CGT T T AA TGCA T C TGACA TGT AACGGAAGTGTGT A T AAGCCCCC T - - - - - - - - - - T TGGC T T T AAGAAGT T CCAC T T CAGT AGC TGTGC TG - - - - - - - - - - - - - - T T T T AGTGA T AGTGT A T T AA T AGT T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGAAAA T CAAGAAGT T T CAC T T CAGT CGGTGT T T T A T AACAGT - - - - - - - T T T T T T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A TGAAC TGT A T AA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T TGT T T - - AGAAGT T T CAC T T CGGT AAC TGT T T T A TGACAGT T A - - - - - ACAGTGT T AAA T CAA T T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A TGT AAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T TGGT T TGAAGAAGT T T CAC T T CAGTGGC TGT T T T AAGA T AA T T A TGT - - T T T T T T T AGAAGCA T C T AAGCA T T A T T T A T A T T AAA T A T A - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - A T C T TGCAG - - - TGACAC T T C T T TGCGCACGA T AAA - T AAGT T CGT T T AA T ACAA T TGA T A TGT AGCGG - AAGTGTGA T T AGT CC T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T A T T CA - - A T A T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T TGT T T CAAGAAGT T T A T T T T CAGT AGC T C T T T T A TGACAGT T A T T TGT T T T T C T T T CA - T T T T T T T AA T T T T T CCAAA - T - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - T T T A T T T TGT AAA - - - TGAAAC T T C T C TGCGCACGGT AA T - - AAGT T CGT T T AA TGGA T T TGA T A TGT AA TGGAAGTGT T T A T AAGCCCCC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T - - - - CGCAA T T T - - C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T TGT T TGAAGACA T T T CAC T T T AGT AGC T A T T T T A TGACAA T T A T T T T T AAA T T AC T C T - A T T TGAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGAAAA T T C T T TGAGCGCGGT AGT - - AAGT T CGT T T AA TGCA T T TGA T AGGT AA TGGA - - - - - - T A T AAGGCCC T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAGT T C T T T ACGGACCGT A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T ACAAGCCC T C T - - - - - - - - - - T T TGT T TGAAAAAGT T T CAC T T CAGT AGC TGT T T T T TGGT AGT CAA T T - - A T C T T T T T T AAC TGT T T A T A T A T T T CAAAA - T - A - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - T T T T T T CAG - - - TGAAAC T T C T T TGTGCACGAGGT A - T AAGT T CGT T T AA TGCA T T TGA T A TGT AACGGAAGT A TGT A T AAGCCCCC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - AA T A - - - AGGGAC T T C T T TGCGT A T AGT AAGA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAAA TGT A T A T AAGCCCCC T - - - - - - - - - - T T TGGT TGAAGAAGT T T CAC TGCAGT AGC T A T T T CA TGT CAGA T T - - - - - T AA T T T T TGC - C T T CG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T A T T AA T TGC T A T T A T T AAAAA - - T AAAA T A T C T T C T T A T T CAAAAA T - T - - - T T C T T C TGAAGCA T T TGA T A T A T AACGGAAA TGTGT A T AAGCCA T C T - - - - - - - - - - T T TGT T TGTGGAAGT T T CAC T T CA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - T T T T T T TGAAA - - - T AAAAC T T C T T TGTGCA - - - - - T T - T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T TGT TGGAA T AAA T T T CAC T T CCGT AGC TGT T T T A - - - - - - - - - - - - - - T T A T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
A T T T T ACAC T CA T T T T TGAAG - - - TGAAAA T T C T T TGCGCAGGGT AA T - - AAA T T CGT T T AA TGCA T T TGA T A TGT AACGAA - - - - - GTGT A T AGCCCC T - - - - - - - - - - T T TGT T TGAAGAAGT A T CAC T T CAGT AGA TGT T T T A T - A T A T T CA - - - - - A T AA T T T T ACA T CA T T T CA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - C T T A TGAAG - - - TGAAAGT T C T T TGTGCACGG - - T A - T AAGT T CGT T T A T T T CA T T T AA T A TGT AGCGGAAGTGTGCA T AAGCC T CC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGGAAC T T C T T T ACGCA - - - - - CG - T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T C T T TGAAGAAGA T T CAC T T T A T T AGC T A T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - A T CA T AGA T T TGAAACA T T T T TGTGT ACGAGG - - - T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGT A T T T A T AAGCCC T C T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CACCA T - - - - - - - - - - T T T A T T TGAAGAA T T T T CAA T T CAGT AAC T A T T T T A TGAA TGT T A T T T - - TGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AGT A T A T AGT AAA T T T TGAAG - - - TGAAA T T T C T T TGCGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAGCC T CC T - - - - - - - - - - T T TGT T TGAAGAAGT T T CAC T T CGGT AGT T T T T T AA TGAAAAA - - - - - - - A T T T T T T T AAAACGT A T AAGT AC T A T T AAA - GT AAGC T A T T A - - - - - - - -
- - - - - - - - - - T A T T A T T AAAA - A T ACAAA T T T C T T T ACCA T AGGT A T CA T AGC T T CGT T T AA TGCA T T TGA T A TGT AACGAA - - - - - GTGT AAAGT CAC T - - - - - - - - - - T T TGT T TGAAGAAA T T A T ACC T TGGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T A T T TGAA T - - - T T T CAC T T CAGT AGAAGT T T T A - - - - - - - - - - - - - - T T T T T T T T - - - - - - TGT T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAGT T TGT T T AA TG - AA T T AA T A TGT AACGGACGTGT T T AAAAGCCCCC T - - - - - - - - - - T T TGT T TGA TGAAGT T T CAC T T CAGT AGC TGC T T - - - - - - - - - - - - - - - - C T T T T T T T A T - C T A T A T T A - - GA T T T CAAA - TGAAA T T A T - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGAGAAAAC T T T ACGCAC T A T AGT - - AAGT T CGA T T AA TGCA T T TGA T A TGT AACAGAAA TGTGT A T AAA - CA T C T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
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 size: 673bp; fragments: 381; full length: 6 (>=605.7bp)
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 size: 984bp; fragments: 243; full length: 0 (>=885.6bp)
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 size: 793bp; fragments: 388; full length: 0 (>=713.7bp)
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