
Start crop Point End crop Point

MSA length = 389
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT CC T T A - - T AAGT A T CGAGTGT CA - - - - - - - - - - A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T A T T A T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T A T AGT T T T T A T - - - - - - C - - - - - - - - - - - C T T T AC T CGC T TGTGT T C T T AAA T AAGT AA T AAAGGT CA - - - - - - - - - - ACAAACAAA T T CAC T T T CACA T T T ACAA T A T T AGT A TGGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AC T AGG - - T T ACCGCGCC T T CGC T CGT TGA TGT CC T T AAA T AAGT A T CAAA - - - GA - - - - - - - - - - ACAAACAAAC T CAC T T T CACA T T T A T AA T A T T AGCAAAGA T - - - - - - - - - - CA T T T T T T T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT AGT A T - - - - - T A T T AC T A T C - - - - - - - - - - - C T T TGC T CGC T T A TGT T T T T AAA T AAGT A T T CAAGGT CA - - - - - - - - - - A T AAACAAAAAACA T T T AA - A T T T A T AA T A T T AGT AAGGAA - - - - T - - - - - - - - - - - - A T A T AAA T T T CC TGGACA T TGCA - - CA T CAAAA T A T T - - AAA
- - - - - - - - - - - - - - - - AAAAA T AAAC T T ACGT C T T T T T - - - - - AAC T AGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGA TGT CA T T AAA T AAGT - - - AAAGA T CA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A TGTGC T T T T T CAAGAA T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A TGT T C T T AAAAA TGT T T CAAAAGT T A - - - - - - - - - - - - - - T CAAAC T CAC T T T CACAA T T A TGA T A T T AGT AAAAA T AA T - - - AC - - - - - - T T T CC T T T AAC - - - - - T AACGT T A T A T - T T T T TGGCCAC T - - AAA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GA T C T AC T AGT AC T ACGGC T T CGC T CGC T T A TGT CC T T AAA T AAA T A T CAAAAGT CA - - - - - - - - - - ACAAAAAAAC T CAC T T T CACA T T T A T AA T A T T AGT AAGAA T AA T - - - - - - - - - - - CC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - T CCAAGAAAA T A T T T T A T T T T A T T T - - T A TGAC T AGA - - - - - - - - - - - - - - - GC T C T C T T ACGT C T A T AAA T AAGT A T CAAA T A T T A - - - - - - - - - - A T AAAAAAAC T CAC T T TGACA T T T A T AA - A T T AGT T AGGA T T CGA - - - - - A - - - - T CCA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - GGT T A T A T T A T AAC TGC T T A T T TGA T C T A T A T T AC T AGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T A T T T CC T T AA - A T AGGA T CAAAGGT CA - - - - - - - - - - ACAAACACGC T CAC T T T CACA T T T A T AA T A T T AGCAAGGA T TGT A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GA T T TGAGA T A TG - - AAA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT T C T T AAA T AAC T A T CAAAGGT CG - - - - - - - - - - ACAAACAAAC T CAGT T T CACA T T T A T AA T A T T AGCACAGA T - - - - T T AAAC TGT T T T T A TGT ACAGTGTGT T CA T T T T A T T TGT C T CAAA T T TGT - - AAA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T AAC T AGC T T T T ACGGCGGC T CCCC T CAC T T A TGT C T T T AAA T AAGT A T CAGGAACGG - - - - - - - - - - ACAAACAAAGT CAC T T T AACA T T T A T AA T A T T AAGAAGAA T T T AA - - - - - A - - - - T T T T C T T CA T AGT T CACAAGAA T AGA T - GT T T AAAGC T CGCA - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T AAACA T TGAC T T T T T C - - - - - T AGT AGC - - - - - - - - - - - - - - - - - T AGC T TGT A T CC T T AAA T AGGT A T CAAA - GT CA - - - - - - - - - - ACAAACAAAC T CAC T T T C T T AC T T A T AA T A T T AGAAGGA T T AGT C - - - - - - - - - - GT T T T T C - - - - - - - - - - - - - T T T C T A T AGGT TGGAA T T T T T AA T A
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C T AGT A T - - - - - - - - T T T ACCGGGA T T T CGC T CGC T T A TGT CCA T AAA T AAGT A T CAAAGCGCA - - - - - - - - - - ACAAACAAA T T CAC T T T CAAA T T T A T AA T AGT AGT AAGGAAA T T A T T AAA - - - - - T T TGT T TGAA T T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T AACCAGC T T T T ACCGCGGC T T CGGT AGC T TGTGT CC T T AA T T AGGT A T CAAAGGT CA - - - - - - - - - - ACAAA TGAAC T T T CAC T T ACAAA T A T AA T T T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGC T T T T AC TGCGGT T T CGCCCAC T T A TGT CC T T AAA T AA T T A T AAAAGGT T A - - - - - - - - - - ACAAACGAAC T CAC T T T T ACA T T T A T A T AA T T AGT AAGGA T TGT A - - - - - - - - - - A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T - - T AC T A T T AA T T T T T ACCGCGGC T T CGCCCGC T T A T T T T C TGAAA T AAGT A T CAAAA T A T A - - - - - - - - - - ACAAACAAA T T CAC T T T CACA T T T A T AAAA T C T T AAAAAA T AGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AC T T AAA T T T T T T - - - - - - AC T AGC - - - - - - - - - - - - - T CGCA TGCA T A TGT CC T T AAA T AAA T A T CAACGGT T A - - - - - - - - - - ACGAACACAC T CAC T T T CAAA T T T A T AA T A T T AGT AGGAA T AAAC - - - - - - - - - - AACA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - AGAAAGAA T T T T A T T T CAA T A T A T T T - - T A T T AC T AAC - - - - - - - GTGGT T T CGT T T AC T T A TGT T C T T AAAAAAGT A T CAAAGT T CG - - - - - - - - - - A T AAACAAACCCA T T T T CACA T T T A T AACA T T ACC T AGAA T ACAA - - - - - - - - - - C T TGT CAAGA T T A T T T T T T T T T T A TGC - GT TGAAAACCGT T AA T A
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T - - - - - T AA T AGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACAAACAAA T T CAAC T TGACA T T T A T AA T A T T AGT AAGCGT TGA T - - - - - - - - - - GT C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - G - - - - - - - - - - - - T T TGC T CGA T T A TGT CC T T AAA T AAC T A T CGAAGA T T A - - - - - - - - - - ACAAACAAACGCGC T T T CA T A T T T A T AA T A T T AGT AAAGA T TGTG - - - - - T - - - - T T CCA T T CAAC T A T CA - - - - A T T A T ACA - AAAAAAACGA T T AGAA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAC T AGC T T T T AC TGCGGC T T CACACGC T T A T A T CC T T AA T T TGGT A T CAAAGA T CA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - AAAAGGT ACAAC T AAGAAGT T T T T A - - - - AC T AGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GCC T A T C TGC T T AAA TGAGT T ACAAAGGT CA - - - - - - - - - - ACGAACAAAC T T A T T T T CACA T T T ACAA T A T C TGT AAGGA T A TGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - A T AA T AA T CA T AAGAAAA T AACC T AA T A T C T A T T T T A T A T T AC T AGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT T T CCC TGAA T AAC T A T CAAAGGT CA - - - - - - - - - - ACAAA T AAAC T CAC T T T TGCAGT T A T AA T A T T AAAAAGAA T AGA T - - - - - A - - - - C T T A T T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - AAGT T C T T TGAC TGGT TGT A T T T T A - - - T AC T AGC - - - - - - - GCAGC T T CACC TGC T T A T A T CC T T AAA T AAGT A T CAAAGGT CA - - - - - - - - - - ACAAA T AAAC T CAC T T T CACA T T T A T AA TGT T AGT AAGGA T T T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T AGT - - - - - - - - - T T T C T CGC T CGC T T A TGT CC T T AAA T AAGT A T CAAAGGT CA - - - - - - - - - - ACAAACAA T C T CAC T T T T ACA T T T A T AA T A T T TGT AAGAA T T T T A - CAAAA T A - - T T TGA T CGAA TGAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T - - - - - T A T AAGC T T T T ACCACGGC T T CGC T CGC T T A T A T CC T CAAA T AGGT A T CAAAGGT CA - - - - - - - - - - ACAA T AA T AC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CGT A T T AAA TGT TGCAAA TGT T T A T A T - T T A T CAAAAA T T - - AAA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T T AGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACAAACAGA T T CACA T T CACA T T T A T AA T A T T AGT AAGAA T T CAC - - - - - - - - - - T T TGT T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C T AGC T T T T ACCGCAGC T T TGC T TGC T T A TGT T C T TGAA T AAGT A T CAAA TGT CA - - - - - - - - - - GCAAAC T AAC T CAC T T T CACA T T T A T AA T A T CAGT AAGGA T T T TGT T TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAC T AG - - - - - - - - GCA T C T T CGT T CAC T T A TGT CC T CAAA T AAGT A T AAAAGGGCA - - - - - - - - - - ACAACCAAAC T CAC T T T T ACA T T T A T AA T A T T AGT AAGGA T AAAG - - - - - - - - - - CCC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T AC T AGT T T T T ACAGCGGC T T CGC T CGT T T ACGT CC T T AAA T AAGT A T CAAAGGT C - - - - - - - - - - - A T AAACACA T T CACGT T CACA T T T A T AA T A T T ACAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AC T T T TGA T - - - - - - C T T T T T T CGTGGC T T CAC T AGC T T A TGT CC T T AAA T AAA T A T CAAAGGT CA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - T T AGAAGC TGAAAA T TGACGT AC T T AA T A T T A T CAGC - - - - - - - - - - GC T TGGC T TGC T T A T T T C T - T AAA T AAGT A T CAAAGGT CA - - - - - - - - - - ACAAACAAAC T CACA T T CAA T T T T A T AA T A T CAGT AAGT AAA T A T - - - - - - - - - - AA T C T T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - T AC T AAAAC T T AA T TGAC T T - - - - - T AC T AGC T T T T ACCGTGGC T T CGC T CC T T T A TGT CC T T AAA T AAGCA T CAAAGA T CA - - - - - - - - - - ACAAA T AAAC T CAC T T T CACA T T T A T AA T A T T AGT AAGGA T A T A T C - GAA - - - - - T T TGT T T - - - - - - - - - - GC T A T T A T ACG - - - - - GAGT C T T - - AAA
- - - - - - - - - - - - - - - T AGAAA T ACAC T C T AGC T T T T T C - - GA T T AC T AGT T T T T ACCGCGGCC T CGA T CGC T T A TGT CC T T AAA T AAGT A T CAAAGT T AA - - - - - - - - - - ACAAACAAAC T CAC T T T CACA T T T A T AA T A T T AGT CAAAAC T AAAA T AAAA - - - - A T TGT T CAAGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - AAAAAA T TGAAC T AAA T T T CA T T T A - - - T ACC TGA T T T T ACAGTGGC T T TGC T CGC T T A TGT T C T T AAA T A T C TGT CAAAGT T T A - - - - - - - - - - ACGAACAAA T T CAGT T T CACA T T T A T CA T A T T AGT AGGGA TGT AA - - - - - - - - - - C T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - GT AGT T CCA T TGCGT T AC T - - T A T A T T ACAAGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CC T T AA T AAGT A T CAAAGGT CA - - - - - - - - - - ACAAACAAAC T T AC T T T CACA T T TGT AA T A T T AGCGT T AA T TGAA - - - - - A - - T CC TGT C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AC T AGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T A T A T T C T T AAAGAA T T A T T AAAGA T CA - - - - - - - - - - A T AAACAAAC T CAC T T CCACA T T T A T AA TGT T AGT AAGGA T AAA T T T ACAGCA T CA T T A T A T C T A T T A T C TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T A T TGT CA T T - - T A - - - T AC T AGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GCAAACAAAA T T T C T T T CGCA T T T A T AA T A T T TGGGAGGA T T - - - - - - - - A TGT CCACA T T T T T T T AACCGCGGT T T T AGA T A T T A TGT AGT AA T - - AAA
- - - - - - - - - - - - - - - - - T AAA T T T A T T T T T AACAAA - - - - T A T AA T T AGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAA T AAGAAACACAGT T CA - - - - - - - - - - ACAAACAAAC T CAG - - - - - - A T T AA T AA T A T T AGT AAGGA T - - - - T T AA - - T A T T C T T A T - - - - - T T T TGT CGT C T T T ACA T A T T T T AAAC T AA T - - AGA
- - - - - - - - - - - - - - - GAGTGA T AAAA T AGCA T T T T C - - - - T A T CACCAGC T T T T A T CGCGGC T T CGC T CGC T T A TGT CC T T AAA T AAGT A T CAAA - - - - - - - - - - - - - - - ACCACAAAAGT CGC T T T CACA T T T ACAC T A T T AGT AAAAA T AGT C - - - - - G - - - - T T TGT TGAAA T T T T T T T A T T T T T A T T T - A T T TGGGA T AA T T AAAC
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T - - - - - AA T T AGT T T T T ACCGCAGC TGCGC T CGC T T A TGT CGT T AAA T AAGT A T CAAAGGT T A - - - - - - - - - - A T AAACAAAC T CAC T T T CACA T T T A T AA T A T T AC T - - GAA T T TGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AACCAGC - - - - - - - GCGGT T T CGA T CAC T T A TGT CA T T AAA T AAGT A T CAAAGA T T A - - - - - - - - - - ACAAACAAAC T CAC T T T CACA T T T A T AA T A T T AGT AAGGGT TGT CA TGAAA T A T T T T T A T T T AAA T C TGCA - AAAAC TGCA T AA T TGGGAACAA T T AAAA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GGGC T T AA T T T A - - - AACCAGA - - - - - - - - - - - - - T C T C T CGC T CA TGT T C T T AAA T AAGT A T CAAAA T T CA - - - - - - - - - - ACAAACAAAC T T AC T T T AACA T T T ACAA T A T T AA T A TGGA TGT AA - - - - - - - - - - T T T T T T T - - - - - - - - - - - - GT C TGT T T A - - - - - AAA T A T T - - AAA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T T T T T T AAAAA TGT A T CAGAGA T T A - - - - - - - - - - AAAAAGAAAC T AAC T T T CACA T T T AAAAAA T T AGT AAGGA T A T T A - - - - - - - - - - T C T T C T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAC T TGA T AACGT CGT TGT - - T A T T ACCAGC T T T T ACCGCGGC T T CGC T CGC T T ACGT T C T T AA - T AAGT A T CAA TGGCCA - - - - - - - - - - ACAAACAAAC TGAC T T T CACA T T T A T AA T A T T AGT AAGGC T - - - - - - - - - T CAC TGT T TGA T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
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