Start crop Point End crop Point

MSA length = 880

BABAAAAAAAT - AACAGABAATIRTTGCTACAAAATIGTAGIACAATJATTGTAGTATAGA - - - - - - - - - - CAAAATTTGTTABTGAARTTAATGAATTTRA - - - - - - m e oo TARAARTTGTAARTTATATATT
------ AAAAAA - - - - e CAAAATTTGTTACAAAACETAATGAATTTTACTECTATTATGTABCTA- -T@TACAAATTGTAATTTABATAATTTEA
---------------------------------------------------------------------------------------- TTGTAGTATGA- - - - - - - - - -CAAAATTTGTTACJAAACT TAATGAATTTTACTACTATTATTTAGCTAAGEITECAAATTGTAATTTATATAATT
------ AAAAAAAT AACAGAAAATATTGCTACA.ATTITAGCACAAIEATTGTAGTA A = s m e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
ABABAAGRGAACAGAAAATATTGCTACAAAATTGTAGCACGATIATTGTAGTATIA - - - - - - - - - o oo oot oo
AIAAA IACAIAAAATATTGCTA AAAAT TGRAGCAC - - TAATTGTAGTTBGA - - - - - - - - - e e e e oo T EciTTCcTcTiATEE - - GECTEACAT
ABGAAAAAA GAACAGAAIATATT“ AAATTGTAGCACAATAATBGTAGTATAGA - - = - = - - - & oo oot oot ool
------ AAAAAATGAACAGAAAATATTBETACAAAAT TITAGCACGATAMT TGTAGTATAGA - - < -« -« s f ot ot oot oo ABEANCTA Cee -
ABAAAAAAATGARRCBGAAAATATTGCTABAART TGTAGCARGATAAT TRT AR TABAGA - - - - - v e .AEAICTAT ----------- A
ABAAAAAAATGIACAGAAABTATTGCTBEAAAATTGTAGTACGARABT TITAMTABAGA - - - - - - - - oo oo oo oot Lol
------ GAAAAABTGAACAGAAAATATTCITACAAAATTGTAGCACGEBTAATTGRAGTITAGA - -« -« o v o e e T TEBEABCTATA - - oo
ATEE TAATTABACATA- - TTAATTTRGET - - - - - - - ABTAAAAAA - - AABATATAABAT TCTACAAAAT TTAGCACGATAAT TIRTAGTAR - G- - - - - - - - - - s m e e
-------- TIA ATACAR- - -BAT ARAAAAAARITGAACAGAAAATATTGCTARBAAAATTTAGCACGATAATTGTARTAT e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
-------- AAAABAG- - - - ------ - -[iTHG CBAAATTGTAGCACGATAATTIITAGTATAGA - = - = -« - & - o -t - oo
ABGBAAAAATIRAACAGAAAATATTG ACAAAATTGTAGCACGATAITTGTAGTATAGA ------------------------------------------------------------ CRA G AAATRAT - - - e
ABAAAAAAA - - AATAAAAATATTGCTARARA - TTGTAGCARGATAAT TRTARBATAGA - - - - - -« - e - oo oot oo
ABGAAAARIA - - - - - o e CAABATTTGTTABAAAARBEAATCAATTTRABTACTATTATT - -« -« - - - TACAAATTGTAlTTR-BAT AT TBHlA
A AAAAAAATGﬂAGAAAATAT.GcT.AAAATTGT.GCACGATAAlTGTAGT -------------- ATTTGTTACAAAACTTAATGAATTTTACTACTATTATTTAGCTAAG TAiIAATTGTAATTTAT TAATTEA
AGAAAATATTGCTACAAAATTGTAGCARGATAAT TBTAGTETABA - - - - - - oo AAATTGTAATTTA-ATAAT TEEA
----------------------------------- TAATTETAGTABAGA - - - - - - - - - -CAAAATTTRT TABAAAATEBAATRGA THET - - - - - - - - - TATTTAGCTAAGBETACAAATTGTAATTTETATAARTGEA
----------------------------------------------------- ACAGAAAATAT TICBACAAAAT TGBABCABGATAAT TITAGTATAGA - - - - = - - - -« o - oo oo oo
--------------------------------------------------------------------------------------------------------------- AAAATTTGTTACAAAACTTAATGAATTTTARTACY- - TATTTAGCTAAGETACAAATTGTAATTTATATAATT
AIAAITGAAIAGAAAATATTGCIACAAAATTGTAGCACGATAATTGTIGTATAGA ---------- CAAAATTTTACAAAATT - - oo v ITACAAATTGTA ------------

AAAAA - = = - oo oo ACAAAABTETAGCACHATAATTGTAGEATAGE - - - - - - - - - o c o c o m ool

-------------------------------------------------------------------------------------------------------------- CAAAATTTGTTACAAAACTTAATGAATTTTAC e - T TABAGEBCTATAGTRBA - - - -ATT
GBAABBAAA - - -« o e ABTAATTGTARTATAGA- - -« - - - - - CAIAATTTITTACAAAATTTAATGAATTTTACFTIT ------------ TACAAATTGTAHATATAA T
GEAAAAAAATGAACAGAAAATATTIRIACAAAATTGTIICARIGATIRATTGTAGTATAGA - - - - - - - - - - CAAAATTTGTTACAAAACTJAATGAATTTACTACT - - TATTTAGH THAGITACAAATTATAATTTATAAA

GABAAAATGAACAGAAAATRTTGCTAAAATTGTEGIACGATAARTGTEGTATAGA- - - - - - - - - - CIAAATT]TTACAAAAC --------------------------------------------------

--------------------------------------------- AAAIA - - - - e ATTBETTACAAAACTTAATGAATTTTACTACTATTITTTAGCTAAG AAAT

TAMAAATTGTAATTTATATAATT
TACAATTTAATTTA-ATAATT
TlcAAACTATEATTRATERAAT
ABAAAAAAATGAACAGIRAAATATTCHTABAAAATTGTAGCACHATAATTGTAGTATAGA - - = - = - = - & - &=ttt f o f o f L L L L Lo
AfA TATTGCTACAAAATTGBABCACAATAAT TRIABT AT AGH - - - - - - - - - c o m o m oo
A o s m e e e e e e e e e e e e e e AAATT TG TACAAAACT TAABGAATTTTAlTACTATT - - - - - - - - - - - B Al AATTGTAATTTATATAARTEEA

------------------------------ CA-TAATTITAGT

- _GAAAAAATIAICAGIAAATAITGCTACAAAATTGTIGCAIGATAATTITAGTAIAGA ---------- CAAAATTTGTTACAAAACTTAATGAATTTTACTICTAT ------------
---------- ABARACAT TTAATTT———————————————————I ... .- -CAAAATTTGTTACAAAACTTAATGAART - TABTACTATTABTTAG- - - - -
ARG TT - —TTT.TIAIA- AABAAAA - - - ool

AlTGAACARAAATATTGCTARAABATTGTAGCACGATAARTITAGT BrarATTcTTACAAARTTTAAGAATTTTACTACTATTATTTAGCTAAJJEITACAAATTGTAATTTATTAATT
GABAABA - - - - - e CAAAATTTGTTARAAAATTIATGAATTTTACTEIA TTATTTAGCTAAGIITACAAITTATAATTTATATAAT TEIA
----------------------------------------------- AAA- - -BCABTAAATATTICTACAABAT TGTAGCACGATAAT TBTAGEBATAGA - - - - - - - o m oo
ATIAIATA-ATT— STTT AAAAAAA - - = = - o e e HAAABEBTGTAGCACGATAATTETARTATEBCA- - - - - - - - - - BAAAATTTGTTCAAAACTTARTIAATTTTACTETI- TATTTAGCTAAGETACAARTTGTAATTATATAATERA
------------ TaATT AAJAAAATGAACAGAAARTATIICTACAAAATTGTAGIAlAATAAT TATARIA - - - - o oo
-------------------------- T AAAAAAA - - - ACAGIIJABTATTGCTARAAAATTTAGRACAATAATTIRTARTAT cee - CAAATTTRT TACAAAACT TAATGAGTIRIBT - - - - - - - - - - c e e
ATIA.TIAITAIGTIC.ATT— STTT L Y B e CAAAATTIIG T T- - - oo oo TABAAATTGTAATTTATATATTIA
THAATTT - - - --------=-- TT--TTT AAAAAAATGAACAGAAAATATTGCTACAAATTGTAGCACGATAATTGTAMTATAGA - - - = - = - -« oot o oo oL o oo _._._.._._...
--------------------- AAAAA - -[{ACAGIAAATATRGCTARAAAATIIGTAGACAATAATTGTAGTATAGA- - - - - - - - - - CJAA T T T TABAAAACTTAATGAATT - TACTACTATTATTTAGIAAGE TACAAATTGTAATTTA- ATAATTIA
AAARBAG- - - - - - - AATABT TGT AT AT AGA - - - - - e oo Lol
-------------------------------------------------------------------------------------------------------------- CAAAATTTGTBACAAAACTTAATGARTTTTACTACTATTATTTAGCTAAGETACAABCTGTAATTTATETAATTIA
A-mm e N TAGA- - - - ------ CAAAATTTGTTACAAAACTTAATGAATTTTAC
6] NN
AglAAATGAACAGAAAATI iAIAAAATTGTAIiACGATAATTGTAITATIGA -----------------------------------------------------------------
AAAAAAG- - - - - - - - - - AAAATTGTAGIIACAATAAT TGTAGTATAGA - = - = = = = = = & & & m & o e o e o e ot ot o e o e m e o et e o e o e e ot e e e e oo eeoooooooo -
ATEATIE ARE T ARG TATARAR - AATTT G AAAAAAATGAACBGAAAATATTGCTACAAAATTGTAGCACAATAATGTAGTATGA - - - - - -« v e e et
--------------- GTARA - A AAAAAATGAACAGIRAAATATTGITACAAAATTGTAGCARGATAAT TGTAGIATAGA - - - - - -« - e oo
------------------------------ G AAABAAATGAACEBGAARABATTGCTABAAAATTGTAGCACGATAATTGTARTATGA - - - - - - o - o - e oo
AAN- - - - - GAAAAARTGAABAGAAAATATTGCTACAAAAT TIRTABCACAATAAT TITATTATAGA - - - - -« - oo et
AGTTGATTACC T TAGAT - - = = o o o o o o o o o o o o e o o o e e e o o d e d e e m e d et o e e e e e e e e e e m e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e
ARABRGACGGGAICGIE A A A - = = = o o o o o o o o o e e e e e e oo e e e e e e e e o m e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e oo
TTEECTRTABA----TT AN A B B A A A AR A - - - - - - oo e e e e e e e e e e e e e e
TATAIA——IAT T ACAG- - - - - - AAAA AA———AIAGAAIAIAITGCTACAAAATTGTA CAMGATAATTGTAGTATGA - - - - - - - - oo m oLl
------------------ ANIA AAAA A eeee e -TACAAAB TRGEBAGHEACGATAATTGTAGTATARA - - - - -« - - o m o m o e RRTEEATTCTORA - - e
ATATA ABA G AAAAA AAIAIAAAATATT CTACAAAATTGTAllcACGATAATTGIABTATAGA- - - - - - - - - CAAAATTTIITTACAAAACTTAATJAlITTTTACTACTATTATTTAGCTA ACAAARTGTAATTTRTATAAT TEEA
GCACA GlIA GA AAAATGAACAGAAAATITTGCTA.AAATTGT GEACGATAARBTGTBOTATAGA - - - - - - - - - - CBAAAT TTIT TACAAAAC - < - - - o e ot et TATAATTIREA
ACACA ARA G AAAAAAATGAACAGAAAAT“GITACAAAAITGTAG ACGATAATTJTAGTATAGA
-------------- GElA GEAABAAAATGAACAGAAAATIIBGCTACAAAATTIJAGCACGATAATTGTAGTATAGA
AATTABATEC ANA - - ARAAAARAA - ACAGAAAATATTGCTA.AIATTGTAGIACGATAATTGTA TATAGA
--------- ATARACAT GEAABAAAAT -BABAGAAAATATTGCTACAAAATITAGCARGATART T TARTATAGA
-A-— - -TTABATAT ABAAAAAAATGAAAGAAAATAITGCTACAAAATTGTAGCACAATAATTGJAGTATAGA
------------------------------------- A AAAAAAATGAACAGAAAATATTG-CA AATTGTAGCEBCGATAATTIITBGTATAGA- - - - - - - - - - CAABATTTGTTACAAAATTTAATAATTTTACTACTATTART T cCTAAGERTACAAARTGTAA- - - - T TT
------------------ A GIAAAAA———ACIGIAAATATTGCTACA AATTGTAG ACGA AATTTAGTAAGA - - - - - - - - - - CAAAATTTGTTACABAACTTAATGARTTTTACTACH- - TATTTAGCTAAGEITACAAATTGTAATTTATAlAAT
----- T——TTT GEAAAAAAATGAACAGAAAATAT THEMACAAAATTGT CA ATTGTAGTATAGA——————————CAAAATTTGTTACAAAACTIAATGAATTITACTACT——TATTTAGITIAG TACAAATTATAATTTATARAANT
TA-TTT TA ABAIA TRAAcAGAAAATATGCT ACAAAAITITAGCA ATAATTGTAGTATAGA - - = == = = = - - CABAATTTGTTACAAABCTTAATGAATTTACTACTATTATTTAGCTAAGTACAJJATTGTAATTTATETAART



End crop Point
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 bed_fm_1.bed 0 0 n.bed g_1.bed fm 2.bed 0 0_bcln.fa_aln.fa_. After TEtrimmer 830 bp

size: 880bp; fragments: 191, full length: 0 (>=792bp)
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2d g 2.bed fm _1.bed 0 O n.bed g 1l.bed fm_2.bed O O bcIn.fa
size: 1164bp; fragments: 68; full length: 0 (>=1047.6bp)
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divergence to consensus (%)
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size: 825bp; fragments: 168; full length: 1 (>=742.5bp)

TE: rnd_4 family 56
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After TEtrimmer ORF and PFAM domain plot
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Before TEtrimmer ORF and PFAM domain plot
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[E consensus before TEtrimmer (bp)
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Dotplot

(windowsize = 25, threshold = 50.00 10/10/25)

TE consensus after TEtrimmer (bp)




