
Start crop Point End crop Point

MSA length = 580
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAC T T T CCAA T T T TGT AGA T A T A - - - - C T CC T AAGT CA T T T T A T T CAA TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - T T T T AAAA T T T TGAGAGT T TGT AAAGT C T T T T T T A TGT T T A T T T A T A T - - - - - - - - - - - - - CC T A T AAC TGGT T T T A TGCGAAGTGT A T AAA T C T AGA - - - - - - - - - - GT C T AGCCAAC T T TGT T T A T A T AC T CC T T T CGCAGT A T T T T T A T T CAA TGAGA - - - - AGT T T T CCA T CCAGT CA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - A T T CAAA T T T T TGAGGT TGC T T TGCGC T T T T C TGT C T T T A T T T T T T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT C T CGC T AA T T T TGT TGA T A T A T T CC T T CC T T AGT T T T T T T A T T CAA TGACC - - - - A T AAAC T AGT T T CGT AAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT C T CGCCAA T T T T C T T CA T A T CC T C T T T C T T - AGCC T T T T T A T CCAA T AG - - GAA - A T AA T C T T T A T T AAA T T AGGCA T T T T T A - - TGT C T T T T ACAGT
- - A T CCGAA T T T T TGTGAGT T T A T TGCGA T T T T C T A TGT T T AA T T TGT A T AA T T T T AGT T T A T T T T A T AA T TGGT T T T A TGCAAAGT A T A T AAA T C TGGA - - - - - - - - - - GT C T TGACAAGTGTGT TGA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - A T T T T AAA T CGAGTGAA T AAAC T AA T C T C T A T T AC T T C T T T T CGA T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT C T TGCCAAA T T TGT TGA T A TGGT CC T T CC T T AGT C T T T T T AC T CAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
A - A T T TGAA T T T T T CCGGGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T A T T T AA TGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T CGGT T T T A TGCAAAGTGT A T AAA T C TGGA - - - - - - - - - - GT CGCGC TGA T T T CGT TGA T A T T C T CC T T CC T T AGT C T T T A T A T T CAA TGCA T - - - - A T A TGT T CA T T TGAACA T AA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T CCACC T AAGT T TGT TGA T A TGC T CC T T C - C T AA T A T T T T T A T T CAAACAGC - - A T A T A - - - T AAA T AAA T T AAGACA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T CCACC T AAGT T TGT TGA T A TGC T AC T T CGT T AGT C T T T T T A T T AAAAGAA T T AC T ACAGT TGAGA T AGAGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AAA T T AAAAAGA T CAAAAA T AAC T T T A T AA T TGC T T T T A T T A TGGT T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGAAGT T C T T T AA T A T A T T CC T T CC T T AGT C T A T T T A T T CAA TGT T TGAAA - - - - - T T CA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - A T T TGAA T T T T T AGGAA T A TGC TGACC T T T T C T A TGT T T AC T T T AAGT - - - - - - - - - - - A T T C T A T AA T TGA T T T T A TGT T AA T TGGA T AAA T C TGGA - - - - - - - - - - GT C T T T C T AA T A T TGT T CA T A TGC T C T T T T C T T A T T C T T A T T A T T T AA TGCAG - AA T TGC T T C T T T T T A T A TGT AAAA T T A T A TGA - T T T AA T CA T AGG -
A - ACAAAAA T T T T AGT AGAC T AGT AGCGGGGT T T T T AAGT TGA T AC T T A T - - - - - - - CAC TGGT T T A T AA T TGGT T T T A TGCAAAGTGT A T AAA T C T AAA - - - - - - - - - - T T C T AGCCAGT T T TGT TGA T A T AC T T TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AC T AA T A T AA T C T CGT TGAA T T AA T AGA TGT ACCAGT T T T CAC - - - - - -
A - T T T TGAA T T T T TGACAGT T CGT T ACA T T T T T C TGTGT T T A TGT T A T A T T A T T T T TGC T T A T T T T A T AA T TGGT T T T AGACACAGTGT A T AAA T T AAGA - - - - - - - - - - GT C T CGCCAA T T T TGT TGT T A T AC T CCC T CC T T AGT C T T T T T A T T CAA TGACC - - - T C T CAAC TGGT T AGGCC T AAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T CC TGTGGT A T T C TGTGGT T A T T T T T T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T C T CGC T AA T T T TGT TGA T A T AC T CC T T CC T T AGT C T T T T T A T T CAA TGA T T T AC T C TGA T CGGACGT T A T T T TGA TGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- AGT T TGAAA T ACGCGAGT T - - - - - - - - - - - - T T T T T T A T T A T T T C T TGT - - - - - - - - - - - - T T T CA T AA T TGGT T T T A TGCAAAGTGT A T AAA T C TGGA - - - - - - - - - - GT C T CGCCAA T T T TGT TGACA T AGT CC T T CC T T AGCC T T T T T A T T CAA TGGT A T CA T T CAGT CAGT T T AAA T AAAA T ACCCCAC T - - A T C T CGT ACAGAA
- - A T T T AAA TGT T T AAGAGT T TGC TGGGA T CC T T T A TGT T T AA T T T A T A T T A T T T T TGT T T A T T C T A T A T T TGGT T T T A TGCAAAGTGT A T AAA T A TGGA - - - - - - - - - - GT C T CGCCAA T T T TGT TGACA T AC T CC T T CC T T AGT CA T T T T A T T CAAGGGAC - - - - ACA T A T C T AC T CCAAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT C T CAC T AA T T T T A T TGA T A T ACC T C T T CC T T AGT CC T T T T A T T CAA TGGCA - - - - - TGT TGAA T T CAAGAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - A T A TGAA T T T T T C T CAGT T CGT TGCGC T T T T C T A TGT T T A T T T T A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T TGGT T T T A TGT ACAGTGT A T AAA T C TGGA - - - - - - - - - - A T C T C T CCAAGT T TGT T T A T A T AC T CC T ACC T T AGT T T T T T T A T T CAA TGA T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- AA T T TGAA T T T T TGCGGA T T TGT TGCGC T T T T C TGAGT A T A T T T T A T A T T A T T T T TGT T T AC T T CA T AA T T CGT T T T A TGC - - AGTGT A T AAA T CCGGA - - - - - - - - - - GT C T CGC T AA T T T TGT TGAAA T AC T C T T T - - - - GGCC T T T T T A T T CAA TGGCA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T ACACGAA T C - - T T T CGA T ACAGAA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT C T CAC T AA T T T T T T TGA T A T AC T CC T T CCGT AGT C T T T T T A T T CAA TGT AG - - - - AAAA T T T TGT T T T A TGAA TGT A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - A T T TGAA T A T T TGAAA T T T TGT TGGGC T T T T C TGAGC T T A T T T T A TGT T A T T T T T A T T T A T T C T ACAA T TGGT T T TGT T T AGAGA T AGCAAA T C T AGA - - - - - - - - - - C T C T ACC T AAGT T TGT TGA T A TGC T CC T T CC T T AA T A T T T T T A T T CAA TGA T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT CACA T CAAGT T TGT TGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AA - AA T T TGT C T T AGAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - A T T TGAA T T T T T T CAAA T T TGT TGGAA T T T T T TGAGT T T A T T T T A TGA T A T T T T TGGT T A T T C T A T AA T T TGT T T T A TGCAAAGCGT ACACA T T TGGA - - - - - - - - - - GT CACAA T AA T T TGGT TGA T A TGC T AC TGCC T TGGT C T T T T T A T T CAA TGGT A - - - - CCAAA TGA T TGAAAGAGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - A T T T T T AC T T T TGTGCGC T TGTG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT CA T T CCAA T T A TGCGGACA T AC T T C T T T C T T A T T T T T T T T A T T CAA T AAC T - - - - T T A T T AACAA TGGAAAAAA T T AACCA T T - - T T T T T T T T CCGA T
- - A T T TGAGT T T T TGCGGA T T TGT TGCGC T T T T C TGAGC T T C T T T T A TGT T A T T T T TGT T T A T T C T ACAA T TGGT T T TGT T T AGGGGT AGT AAA T C T AGA - - - - - - - - - - C T CCACC T AAGT T TGT TGA T A TGT T CC T T C T T T AA T C T T T T T A T T CAAAAA T T T AA T AAAACCAAA T T T AGT T AAAAAA T ACGT - - - - - - - - - - - - - - - -
AAA T T TGACGT T AA T T AAAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T CGACC T ACGT T TGT TGA T A TGC T T C T T T C T T AA T A T T T T T A T T C T AAGT C T - - - - A T ACCC T A T T TGA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- AA T T TGAAA T T T TGCGGA T T TGT TGTGC T T T T C TGAGC T T A T T T T A TGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T CCACC T AAGT T T T T TGA T A TGCGC T T T CC T T AA T CC T T T T A T ACAAAGCAA - - - - C TGAA T T T T T TGGGT T AGAAGAAA T A T T - - T T AC T T T AAACAG
- - - T T T AAA T T T T A T CA - - - - - - - - T CC TGT A T C T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT C T CGCCAA T T T TGT TGA T T CAC T CC T T T A - - GA T - - - - - - - - - - - - - - A T T - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T T AAA T A T T TGT A - - A T TGA T CA T AGTG
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT C T CGCCA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AA - - A - T T T T TGT CA T CA T ACGT AGCA - CGC T TGAA T T T T T TGA T AAA -
- GA T T TGAA T T T T TGAAGGC T T A T TGCGC T T T T C TGAGT T T A T T T T C TGA - - - - - T TGT T TGT T T T T CAA T T AGT T T T A TGT AAAA TGT A T AAA T T TGGA - - - - - - - - - - GT CGCGC T AA T T T TGT TGA T A TGC T CC T T CC T T AGT CC T T T T A T T AA T T ACGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- AAC T TGAA T T T C T ACAAC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT C T AGCCAA T T T TGT TGA T A T T C T C T T T C T T T AGT A T T T T T A T T CAAAGT T T - - - - GT AC T T T ACA T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T - A T A TGAA T T T C TGT AAA T - - - - - - - - - - - - T A T AAA T T T A T T T T T T A T T A T T T T TGT T AA T T T T A T AA T TGGT T T A T T ACAAAGTGT ACA T A T A T AGA - - - - - - - - - - GT C T CGC T A T T T T TGT TGA T A T AC T CC T T CA T T AGT C T T T T T A T ACAA TGC T CGTGT T T AAAC T CCCCGT TGAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - GAC T AAA T T T T TGTGAGT T TGT TG - - - - - - - - CGTGT T T T T A T TGT A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T C T CACCAAGT C TGT TGA T A T - - C T C T T CC T T AGT A T T T T AA T T CAA TGCA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A - CCAACGT A T AGGC
A T - - - - - - - - - - - - T T A T T T C T ACC T ACC T A T T A T T AAAACA T TGCA T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT C T CGC T AA T T T TGT TGA T A T AC T CC T T CC T T - GT T T T T T T A T T CAA T A - - - - - - - - - - - - CA T A T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - A T TGAAA TGT T TGTGA T T T CGT TGCGC T T T T C TGTGTGT A TGT A T T T T - - - - - GT A T C T TGT T T A T AA T TGA T T T T A TGCAAAGTGT A T AAA T C TGGA - - - - - - - - - - GT C T CGCCAAGT T TGT T AA T A T AC T CC T T CC T T AGT C T T T T T A T T CAA TGGT A - - - - GT A TGT C T AC T T CACGAAGA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT CGCAA T AA T T T TGT TGA T A TGC T CC T T C T T T AGT CC T T T T A T T CAA TGCA T - A T - GT A T AGT AA T TGAA T AAA T CAGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT C T C T C T AAGT T TGT TGA T ACACC T C T T CC T T AGAA T T T T TGT T CAA TGAC T - - - - CGT T T T CCGT C T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - A T T T AAAC T T T T A T T AA T - - - - - GT TGT T T AA T AAAA T T C T T T T AGT T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT C T T T T T AA T T T TGT AGGAA T AC T C T T T CC T T AGTGTGT T T A T T CAA T A T AA - - - - AA T A T TGT AA TGCA T AAGT ACAC T T ACA - - TGT T T T T A T CA T T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T CA TGT - - T T T TGA T T T A TGT CA T AA T TGGT T T T A TGCAAAGCGT A T AAA T C TGGA - - - - - - - - - - GT C T CGC T AA T T T T AC TGA T A T CC T CC T T C T T T AGT C T T T T T A T T CAGTGC T C - - - - A TGAACACAC TGT A T AGAAAAA T T T AA T AC T T T T T CAAAAAAA
- - A T C TGTGT T T T TGAGAGT T TGGTGCGA T T T T CCAAGT T AGC T AAC T T T T A T T T T TGTGT A T T T T A T AA T TGGT T T T A TGCAAAGTGT A T AAA T C TGGA - - - - - - - - - - GT C T CGCCAA T T T TGT T CA T A T AC T C T T T CC T T AA T C T C T T CA T T CAAAGGT T - - - - T T A TGT CAAGT AAAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
A - A T T AAAGCC T T TGT - - - - CGT T T T T T C T A TGT T T A T T T T A T T T C T TGT - - - - - - - - - T T A T T T T A T AAC TGA T T T T A TGCAAAGTGT A T AAACC TGGA - - - - - - - - - - A T C T CGCCAAA T T TGT TGA T A T AC T CC T T T - - - AGT C T T T T T A T TGAA TGG - - - AAC - - - - - CC TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - A T TGAAAA T T C TGT CGGCGT A T T T TGGAAGT A T AA T ACAA T T T AACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T C T CGCCAAGT T T A T TGA T A T AC - T C T T CCGT AGT C T T T T T A T T CAA TGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- AA T T TGAA T T T T TGT AAA T CCGT TGCAC T T T TGTGT T A T T A T T T T A T A T T A T T T T AGT TGA T T T T A T AAA TGGT T T T A TGCAAAGTGAA TGAAAA TGGG - - - - - - - - - - GT CGCACCAGT T T TGT TGA T A T AC T CCACCGT A - GT - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAG - - - - - CCAAAGGAAACACAACA T C T T T T - - A T T T T T T T AA - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T T T TGC T T CACC TGC T T CACC T T A T T T T TGT T AA T T T T A T AA T TGGT T T T A TGCGAAGCGT A T AAA T ACGGA - - - - - - - - - - GT C T CGCCAGT T T TGT TGA T A T ACACC T T T C T T AGT CGT T T T A T T CAA T CCCA - - - - T TGC T T T CGT T AAAA T AAAAAA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT CGCGC T AA T T T TGT T CC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAAGC T T CA TG - - T C T T T T T AGAAA T
AAACGCGAGT T T TGC T T T T T T AGGT T TGT T C T T C T T T T AA T A T T T C T TGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT C T CGC T AA T T T TGT TGA T A T AC T CC T T CC T T T C T TGT A T T A T T T AA TG - - - - - A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - A T A T T AA T T TGCGTG - - - T TGGTGTGT T T T T T T A TGT T T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T A T A T T TGA T T T T A TGCAAA T TGT A T AAA T C TGGA - - - - - - - - - - GT C T CGC T AA T T A TGT T AA T ACAC T C T T T CA T T AGT C T T T A T A T T CAA TGA T A - - A T T TGC T T TGAAA T AACAAA TGAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- AA T T TGAAA T T T TGCGGA T A TGT TGTGC T T T T C TGAGC T T ACGT T A T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAA T C T AGA - - - - - - - - - - C T CCACC T AAGT T TGT TGA T A TGT T CC T T CC T T AA T C T T T T T A T T CAAAGC - - T AA T TGAA T C T TGAGCCA TGAAAA TGT T AA - - - - - - - - - - - - - - - - -
- TGT T T CAA T T T T TGCGGA T T T A T T CAACA T T T C TGAGT C T A T T T CAAGT T A T T T TGGT T T A T T T T ACAA T TGGT T T T A TGCAAAGTGT AGAAA T T AAGA - - - - - - - - - - GT CGCGC T AA T C T TGT TGC T A TGC T CC T T CC T TGGT C T T T T T AGT CAA TGA - - T AA T T T A - - CA TGA T C T AAGGC TGT A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CC T T T T T T T TGC T T T T A TGT T A T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAC T T ACCAA T T T TGT TGGAA TGC T CC T T CC T T AGT A T T T T T A T T AAA T A T A T - - - - A T A T A T T AGGT AAAGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT C T CGC T AA TGT T T A TGA T A T A T T CC T T CC T T CC T T T TGT - - - - - - - - - A T T - - - - TGA T A T AAAC T T CAGAGAAAGAAGT A T AAGT T T T TGT T T ACGT
- - C T T CGGT TGT T C TGAAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AA T TGT TGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT C T CGCCAAA T T T A T TGA T A T AC TGC T T CC T T AA T C T T T T T AC T CAA TG - - - - - - - AGT T T CC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
C - A T T TGAA T T T T TGA TGGT T TGT TGTGCA T T T C TGAGT T T A T T T T A TGT - - A T T T T T T T T A T T T AA T AA T TGGT T T T A TGCAAAA TGT A T AAA T C TGGA - - - - - - - - - - GT C T CCC T AA T T T T T T TGA T A T AC T CC T T CCA T AGT C T T T T CA T T CGA TGGGC - CA T T AAAAC TGACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- AA T T CGAA T T T T TGCGAGT AA T T T T C TGT T T A T T T T T T T T A T T T C T TGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT T T TGT A T AGTGT A T AAA T C TGGA - - - - - - - - - - GT CGCGC T AA T A TGT T T AGT A TGC T CC T T CC T T AGT C T T T T T A T T CAA TGTGC - AAC - - - - - C T TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CA T T AC TGCA TGAA T T T C T CGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT C T TGC T AA T T T TGT T CA T A T AC T T C T T CC T TG - - - - T TGT A T T CAGTGGC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A TGA T A TGT A T T AA T T A T A T T AA T AAA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT C T CGC T AA T T T TGT TGA T ACAC T T C T T CC T TGT C T T T T T T A T T CAA T AGT AGAA - - GA T T CGCAC - - - AAGA T CAGAGT TGT A - - T AAA T TGGAA T T T
- - A T T TGAA TGT T TGCAGGT T T A T TGAGC T T T T C TGAGT T T T T CA T A - - - - - - - - T TGT T T A T T T T A T AA T T AGT T T T A TGCA T AA TGCGT AAA T A T C T A - - - - - - - - - - GT C T CGC T AA T T T TGT TGA T A TGT T CC T T CC T T AGT C T T T T CA T T CAGTGA T A - - - - A TGGT T T A T T CGAA T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - A T T T CGAAAGT CGT T A T T CCA T T A TGACGCAA T CGT T C T TGCC T T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GGT - - - - A T AAGT T AAA T AAAC T A T CAAAC T CAC T - AC T T AC T TGCAA T C
- - A T T ACAA T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T CA T AC T AA TGT TGT TGGCA T T C T T C T T CC T T A T AA T T T T T A T TGAA T AC - - - - A T - - - - - T C TGT T A T T T AC T AAAA T T T A T A - - T T A TGTGGTGGGT
A - ACC T AAAC T T T AAAAAAAA TGT AA TGCAA T A T CGCAAA T A T T T CCCA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T C T C T CCAA T T T TGT TGA T A TGC T - - - T AC T T AGT C T T T T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT C T CGT CAA T T T TGT TGA T A T A T T CC T T CC T T T AGT CGT T T T T T CAA TGGCA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - T T T TGAA T T T A T ACGAA TGT A T TGTGT T T T T C TGAGT T T AA T - - - - - T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT C T TGCCAAC T T TGT TGA T C T AC T CC T T CGT T AGT C T T T T T A T T CAA TGT AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - T T T TGACA T T A TGCGAA T AAGT TGTGC T T T T C TGTGT T T T T T - - - - AGT AC T T T TGT T T A T T T T A T AA T TGGT T T T A T ACAAAGTGT A T AAA T A TGGA - - - - - - - - - - GT CACGC T AA T T T TGT TGA T A T AC T CC TGT C T T AGT A T T T T T A T ACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T A T T - - C T T A T C T AAAAC -
- - T T T T AAA T T T ACGCGAGT - - - - - GTGT C T T T C T A TGT T T T T T T - - - - T T A T T T T TGT T T A T T T T A T AA T T CA T T T T A T ACAA TGTGT A T AAA T C TGGA - - - - - - - - - - GT C T CGC T AA T A T CA T T AGT AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T A T T T T T CA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT C T CGC T AA T T T TGT TGA T A TGC T CC T T CC T T AC T C T T T T TGT T T AGTGGT T - - - - T T AA T TGACA T AAAC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - AGT AAAA T A T T A T TGT A T T T T T TGCGAGT T T C TGTGT T T C T T T TGT AC T A T T T T TGT T T A T T T T A - - A T TGGT T T T A TGCAAAGTGT A T AAACC TGAA - - - - - - - - - - GT C T T ACCAA - - T A T A T AC T A T AC T CC T CCC T T AGT C T T T T T A T T T AA T - T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
A - A T T CGAGT T A T T T CGAGT AAGT TGGGA T TGAGAAGC T T T AC TGT A T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
A - A T T T AAA T - - - - - - - - - - T A T T T T T AC T T A T C T A T AC T T A TGT C T C T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT CGCGC T AA T T T TGA T CA T A T T C T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - A T T TGAA T T T T TGAGGGT - - - T TGCAC T T T T A TGAGT T T AAC T T C T T T - - - - - - - - - - - A T T T T A TGA T T AGT T T T A TGCAAAC TGT A T AGA T C TGCA - - - - - - - - - - GT CGCGC T AA T T T AGT TGA T A TGCCCC T T CC T T A T T T T T - T T A T T CAAGGT T T - - - - A T AA T T AAGC T AAAA T AAACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C T T C T T T TGCA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT C T CGC T AGT T T TGT TGA T A T AC T CC T T CC T T AGT C T T T T T A T T CAA TGGAC - - - - GCAACGT CGT T T TGT TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CC T CGT T T TGA T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT C T CGC T AA T T T TGT TGA T A T ACCAC T T CC T T AGT C T T T T T A T T CAA TGAGC - - - - T T ACGT T T AA T AA T AGAAAA T AC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AA - - - - - - - - - - - - T T T CCCCAAC T T T AA T AAAA T TGAAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT C T CGC T AA T T T TGT TGA T A TGC T CCC T - - - - - - T CC T T T T A T T CAA T - - - - T AA T ACAC T T C TGT T AAAAAAAGAC TGT AA T C - - T T AGT C TGGAAA T
- - T T T TGAA T T T A TGCGAA T TGA T TGTGC T T T T C TGTGT T T AC T T T T T T C - - - - - - - - - - - - - T T T A T AAC TGGT T T T A TGCAAA T T T CA T AAA T CCGGA - - - - - - - - - - T T A T CGC T AA T T T CC T AAA T A T AC T CC T T CC T TGGT A T T T T T AC T C T AAGGT A T AA T T T A T T T T T A T T T A T T A - - A T T A T T T A T T - A T T A T T T TGT - - - -
- - C T T TGCGA T T T CAAA T AC T T C T AACAC T T T T C TGTGT T T A T T T TGT T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T TGGT T T T A TGCAAAGTGT A T AAA T C T AGA - - - - - - - - - - GT CC TGC T AA T T T TGT TGA TGT ACC T C T T T C T T AGT C T T T T CA T T CAA TGTGA - AA T T A T T T T T T AACGAAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - GAC T T T T C T CA TGAC T T C T A TGT T T A T T T T A T AGTGT T T C T TGT - - - - - - - - - T TGA T T TGT AA T TGGT T T AA TGCAAAGTGT A T AAA T CCGGA - - - - - - - - - - GT C T CGACAA T T T T T T TGA T A T AC T CC T T CC T T - GT CA T T T T A T T CAA TGC - - T AA - - - - - - - - - - C T AGA T AGCAAAAAA T A T C - - T T TGTGT A - - - - -
- - A T T CGAA T - - - - - - - - - - - - - - - T TGCGCA T T TGT T T T T C T T T T A T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT C T CGGCAAA T T T A T AGGT A T AC T CC T T T T T T AGT C T T T T T A T TGAA TGC T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T T T T A T TGGC
- - A T T TGAA T T T T T C T T AGT - - GT TGT T CCGT T C TGTGA T T A T T T AGAA T T A T T T T TGT T T A T T T T A T T A T T AGT T T T A TGCAAAGTGT A T AAA T T TGGA - - - - - - - - - - GT C T TGT CAA T T T TGT T T A T A T T C T CC T ACC T T AGT C T T T T T A T T CA T TGA TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - A T T TGAA T CA T TGCGAGA T TGCCGCCCGT T T C TGT A T T T A T T T T A T AA T A T T C TGA T T T A T T T T C T AA T TGGT T T T A TGCAAAGTGT AAA T A T C TGGA - - - - - - - - - - GT C T CGCCAA T T T TGT TGACGT AC T CC T T CA T T AA T CC T T T T A T T CAA TGC T T - - - - T CAACC T CACCAAACGT AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - A T T TGAA T T T T T T TGGGT T TGT T T CGC T T A T C T AAGT T T A T T T T A TGT - - - - - T TGT T T A T T T - - - - A T TGGT T T T A TGCAAAGTGT A T AAA T C TGGA - - - - - - - - - - GT C T TGC T AA T T T TGA TGA T A T AC T CC T T CC - - T T TGT A T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C - - A T T CAA TGT AAGA
- - A T T TGAA T T T T T T TGGGT T T T T T T T CGT T A T C T AAGT T T A T T T T A TGT - - - - - T TGT T T A T T T - - - - A T TGGT T T T A TGCAAAGTGT A T AAA T C TGGA - - - - - - - - - - GT C T TGC T AA T T T TGA TGA T A T AC T CC T T CC - - T T TGT A T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - A T T T AAAC T T T T A T T AA T - - - - - GT TGT T T AA T AAAA T T C T T T T AGT T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - A T T TGT C T T T - - - - - - - - - - - - - - - AC T T C T C TGTGT T T A T T T TGT T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT C T CGC T A T C T T T T T TGA T A T AGT AC T T CC T T AAGT A T T T T T T T CAA TGT CA - AAC TGAA T T T T AGTGAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T CCACC T AA T T T C T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T CGGA T TGGT T T T T AC T AA T AAAACAAA T T TGCC - - T AAC TGA T AAAAA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T C T CGT CAAAC T AGT TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
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 size: 580bp; fragments: 1235; full length: 66 (>=522bp)
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 size: 918bp; fragments: 311; full length: 0 (>=826.2bp)
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 size: 379bp; fragments: 103; full length: 2 (>=341.1bp)
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