
Start crop Point End crop Point

MSA length = 1313
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GA T - - - - - ACAACA T CCAAA T AGCA T AAACAGTGGCAAA T AC T A T TGC T T T AGGT AAAA T T ACAAA T - - - - - - - - - - TGAAGT A T A T A T AA T AGT AGAAGT T ACGCCC T T AAA T T A T AAA TGT T AGT TGGG - - T A - - G - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CCAGA T CCCAAA T AGCA T AGACAGT AACAAA T A T T A T TGCC T T AGGT AAGGT AACAAA T - - - - - - - - - - TGAAGT A T CCA TGA T AGT AAAAGT T ACGCAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGGG - - TG - - AA T CGAAA T T T A T A T T AA T AA T T T A T T AAC T T A T T T T T T T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A TGGAGA - GT A T - - - - AACACA T CCC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACC T T - - - - A T AA T T ACAAA T - - - - - - - - - - TGAAGT A T C T A T AA T AGT AAA TGT CAAGCAC T T AAAC T A T AAA TGT T A - - TGAG - - T AAA T - - - - - - - - - AAAG - - TGAAGCAA - - A T A T TGA T T A T CAG
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GTGT AAGT AC T AC TGT C T T AGGT AAAA T T AAAAGT - - - - - - - - - - TGAAGT A T C T A TGA T AGT AACAGT T ACGCAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T - - - - - T A - - - T T C TGT C T T AAAA - - AAA T AGAAGAAA T C T A - T T C TGAA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T T AA - A T A T A T - - - - - - GT T CC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGCA T TGAAA T C T T CCC - - - CAA T C TGGACAGAAGCAAA T A T T A T TGT C T T AGGT AAAA T T ACAAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T - - - - T A - - - T AC T AC T AC T A T A T CGT T TGTGA T TGC T T AA T A T T CGT T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAACAAGCA T C T - A T ACACGAA - - - - T CCCCAAA T AGCA T AGA T AGT AGCAAGT A - - ACGGCC T T AGGT AAAA T T ACAAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T A T A T A T A T T A - A T T A T AGTGT A T AGT A T A TG - - - - AAAA - TGT A T AGT A - - - - - - - - - - - ACAC T A T AA - - T AC T AC TGCCA T AAGT AAAA T T ACAAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C - - - - - - - - - - A T T CAC T T AAAA - - AGTGAAA TGCCACGACA T T T T AGT
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T - - - - - T AA T ACCCA - - - AGGAA T AGAC TGT AGCAAA T AC TGT TGCC T T ACGT AAAA T CACAAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T C - - - - T A T C T A - - ACAGT T ACGAAA T AGCA TGGACAGT AGAAAA T A T T A T TGT C T T A TGT AAAA T T ACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C TGGT - - C - - - TGT AGA T AAA T CGT - GT - - - A T AGAA T T T T AAGT A T T T C
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CGCAC T - - - - - T T T AA T A T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T T T TGC T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AC T CAAA T AGCA T AGACAGT AGC T AA T ACCAC TGT C T T AGGT AAAA T T ACAAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T AAG - T T C T A TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CGT C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T TGGT T T C T AAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AC T T T AGA T AAAC T T ACAAA T - - - - - - - - - - TGAAGT A T C T A TGACAGT AAAAGT T ACGCACA T AAAC T A T ACA TGT T AGT TGAG - - TG - - - C T CCAA T T T T AA - - - AGT AA T ACAAGC T T T T AC T T T AAC
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AA - - - - A T AC TG - - - CAA T A T T T ACAC T ACCAAA T AC T A T T ACC T T AGGT AAAA T T ACAAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AA - - - - A T AC TG - - - CAA T A T T T ACAC T ACCAAA T AC T A T T ACC T T AGGT AAAA T T ACAAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T TGTGCCA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGGG - - - - - - AC T T T AAC T TGGCA - T T T AAAGCAAAA T AA T AA TGT T AGT
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T AAAAAA T AGT T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGAAGTGT C T A TGA T AGT AAAAGT T ACGCA T T T AAAC T A T AAA TGT T AAGTGGG - - T T - - - - - - GA T A T T T AAG - - T T C T A TGT T C T C T A T CAC TGT TGC
- - - - - - - - - - - - - - - GT T TGAAAC T A T T T AC - A T A T A T A - AAAACA T CCCAAACAGCA T AGACGGT AGGAAA TGC TGT TGC T T T AGGT AAAA T T A T AAA T - - - - - - - - - - TGAAGT A T CGT AGA T AGTGAAAA T T ACGCAC T T AAAC T A T AGA TGT T AGT TGGG - - - AAAA T T T CAGT CCCGAA T T AA T AAA T AA T TGTGCAAA T T C T T A
- - - - - - - - - - - - - - - GT T TGAAAC T A T T T AC - A T A T A T A - AAAACA T CCCAAACAGCA T AGACGGT AGGAAA TGC TGT TGC T T T AGGT AAAA T T A T AAA T - - - - - - - - - - TGAAGT A T CGT AGA T AGTGAAAA T T ACGCAC T T AAAC T A T AGA TGT T AGT TGGG - - - AAAA T T T CAGT CCCGAA T T AA T AAA T AA T TGTGCAAA T T C T T A
T CCA T A T C T T - - CAAA TGACACCAAC TGT - - - A T ACA T A - G - - - - - - CCCA T A T AGCA T AGACAGCAGCAAA T AC T T T TGC T T T TGGT AAAA T T ACA T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T - - T C T CCA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGAAAA T T T A T T T CCA T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GACAC T CA - - - - AAAA - GA T A T ACCCAAA T AGCA T AGACAGT AGT AAA T A T T A T TGCC T T AGA T AAAGT T ACAAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GACA - - - - - - - - - - - - CCCAAA T AGCA T AGACAGT AACAAA T AC T A T TGCC T AAGGT AAAA T T AGAAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AC T A - - - - - - - T T T T AGA TGGAAA - - TGT CC T T AGT T C TGT A TGT T T T C T
TGGT T T TGT T - ACACA T T ACAAAGA T T A T AGAA TGCA T ACA - - T T AAC T T AAA T AGCA T AGACAGTGGCAAAAA T AA T T T CC T T AGGT AAAA T T ACAAA T - - - - - - - - - - TGAAGT A T A T A TGA T AC T T AAAGT T ACACAC T T AAA T T A T AA - - - - - - - - TGGG - - T A TG - GT T CC T T T AAA - - T T - T T CA T AGGACACGGGACACGGAG
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T - - - - T A T - - - - AACAAACC T CCAA T AGCA TGGACAGT AGCAAA T AC T A T TGCC T T AGGT AA T A T T AGAAA T - - - - - - - - - - TGAAA T A T C T A TGA T AGT AAAAGT T A TGCAC T T AAAC T A T AAA TGT T AGT TGGG - - T A - - - TGT AA T A T A T AAA - - CAAA T T T AAAAGCA T AGT C T T C T A
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGT TGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CCAAAGT T CAAA - - T T T A T T AAA T CAA T T AA T T T T T T C
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C T AA T TGAAAA T ACAAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T C - - - - - - - C - A T T T T C T AAAAAAA T A T TG - A T T T - - - - - - - T CAGCCCAAA T AGCA T AGACAGT AGCAAA T AC T A T T T CC T T AGGT AAAA T T ACAAGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T AA - - - - - - - - - - ACCCAAA T AGCA T AGACAGT AGA T AA T AC T T T TGCC T T AGGT A T AA T T ACAAA T - - - - - - - - - - TGAAGT A T C T A TGA T AA T AAAAGT T AAGCA T T TGAAC T A T AAA T A T T AG - - - - - - - TGAAA T T T AA TGT AAA - - T T AA T T TGC T AAAA T A T A T T C T T T A T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - G - - - - - - - - A TGCCA T CCCAAA T AGCA T AGA T AGT A T CAAA T A T T A T TGCC T T AGGCAAAA T T AGAA TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T ACGT T T T T T - - T TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CAAGGA T T AGCAAACGCCA T T T C T T AAA T CGT AA T - - - - - - - - - - - - - - - - - TGAAGT A T C T A TGA T TGAAGAAGT T ACGT AC T T AAAC T A T AAA - - - - - - - AA - - T T T AAAA - - T T AAA T A T A - - T T AA TGACAGAAAA T ACAA T T T A T C T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T A T AA T T ACGC - - T ACA T A - AAC TGCACC T AAA T AGCA T AAA T AGT AGAAAAGAC T A T T T CC T T AGGT AAAA T T ACAAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AACAAG - TGTGAAC T - - - - - - - T T T AAAGCGT T CCGT CA T T T C T T A
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T AA - - - - - T AC T CAAA T AGT A TGGACAGT AGCAAA T AC T A T TGCC T T AGGT AAAA T AACAAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGA T AAA T T T CA - - AA T A T A - - TGT A T A T CCAAA T AGCA T AGA T AGT AGCAAGT AA T A T TGCC T T AGGT AAAA T T ACAAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAGAA T CA T CAG - - - - A T AA - T ACCAACCCAAA T AGCA T AGACAA T ACCAAA T A T T A T TGC T T T AAGT AAAA T T ACAAA T - - - - - - - - - - TGAAA T A T C T A TGA T AGT A T AAAGT A TGCAC T T AAAC T A T AAA T T T T AGT T AGG - - T A - - A T T T CGAA T ACGAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CA - - - - - - - - - T T T AGT CCCAAA T AGCA T AGACAGT AGCAAA T AC T A T T - - - - - AGGT AAAA T T ACAAA T - - - - - - - - - - TGAAGT AAC T A TGA T AGT A T AAGT T ACGCAC T T AAAC T A T AAA TGT T AGT TGGG - - T A - - - C T C T A T T CAAA TG - - AGT T A TGGAAC T T A T TGT A T T A T T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T A T T AA - - - - A T AGA TGCAAGCCCAAA T AGCA T - - AGAGT AGCAAA T AC T AC TGT C T TGGGT AAAA T T A T AAA T - - - - - - - - - - TGAA T T A T C T A TGA T AGT AAAAGT T ACACAA T T AA T C T A T AAA TGT T AGT TGGA - - - - - - - GT T AAAA T A T A T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T ACAC T T TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T AC - - - - AAAGT TGT C T - - - - - - - - - - - - CAGT A TGGAA T T C T A T TGCC T T AGC T AACA T T AGAAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CCAGC - CA - - A T T CAAAA T C TGAA - - T AGAA T T AGTGA T A T AA T TGT AAA
TGTGT T T A T - - - C T A T T TGACA T AC T T A T CAAA T A T - - - - A T A T T TGGT C - - - - - - - - - - - A T AGCAA - - - A T AA TGT TGCC T T AGA T AAAA T T ACAAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGAA - - - - - - - AC T CAAA T AAA T A - - T C T AC T T AACCC T A T AA T T T ACAG
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T AA - A T - - A TGT A - - - - T T ACCAAA T AACA T AAA T AGT AGCAAA T AC T A T TGCCA T AGGT AAAA T TGCAAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACA T A - T AC - - - - - AC T A T ACCCA T A T AGCA TGGACAGT AGCAAA T AC TGT TGCC T T AAGT AAAA T T ACAAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CAA - - CAAAACA T CAGGT T T AGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AGC T T AGACAC T AGCAAA T AA T A T T ACC T T AGGT AAAA T T ACAGA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAA T AGCA TGGACAGT AACAAA T AGT A T T A T C T T AGGT AAAA T T ACAAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
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