
Start crop Point End crop Point

MSA length = 1520
AGTGACAAGT ACA T - AAAA T T T T CAA T T T T AAAA TGTGAAA T A T ACACGCAGT C T T T AAGTGAA T AAA T T A T T AA T CAAA T A T T A T A T CAAC - - AGT AAA - - - - - - - - - - A T T T T - T T AA T T C TGTGT T T T A T A T AA TGAA T T T A T T CCAC T T T AAGAC T CACAC TGT A T ACCAACA T TGCAAGA T T T A T AAAGAAA T A T A T CGT T CCAA
AGTGACAAGT ACA T - AAAA T T T T CAA T T T T AAAA TGTGAAA T A T ACACGCAGT C T T T AAGTGAA T AAA T T A T T AA T CAAA T A T T A T A T CAAC - - AGT AAA - - - - - - - - - - A T T T T T T T AA T T C TGTGT T T T A T A T AA TGAA T T T A T T CCAC T T T AAGAC T CACAC TGT A T ACCAACA T TGCAAGA T T T A T AAAGAAA T A T A T CGT T CCAA
AGTGACA - - - - - - - - AA T A T AA T AAAAAA TGAAAACAAGAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CAAA T A T T A T A T CAGC - - AGT T AA - - - - - - - - - - A T T T T T T T AA T AC TGTGT T TGA T A TGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CA T AC TGT A T ACCAAAA T TGCAAGA T T AA T AAAGAAA T A T A T TGT T C T AA
AGTGACAAA T ACA T ACAA T C T T CCAA T T TGGAAA TGTGAAA T A T ACA TGCAGT C T T AAAGTGAA T AAA T T AACCACCAAA T A T T A T A T CAACAAAGT T AA - - - - - - - - - - A T T C T T T - AA T T C TGTGT T TGA T A T AA TGAA T T T A T T CCAC T T T AAGAC T CACAC TGT A T ACCAACA T TGGAAGA T T T A T AAAGAAA T A T ACCGT T T C - A
T A T A T CAACAA T A T - - - - - - - - - - - - T T T TGAGA TGT AAAA T A T - - A TGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T A T A T CAAC - - AGT T AA - - - - - - - - - - A T T T T - T T AA T T C TGTGT T TGA T A T AA TGAA T T T A T T CCAC T T T AAGAC T T ACAC TGT A T ACAGGCA T TGCAAGA T T T A T AAAGAAA TGT A T CGT T CCAA
AGTGACAAA T ACA T ACAA T C T T CCAA T T T T AAAA TGTGAAA T A T ACA TGCAGT C T T AAAGTGAA T AAA T T AACCA T CAAA T A T T A T A T CAACAAAGT T AA - - - - - - - - - - A T T C T T T - AA T T C TGTGT T T AGTGGAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CACAC TGT A T ACCAACA T TGGAAGA T T T A T AAAGAAA T A T ACCGT T T C - A
- - - - - - - - - - - - G - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T T T T T AA T T CAA TGT T TGA T A T AA TGAA T T T A T T T CAC T T T AAGAC T CACAC TGT A T A T CAACA T TGCAGGA T T T A T AAAGAAA T A T A T CGT T CCAA
ACGGTGT A T T A TGT CCC T A T A T T CAA T T T T AAAA TGTGAAA T A T ACA TGCAGT C T T AAAGTGAA T AAA T T A T T AA T CAAA T A T T A T A T CAAC - - AGT T AA - - - - - - - - - - T T T T T T T CAA T T T TGTGT T TGA T AAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
CAC T CCAGT AAC TGACCAAC T T T CGT T T CCA - - - - - - - - - - - - - - - A TGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T TGACCGTG - - - - AA - - - - - - - - - - - - T T T T A - - - - - TGT A T AA T C T C TG
AGT AACAAA T ACG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T T T T T AA T T C TGTGT T TGA T A T AA TGAA T T T A T T CCAC T T T AAAA T T CACAC TGT T CA T CGT T C T AAC T TGA TGC T TGA - - - - - - - - - - - - - T T CCA
A T T A T T AAA - - - AAAAAAA T T T T CAA T T T T AAAA TG - - - AA T A T ACACGCAGT C T T AAAGTGGA T AAA T T A T T - A T CAAA T A T T A T A T CAACAAAGT T - A - - - - - - - - - - A T T T T T T AAA T TGTG - GT T TGA T A T AA TGAAC T T A T T T CAC T T T AGAAC T CGAAC TGT A T ACCACCA T TGCAAGA T A T A T AAAGAAA T A T A T CGT T CCAA
CA T T T TGGA T CGC T C T AAA T T A T T AAGGT AGCAAA T T CAAGCAAA T T TGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T TGT T AA T CA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGT A T CGTGT CCCAGT A T T A T T AAAAA - - - - - A T ACGT T T A T T T T T T T AA
AGT AA - CAA T ACA T AAAAA T T T T CA T T T T T AAAA TGTGA T T CA T ACACGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAGT T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GGCA T CACA TGAAAACAGT T T T AGT CA T T TGAC T AAAAC TGT T T TGC T C T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T T CGT T T C T T T AGTGT AAAA - - - - - A TGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T TGACCGT A - - - - AA - - - - - - - - - - - - T T T T A - - - - - T A T AAAA T C T CGA
- A T AACAAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A - T T T T T T AA T T C TG - GT T TGA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CACAC TGT A T ACCAACA T TGCA TGA T A T A T ACAGAAA T A T A T CGT T CCAA
AGTGACAAA T ACA T AAAAA T T T T CAA TGT T AAAAAGTGAAA T A T ACA TGCAGT C T T AAAC TGAA T AAA T T A T T T A T CAAA T A T T A T A T CA - - ACAGT TGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T ACCAACA T T AAAAGA TGT A T AAAGACA T ACA T CGT T TGAA
AGTGACAAA T ACA T AAAAA T T T T CGA T T T T AAAA TGT CAAA T A T ACA TGCAGT C T T AAAGT AAA T AAA T T A T T AA T CAAA T A T T A T A TGAACAAAGT T CA - - - - - - - - - - A T T T C T T T AA T T CAG - GT T TGA T A T AA TGAA T T T A T T CCAC T T T AAGAC T CGCAC TGT A T ACCAACA T TGCAAGA T A T A T AAAGAAA T A T A T CGT T CCAA
AGTGACAAA T ACA T AAAAA T T T T CAA T T T T AAAA TGTGAAA T A T A T A TGCAGT C T T AAA T TGAA T AAA T T A T T AGT CAAA T A T T A T A T CAACAAAGT T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CACGC T T CA TGC T AACGT CGCAG - - - - AACAAAAAAGCAGC T CGT T T T AA
AGTGACAAA T ACA T AAAAA T T T T CAA T A T T AAAA TG - - - AA T A T ACA TGT AGT C T T AGAGTGGACAAA T T A T T AA T CAAA T A T T A T A T CAACAAAA T T AA - - - - - - - - - - A T T T T TGT AA T T C TG - GT T TGA T A T AA T AAA T T T A T T C T AC T T T AAGAC T CGCAC TGT A T ACCAACA T TGT AAGA T A T A T AAAGAAA T A T A T CGTGT TGT
AGT AAGA T ACACAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T ACA TGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T T T T T AA T T C T T TGT T TGA T A T AA TGCA T T T A T T CCAC T T T AAGCC T CA TGC TGT A T ACCAA T A T T A T AAAA T T T A T AAAAAAA T ACA T AGT T CCAA
AGTGACAAA T ACA T AAAAA T T T T CAA T T T T AAAA T - - - - - - - - - - - A T ACAGT C T T AAAGTGAA T AAA T T A T T AA T CAAA T A T T A T A T CAACAAAA T T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AGTGAA T AAAA T T T C T T T T AGG
AGTGACAAA T ACA T C - - - - - - - - - - - - - - - AA T A T A TGAAA T A T ACA TGCAGT C T T AAAGTGAA T AAA T T A T T AA T CAAA T A T T A T A T CAACAAAGT T AA - - - - - - - - - - A T T T T T T T T A T T C T A T T A T CAA T A T AA TGAA T T T A T T CCAC T T T AAGAC T CGCAC TGT A TGCCAACA T TGCAAGT T A T A T AAAGAAA T A T A T CGT ACCAA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T T C T AGAGT A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CA T A T TGT A T ACCAACA TGGCAAGA T T T A T AA T AAAA T A T A T CGT T CCAA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GGCC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T T T T T AA T T T TGTGT T TGA T A T AA TGAA T T T A T T CCAC T T CAAAAC T CACAC TGT A T ACCCACA T TGCAAGA T T T A T AAAAAAA T A T T T CC - - CCAA
AA T A - - - - - - - - - - - AAGA T A T T T AA T T CCGT T A TGGCA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T T T T T AA T T C TGTGT T CGA T A T AA TGAA T T T A T T CCAC T T TGAGAC T CACAC TGT A T ACCAACGT TGCAAGA TGT A T AAAGAAA T A T A T CGT T CCAA
TGT AACAAA T ACG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T T T T T AA T T C TGTGT T TGA T A T AA T AAA T T T A T T ACAC T T T AAGAC T CACGC TGT A T ACA T ACACAGCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AA T A - - - - - - - - - - - AAGA T A T T T AA T T CCGT T A TGGCA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A - - - - T T T AA T T C TGTGT T CGA T A T AA TGAA T T T A T T CCAC T T TGAGAC T CACAC TGT A T ACCAACGT TGCAAGA TGT A T AAAGAAA T A T A T CGT T CCAA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T T - - T AA T T C TGTGT T TGACA T AA TGAA T T T A T T C - AC T T T AAGAC T T CCAC TGT A T ACCAACC T TGCAAGA T T T A T AAAGAAA T A T A T CC T T CCAA
AGT AACAAA TGCA T - ACAA T T T TGAA T T T T AAAA TGTGAAA T A T ACGTGCAGT C T T AAAGTGAA T AAA T T A T T AA T AAAA T A T T ACA T CAAC - - AGT T AA - - - - - - - - - - A T T T T T T T AA T T C TGTGT T TGA T A T AA TGAA T T T A T T CCAC T T T A - GAC T CACAC TGT A T ACCAACA T TGCGAGA TGT A T AAAGAAA T A T T T TGT T CCCA
- - - - ACGAAC T C T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A TGGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T ACCAACA T TGCAAGA T T T A T AAAGAAA T A T A T CGT T CCAA
- - - - - - - - - - - - - - - AAAA T T T T CAA T T T T AAAA TGTGAAA T AACCA TGCAGT C T T AAAGTGAA T AAA T T A TGAA T CAAA T A T T A T ACCA - - AAAGT T AA - - - - - - - - - - A T T T T T T T AA T T C TG - GT T CGA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CGCAC TGT A T A T AAA T ACCAA T A T A T A T A T AA - - - - - - - T A T CA T T CCA T
- T CAACAAA T ACG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T TGT T T AA T T C TGTGT T TGA T A T AA TGAA T T T A T T T CAC TGT AAGAC T CACAC TGT A T ACCAACA T TGCAAGA T T T A T AAAGAAA T A T A T CGT T CCAA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CA TGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAAGAAA T A TGT CGT T C T AA
AGT AACAAA T ACG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
A T CGCCGGA T AGT T AAAAA T T T T CAA T T T T AGAA TGTGAAA T A T ACA TGCCGCA T T AAAGT AAA T ACA T T A T T AA T CAAA T A T T A T A T CAACAAAGT CAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAAA T TGTGT AC T AA - - - - - - - - - - - - T A T AAA T AAACGT T CCGT CCCAA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T TGC T T T AA T T C TGTGT T T AA T A T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T T CGT T T C T T T AGTGTGAAA - - - - - A TGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T TGACCGT A - - - - AA - - - - - - - - - - - - T T T T A - - - - - T A T A - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T T T T T AA T T C TG - GT T TGA T A T AA TGAA T T T A T T CCAC T T T AAGAC T T ACAC TGT A T ACCAACA T TGCAAAA TGT A T AAAGAAA T A T A T C - T T CCAA
- - - - - - ACACAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T T T T T AA T T C - - TGT T TGA T A T AA TGAA T T T A T T CCAC T T CCAGAC T T ACAC TGT A T AC T AAAA T TGCAAGA TGT A T AAAGAAA T T T AACGT T CCAA
AGTGACAAA T ACA - - ACAA T T T T CAA T T T T AAAA TGTGAAA T A T ACA TGCAGT C T T AAAGTGAA T AAA T T A T T AA T CAAA T ACGA T A T T AGC - - A T C T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CGT AAAGT AGT CGAGAGT - - - - - - - - - - - - - AAAAGGCA T AA TGT T T T CA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T T T T T AA T T C TGTGT T TG - T A T AA TGAA T T T A T T CCAC T T T AAGAC T CACAC TGT A T ACCAACA T TGCAAGA TGT A T AAAGAAA T A T A T CGC T CCAA
AGTGGTGAAAAC T T A - - - - - - T T C T AAA TGAAGA - - - - CAA T A T ACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T CCGA T C T T T T T AGA T A T A TGT AGAAA T A T C TGC T T AA T A
AGT AACAAA T A T A T AACAA T T T T CAA T T T T AAAA TGTGAAA T A T ACA TGCAGCC - T AAAGTGA - - - - A T T A T T AA T CAAA T A T T A T A T CAACAA - GT T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CGTG - - - - AA - - - - - - - - - - - - CA T AA - - - - - T A T A - - - - - - - - -
- - - - - - ACAAA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T TGT T AGT T C T A TGT T TGA T A T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CACAC TGT A T ACCAACA T TGCAAGAGGT A T AAAGAAC TGT A T CGT T CCAA
AGTGACAAA T ACA T AAAAA T T T T CAA T T T T AAAA T T - - - TGT A T ACGTGCAGT C T T CAAGTGAA T AAA T T A T T AGT CAAA T A T T - T A T CAACAAAGT T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CGT TGGA T CAACGCAGTGA TGT T T ACAAAAAAAAC T A T T T T A T T T T
- - - - - - - AA T ACA T AAAA - - - - - - AA T T T T AAAA TGT - - - - - A T ACA T ACAGT T C T AAAGT AAA T AAA T T A T T AA T CGAA T A T T A T A T CAACAAAGT T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CGCAC TGT A T ACCGACA T TGCAA - - - - GA T AAAAAAA T A TGT CGT T T CA T
AGT AACAAA T A TGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CACGT T A T A TGC T AACA T AAAAAAA T A T A T CA TGGAAGA T A TGGT T - - - -
AGT AACAAA T A TGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CACGT T A T A TGC T AACGT AAAAAAA T A T A T AA TGGAAGA T A TGGT T - - - -
AGCA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T T C TGTGC T TGA T A T AA TGAA T T T A T T CCAC T T T AAGAC T T ACAC TGT A T ACCAACA T TGCAAGA T T T A T AAAGAAA T A T A T C - - - CCAA
AACGCCAAACGT A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T ACC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T ACA TGA - - TGC T AACA T T CCAGGGGT T AC T AAAAGA TGT T T CC T T - - - -
AA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T T C TGTGT T TGA T A T AA TGAA T T T A T T CCAC T T T AACAC T T ACAC TGT A T ACCAA T A T TGCAAGA T T T A T AAAGAAA T A T ACC - - - CCAA
TGAAGCAAA T ACGT A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAGCGTGC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T T T T - AGT T C TG - GT T TGA T AAC T TGA T T T T A T T T T AC T T T AAGAA T CGCAGTGT T T ACAAACAGTG - - - - - - - T A T AAAAAAA T A T A T CGT T CCAA
- - TGACAAACACAAAAGGA T T T T CAGT T T AAAACAGCCAAA T A TG - ACGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T T T - - AA T T C T A - GT T TGA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CGCACAGT A T ACCAACA T T CCAAGA T A T A T AAAGAAA T A T A T CGT T CCAA
TGTGACAAACACA T AAAAA T T T T CAA T T T T AAAA T - - - - AA T A T ACAGGCAGT C T T AAAGTGAA TGAA T T A T T AA T CAAGT A T T A T A T CAACAAAGT T AA - - - - - - - - - - A T T T T T T T AA T T CAGT T T T T C T T A TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CGCGCCC T ACAGCGGT A T CGT T CGGGAGA T AACGGGAAACA T CGT CAGAG
A T TGACAAA T ACA T AA T AA T T - - T AA T T T T AAAA T A TG - - - - - - - - - - - - AGT C T T AAAGTGAA T ACA T T A T T AA T CAAA T A T T A T A T CAGC - - AGT T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C TGC TGCGTGCAAGT A T TGT T CAGT T T ACAAAAAAA T A T TGC T C T C T CA
AGT AACAGA T ACG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T T T T T AA T T C TGTGT T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CACAC TGT A T ACCAACA T TGCAGGA T T T A T AAAGAAA T A T A T CGT T CCAA
AC T TGT AAA T T T AAAACAC T TGC T AA T T T T T CGAAA T T A T CGGT ACC T AC - - - - - - - - - - - - - - - - AAC T T T T CA T CACGCGT T A T A T CAACAGAGT T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAGCCGT A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AGTGACAAA T ACA T AAAAA T T T T CA T T T T T AAAA TGTGAAA T A T ACA TGGAGT C T T AAAGTGAA T AAA TGA T TGA T CAAA T A T T A T A T CAACAAAGT AAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CC T ACAGT A - - - - AAAA T AAAAAAC TGTGTGA - - - - - T AGAACGT T - - - -
AGC T ACAA T T AAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T ACC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T T T T T AA T T C TGTGT T TGCAA T AA TGAA T T T A T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T AAAGAAA T A T A T CGT T CCAA
AGT AACAAA T ACG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGAGA TGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T T T T T AA T T C TGTGT T T AA T A T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CACA T TGTGT ACCAACA T T CCAAGA TGT A T AAAAAAA T C T A T C T T T CCAA
AGT AACAAA T ACG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AGTGACAAACACA T AACAAC T T T CAA T T T T AAAA - - - - CAA T A T ACA TGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGT T AA - - - - - - - - - - A T T T T T T T AA T T C TGTGT T TGA T A TGA TGAA T T TGT T CCAC T T T AAGAC T T ACACCGT A T ACCAACA T TGCAAGA TGT A T AAAGAAA T A T A T CGT T CCAA
AA T A T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A - - T T T T T AA T T T TGTGT T TGA T A T AA TGAA T T T A T T CCAC T T T AAGAC T CACAC TGCA T ACCAACA T TGCAAGA T T T AAAAAGAAA T A T A T CGT T CCAA
AA T A T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A - - T T T T T AA T T T TGTGT T TGA T A T AA TGAA T T T A T T CCAC T T T AAGAC T T ACAC TGCA T ACCAACA T TGCAAGA T T T AAAAAGAAA T A T A T CGT T CCAA
AGT AACAAA T AAGT A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T ACGT C T C TG - - - - - - - - - - - - GA T AA - - - - - T A T A T CA TG - - - -
AA T AC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T T T T T AA T T C TGTGT TGGA T A T AA TGAA T T T A T T CCAC T T T AAGAC T CACA T TGT A T ACCAACA T TG - AAGA T T T A T - - - - AAA T A T A T CA T T CCAA
AGTGACAAA T ACA T - AAAA T T T T CAA T T T T AAAA TG - - - AA T A T ACA TGAAGCC T AAAGA TGAA T AAA T T A T T AA T CAAA T A T T A T A T CAACAAAGT T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGAAACACC TGCA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GCAAGAA T A T TGTGCAC T
AGT AA T AAC T CGGT A - - - - - - T T TGAC T T AAAAA T AAGAAA T ACGT T T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T T T T T AA T T C T C T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T CAC TGT A T ACCAACA T TGCAAGA T T T A T AAAGAAA T A T A T CC T T CCAA
T T T T T TGA T T C T A T A T AGGT T - - - - AGAC T AGAAA T T T AAA T A T AC T TGCAGT C T T AAAGAGAA T AAA T T A T T - GT CAAA T A T T A T A T CAACAAAGT T AA - - - - - - - - - - A T T T T C T T CA T T CAA T A T T TGA T A T AC TGAA T T T A T T CC T C T T T A - - - - T CGT AC TGT A T ACCAACA T TGCAAGA T A - - - - - AAAAA T A T A T CGT T CCAA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GTGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAAAAC T T AAC T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AA TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CGACACGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T T T T T AA T T C TGTGGT AGACA T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CACAC TGT A T AC T AAAA T TGCAAGA T - - - - - - - - - - - - - - - T A T TGCA T T
AGTGACAAAA T T A T T - - - - - - T T CAA T T T T AAAA T A TGAAA T ACAGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GGT T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GCAAC TGT A T AC T AGCCGCGAA TGACCCA T AAAAGAA T AAAACA T C T C T T
AGT AAC TGA - - - - - - AAAA T T T T T AA T T T T AAAA TG - - - AA T A T A T A TGAAGT CCAAAGGTGAA T AAA T T A T T AA T CAAA T A T T A T A T CAACAAAGT T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACC T TGT T T A T C
AAAA T CGT A T T T T AA - - - - T T C - - - A T T T T AAAA TGTGAAA T A T ACA TGCAGT C TGAAAGTGAA T AAA T T A T T AA T CAAA T A T T A T A T CGAC - - AGT T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A - - - - AACA T TGT - - - - - - CCCGCAGAGA T CCCACGT T - - - -
AGAGAAAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AA TGGT AAACGT T T CAAGA T T T T TGACC T T AAA T TGTGAAA T A T ACA TGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAAGGT T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T T AACAGA T ACG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T T T T T AGT T T CGTGT T TGA T A T AA TGAA T T T A T T CCA T T T T AAGAC T CACAC TGT A T ACCAACA T TGCAAGA T T T A T AAAGAAA T A T A T CGT T CCAA
AGTGACAAA T ACA T A - - AA T T T T CAA T T T T AAAA TGTGAAA T A T ACA TGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AGTGACAAA T ACA T A - - AA T T T T CAA T T T T AAAA TGTGAAA T A T ACA TGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AGT AACAAA T ACG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T T T T T AA T T C TGTGT T TGA T A T AA TGAA T T T A T T C T AC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AGT AACAAA T A T AAA - - - - T T T T CAA T T T T AAAA TGTGAA T T A T A T A TGCAGCC T T AAAGTGA T T AAA T CA T T AA T CAAA T A T T A T ACCAAC - - AGT T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA - - - - AA T C T T A T - - - - - - T A T AAAGGAA - - - - - - - GT - - - -
TGT A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T T T T T AGT T C TGTGT T TGA T A T AA TGAGT T T A T T T CAC T T T AAGAC T CACAC TGT A T ACCAACA T TGCAAGA T T T A T AAAGAAA T A T A T CGT T CCAA
AGT AACAAA T ACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C T T CCGT T T T A T
GGT CAGAAA - ACGT AAAAAC T T T T A T AA T T AAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T T T - - AA T T C TG - GT T TGA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CGCAC TGT A T AC T AACA T TGCAAGA T A T A T AAAGAAA T ACA T CC T T CCAA
AGT AACAAA T A T AAA - - - - T T T T CAA T T T T AAAA TGTGAA T T A T A T A TGCAGCC T T AAAGTGA T T AAA T CA T T AA T CAAA T A T T A T ACCAAC - - AGT T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA - - - - AA T C T T A T - - - - - - T A T AAAGGAA - - - - - - - GT - - - -
- - - - GCAAACCCA T TGGAC T T C T C T A T T A T T T AACGTG - - - - ACA T A TGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T T T T TGAGT C TGTGT T TGA T A T AA TGAA T T T A T T C T AC T T T AAGAC T CACAC TG - - - - - - - - T A T TGCAAGA T T TGT AAAGAAA T A T A T CA T T C T T A
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GCAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAA - - - - - - - - - - - - - - - A T AAGGT T TGAAGGT AAC TGGC T C T C T CAAA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T T T T T AA T T C TGTGT T TGA T A T AA T AAA T T T A T T CCAC T T T T A - - - - CACAGCG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
AA T AA T AAA TGTGGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T T T T T AA T T C TGTGT T TGA T A T AA TGAA T T T A T T CCAC T T T AAGA T C TGT AC TGT A T ACCAACAC TGCAAGA TGT A T AAAGAAA T A T A T CGT T CCAA
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