Start crop Point End crop Point

MSA length = 1520 1

AGTEBACAABTACAT - AAAATTTTCAATTTTAAAATGTGAAATATACAIGCAGTCTTIAAGTGAATAAATTATTAATCAAATATTATATCAAC- -AGTIRAA - - - - - - - - - - ATTTT-TTAATTCTGTGTTTIATATAATGAATTTATTCCACTTTAAGACTCACACTGTATACCAACATTGCAAGATIRITATAAAGAAATATATCGTTCCAA
AGT ACAAITACAT AAAATTTTCAATTTTAAAATGTGAAATATACAIGCAGTCTTIAAGTGAATAAATTATTAATCAAATATTATATCAAC——AGTIAA ---------- ATTTTTTTAATTCTGTGTTTIATATAATGAATTTATTCCACTTTAAGACTCACACTGTATACCAACATTGCAAGAT TATAAAGAAATATATCGTTCCAA
AGTBACA- - ------ ATIRATRAA TEAAABGBIBGAA - - - - - - - - - e TCAAATATTATATCABC- -AGTTAA- = -« - -« -- ATTTTTTTAATECTGTGTTTGATATBA - - -« -« - - o e o e oo CAlACTGTATACCAAATTGCAAGATIATAAAGAAATATATIRGTTCljAA
AGT ACAAATACATAIAA TTHCAATTT AAATGTGAAATATACATGCAGTCTTAAAGTGAATAAATTA-AICAAATATTATATCAACAAAGTTAA ---------- ATTTTT-AATTCTGTGTTTGATATAATGAATTTATTCCACTTTAAGACTCACACTGTATACCAACATTGAAGATIITATAAAGAAATATAJCGTTTC-A
CAABBATAT - - - - oo TTTTGABATGTAAATAT - - ATGC -« - v o e e e e TTATATCAAC- -AGTTAA- - - - - - - - - ATTTT-TTAATTCTGTGTTTGATATAATGAATTTATTCCACTTTAAGACTTACACTGTATAC|BBCATTGCAAGATIITATAAAGAAATTATCGTTCCAA
ACAAATACATAIAA.TTICAATTTTAAAATGTGAAATATACATGCAGTCTTAAAGTGAATAAATTA-ATCAAATATTATATCAACAAAGTTAA ---------- ATTITTT—AATTCTGTGTTT.T.AA ----------------------- CACACTGTATACCAACATTGIAAGAT TATAAAGAAATATAICGTTTC—A
------------------------------------------------------------------------------------------------------------- ATTTTTTTAATTCTGTTTGATATAATGAATTTATTCACTTTAAGACTCACACTGTATAJCAACATTGCABGATITATAAAGAAATATATCGTTCCAA
ABTATGT TTCAATTTTAAAATGTGAAATATACATGCAGTCTTAAAGTGAATAAATTATTAATCAAATATTATATCAAC- -AGTTAA- - - - - = - - - - T T T TBAAT T T GTGT T TGATABAA - - - - - - ool

AA TTC.TT.A --------------- ATGI -------------------------------------------------------------------------------------------------------------- T.ACIGT e AA- e -TRTHA - - - - - TITAT.TITC

ACAAATACG = = = = = = = = = = = o= o m o m e e e e e e e e e e e e m e e m e e m e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e oo e ATTTTTTTAATTCTGTGTTTGATATAATGAATTTATTCCACTTTAA AITCACACTGT ATCETTE BACTTCATBBT TBA------------- TTC
AAA- - - AJJAAAAATTTTCAATTTTAAAATG- - - AATATACAJGCAGTCTTAAAGTGIATAAATTATT - ATCAAATATTATATCAACAAAGTT-A- - - -~ - - - ATTTTTTIAATT TG—GTTTGATATAATGAAITTATTICACTTTA‘ACTCG ACTGTATACCA CATTGCAAGATETATAAAGAAATATATCGTTCCAA
T AAATTITTAA T.AA.TIA“AIA I o ATTTITT -------------------------------------- GT ATT ----- ABETRTAT TTT AA

AATACATAAAAATTTTCAMTTTTAAAATGTGAEATACAGC - - - - - - - o oo oo X T i 1N AACAIT A

------------------ ATTTTC TTIT.AITGTIAAAATGI ACBGTA- - - -AA--- - - - -T A-----TATA TCA
AT A C A A AT - - - o - o o e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e A-TTTTTTAATTCTG -GTTTGAT = - = = = m = mmmmmm o e e e e e e o CACACTGTATACCAACATTGCAIGAT TATA AGAAATATATCGTTCCAA
AGT ACAAATACATAAAAATTTTCAATITTAAAAIGTGAAATATACATGCAGTCTTAAAITGAATAAATTATTIATCAAATATTATATCA— —AIAGTT A = o m e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e oo e ATACCAACATT.AAGAT TATAAAGAIATAIATCGTTTIAA
AGTEACAAATACATAAAAATTTTCHATTTTAAAATGTJAAATATACATGCAGTCTTAAAGTJAATAAATTATTAATCAAATATTATATBAACAAAGTTIRA- - - - - - - - - - ATTTTTTAATTC|G-GTTTGATATAATGAATTTATTCCACTTTAAGACTCGCACTGTATACCAACATTGCAAGATTATAAAGAAATATATCGTTCCAA
AGT ACAAATACATAAAAATTTTCAATTTTAAAATGTGAAATATAIATGCAGTCTTAAAITGAATAAATTATTAITCAAATATTATATCAACAAAGTTAA ------------------------------------------------------------ CACICT.ATICIAACITIGCAI— S AIAAAAAA.A.TCGTTT AA

AGTEACAAATACATAAAAATTTTCAATTTAAAATG- - - AATATACATGAGTCTTABAGTGRAJAAATTATTAATCAAATATTATATCAACAAARTTAA- - - - - - - - ATTTTTRTAATTCTG-GTTTGATATAATJAATTTATTCJACTTTAAGACTCGCACTGTATACCAACATTGIAAGATIITATAAAGAAATATATCGTT
AGT AIAIAIACA. --------------------------- ITACATG ------------------------------------------------------------ ATTTTTTTAATTCTITGTTTGATATAATG ATTTATTCCACTTTAAGICTCA.CTGTATACCAAIATT AAIAT TATAAAAAAATAATGTTCCAA
AGTEBACAAATACATAAAAATTTTCAATTTTAAAAT - - = - - = = - - - - AT CAGTCTTAAAGTGAATAAATTATTAATCAAATATTATATCAACAAAITTAA --------------------------------------------------------------------------------------- TA-AAIAAIAT TC TTT-
AGTEACAAATACATIR--------------- AAMATIITGAAATATACATGCAGTCTTAAAGTGAATAAATTATTAATCAAATATTATATCAACAAAGTTAA - - - = - - - - - - ATTTTTTTRATTCT Tl TIA TATAATGAATTTATTCCACTTTAAGACTCGCACTGTATCCAACATTGCAAGHTIITATAAAGAAATATATCGTCCAA
------------------------ AATTITA ———————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————————CAIAITGTATACCAACATIGCAAGAT TATAAIAAAATATATCGTTCCAA
---------------------------------------------------------------------------------------------------------- ATTTTTTTAATTITGTGTTTGATATAATGAATTTATTCCACTTJAAACTCACACTGTATACCIJACATTGCAAGATITATAAAAAAATATHTCY- - cCAA
AATH----------- AABATHETTTAAT TRBETHA TOBIBA - - - - - - - - - - - - - - c oo m o m o n oL ATTTTTTTAATTCTGTGTTJGATATAATGAATTTATTCCACTTTAGACTCACACTGTATACCAACHTTGCAAGATTATAAAGAAATATATCGTTCCAA
IGT ACAAATACG = = = = = = = = = = = oo o m e e e e e e e e e e e e e m e e e e e m e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e oo e ATTTTTTTAATTCTGTGTTTGATATAATIAATTTATTICACTTTAAGACTCACICTGTATAC.ACA GCI ----------------------------
AATH----------- AAIATITTTAATT-ATG.A ----------------------------------------------------------------------- A-- - —TTTAATTCTGTGTTIGATATAATGAATTTATTCCACTTTIAGACTCACACTGTATACCAAC TTGCAAGATETATAAAGAAATATATCGTTCCAA
-------------------------------------------------------------------------------------------------------------- WrrT7--TAATTCTGTGTTTGAJATAATGAATTTATTC-ACTTTAAGACTTJCACTGTATACCAACHTTGCAAGATITATAAAGAAATATATCIJTTCCAA
AGTIACAAA]CAT—AIAATTTTIAATTTTAAAATGTGAAATATAC TGCAGTCTTAAAGTGAATAAATTATTAATJAAATATTAJATCAAC- -AGTTAA- - - - - - - - - - ATTTTTTTAATTCTGTGTTTGATATAATGAATTTATTCCACTTTA-GACTCACACTGTATACCAACATTGCAGATETATAAAGAAATATTIGTTCCA
- ACBAARICI T A - - - N I N i e TATACCAACATTGCAAGATITATAAAGAAATATATCGTTCCAA
ATTTTTTTAATTCTG- GTTIGAT --------------------------- CGCACTGTATA.AAIA AIAT TATAA- - - - - - - TATCITTCCAI
ATTTRTTTAATTCTGTGTTTGATATAATGAATTTATTCACTTAAGACTCACACTGTATACCAACATTGCAAGATIITATAAAGAAATATATCGTTCCAA
------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- TAAAGAAATATETCGTTCAA
1 oYV X ol
iC.ATA.TAAAAATTTTCAATTTTAIAATGTGAAATATACATGCIG.TTAAAGTIAATAIATTATTAATCAAATATTATATCAACAAAGTIAA ------------------------------------------------------------ CABARTGTBTACEAA- - - -« - ------ TATAAARAAAE TIicc T ccan
-------------------------------------------------------------------------------------------------------------- ATTEBT TTAATTCTGTGT TTIATATAA - - - - - oo oo oo oot
------------------ ATTTTCRIT TR T AB TG TGAAA - - - - - ATGB - - - - - - - - - - oo oottt TREACEGTA - AA e TTA - - - S TATAS -
-------------------------------------------------------------------------------------------------------------- ATTTTTTTAATTCTG-GTTTGATATAATGAATTTATTCCACTTTAAGACTTACACTGTATACCAACATTGCAAJATETATAAAGAAATATATC- TTCCAA
------ A A A A - - - - - - - e ATTTTTTTAATTC- - TGTTTGATATAATGAATTTATTCCACT TRIAGACTTACACTGTATACTHAA ATTGCAAGATITATAAAGAAAT GTTCCAA
AGTBACAAATACA - - ABAATTTTCAATTTTAAAATGTGAAATATACATGCAGTCTTAAAGTGAATAAATTATTAATCAAATABBATATIRABC - - ABTAA - - - - - - - c o c oo CGIA.GTA.CI ‘ ------------- AAAA-! LGTTT.A
-------------------------------------------------------------------------------------------------------------- ATTTTTTTAATTCTGTGTTTG-TATAATGAATTTATTCCACTTTAAGACTCACACTGTATACCAACATTGCAAGATEBTATAAAGAAATATATCGITCCAA
AGT AABACETA- - - - - - TTCHABBTBAABA - - - - AAT AT ACA - - - - - - o -t ottt TATHCCEAET TIAGAT TAT.AGAAATATIT.!T-A
AGTEACAAATATATAABAATTTTCAATTTTAAAATGTGAAATATACATGCAGRC- TAAAGTGA- - - - ATTATTAATCAAATATTATATCAACAA -G T TAA = - = - = - = - s m s ot ot ottt BeTB----AA-----oe - ATAA- - - - - TATA---------
------ A A A T A - - - oo i ATTTTRTTABTTCTTGT T TGATATAA s - s s s e i oo oo - - - - CACACTGTATACCAACATTGCAAGABBTATAAAGAARBTBTATCGTTCCAA

AGTIACAAATACATAAAAATTTTCAATTTTAAAATI— - —.TATACITGCAGTCTTIAAGTGAATAAATTATTAITCAAATATT—TATCAACAAAGTTAA T TAIAAAAAA TAT.TIT

------- AATACATAAAA - - - - - - AATTTTAAAATGT - - - - - ATACATJCAGT T AAAGTJAATAAATTATTAATCBAATATTATATCAACAAAGTTAA ATAAAAAAATATRTCGTTTCA
el N oF- Y-V N 1 TAT C AACAT AABATETATEA ATATEGTT- - - -
AGTIIACAAAT AT GT = = = = = = = = = = o o m o m e e e e e e m e e m e e e e e e e e e e m e m e m e m e m e m e e e b e e e m e h e m e e e e e m e b e e e e e e e e e e e e oo e oo TAT cljAACET IAT TATAAIGIAAIATATIGTT————
AGIM- - - - --- - - - N AATTCTGTGITTGATATAATGAATTTATTCCACTTTAAGACTTACACTGTATACCAACATTGCAAGAT TATAAAGAAATATATC- - - CCAA
AA CAAA.TATA --------------------------- ATACI ----------------------------------------------------------------------------------------------------------------- TACA-— - TICIAACATTICAIG TA.AAAAIATITIECITT S
N N AATTCTGTGTTTGATATAATGAATTTATTCCACTTTAAJACTTACACTGTATACCAAATTGCAAGATITATAAAGAAATATAJC- - - CCAA

IG CAAATACGTA - - = = = m = mmmm e e o e e e o AA-T --------------------------------------------------------------- ATTTTTT—AITTCTG—GTTTGATA-TGAITTTATT.ACTTTAAGAITCGCA TGTITACIAACAITG -------

ACAAA ACAIAA.ATTTTCAITTTIAAA.G.AAATAT N - e ATTTTT--AATTCTI-GTTTGAT - - - - - o oo oo ccCcAClcTATACCAACAT T CAAGATIITATAAAGAAATATATCGTTCCAA
ACAAANMACATAAAAATTTTCAATTTTAAAAT - - - - AATATACABIGCAGTCTTAAAGTGAAT AATTATTAATCAAITATTATATCAACAAAGTTAA ---------- ATTTTTTTAATTC GTITTT.TATI ATAAIG.AIA ATCGT A
AGTCTTAAAGTGAATA ATTATTAATCAAATATTATATCAIC——AGTTAA ------------------------------------------------------------ T TAIAAAAAAATAT e e N

e R e T e s ATTTTTTTAATTCTGTGT T o s o m = s m s e o e m e e e e e e e e e e o CACACTGTATACCAACATTGCABGATMTATAAAGAAATATATCGTTCCAA
AAATRTARAARART TERTAATTT TG A T~ EE ™ Al TRATCABBBE T TATATCAACABAGT TAA- - - -« - x e ettt TARBCEGTA- - - - - - oo oo
ACAAATACATAAAAATTTTCATTTTAAAATGTGAAATATACAT TBATCAAATATTATATCAACAAAGTIIAA - - - -« - oot e CEBTACAGTA- - - - AABATRERAABETETETEA- - - - - TAGABCGTT- - - -

--------------------------------------------------------------- ATTTTTTTAATTCTGTGTTTCMATAATGAAT TTAT T -« o c o e o c o m oo . - . - TATAAAGAAATATATCGTTCCAA

—————————————————————————————————————————————————————— ATTTTTTTAATTCTGTGTTTGATATIATGAATTTITTCCACTTTAAGACTTACACIGTATACCAACATTGCAAGAT TATAAAGAAATATATCGTTCCAA

-------------------------------------------------------------------------------------------------------- A--TTTTTAATTITGTGTTTGATATAATGAATTTATTCCACTTTAAGACTCACACTGJATACCAACATTGCAAGAT TA AAAGAAATATATCGTTCCAA
-------------------------------------------------------------------------------------------------------- A——TTTTTAATTITGTGTTTGATATAATGAATTTATTCCACTTTAAGACTTACACTG ATACCAACATTGCAAGAT TA AAAGAAATATATCGTTCCAA
--------------------------------------------------------------------------------------------------------------------------- TEBECEG------------BATAA-----TATATCHTE- - - -
--------------------------------------------------------------------------------------------------------- ATTTTTTTAATTCTGTGTTGATATAATGAATTTATTCCACTTTAAGACTCACAlITGTATACCAACATTG - AAGATJTAT - - - - AAATATATCJTTCCAA
ACAAATACAT - AAAATTTTCAATTTTAAAATG - - —AATATACAT“AGICTIAA.TGAATAAATTATTAATCAAATATTATATCAACAAAGTTAA ------------------------------------------------------------ TG AhTICI ------------------- GEA GRATATHGTECRET
AGTHARAA GTA------ TTTEART T2 AAATIIGAAATA B -1 S ATTTTTTTAATTCTIRT - - - - - - oo CBCcACTGTATACCAACATTGCAAGATIITATAAAGAAATATATCITTCCAA
U AITEATAIA.TT— - - —AL!AIAA THAAATATACETGCAGTCTTAAAGIIGAATAAATTATT -TCAAATATTATATCAACAAAGTTAA - - - - - - - - - ATTTTITTIATTC‘TITTTGATATAITGAATTTATTCCICTTTA— - - -TCGMACTGTATACCAACATTGCAAGATH- - - - - AAAAATATATCGTTCCAA
---------------------------------------------- L O e e e pl e
-------------------------------------------------------------------------------------------------- ATTTTTTTAATTCTGTGITIGAIATAA———————————————————————CACACTGTATAC AA ATTGCAAGAT———————————————

------ TTCAATTTTAAAATITGAAAT!AI IGTTAA GIAIGA-ATAAAAIAATA A I T

AAAATTTTTAATTTTAAAATG---AATATA ATGIAGTC AAIGTGAATAAATTATTAATCAAATATTATATCAACAAAGTTAA I GTTT
ATIT.A— - - —TTI— --ATTTTAAAATGTGAAATATACATGCAGTCT AAAGTGAATAAATTATTAATCAAATATTATATCIAC - -AGTTAA

Y
AAABG TR TBAABAT T T T TBARBE T TAAARTGTGAAATATACATGC - = - = - = - s s e e e e ie e e oo O < [ e e T
ACABATACG - - = - - - s - s - ot ot LLLl ATTTTTTTART TG TGTTTGATATAATGAATTTATTCCATTTAAGACTCACACTGTATACCAACATTGCAAGATTATAAAGAAATATATCGTTCCAA

ACAAATACATA- -AATTTTCAATTTTAAAATGTGAAATATACATGC = = = = = = = = = & % m @ m @ & @ & @ @t @ a @t @ d @@ e @ m @@ m @ @& m @ m @ ot @ fm @@ e @t ot @@ m @ o m @ fm & @ e @t ot @t it @ fm @ f ot @ f ot @@t @ e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e ee i eeaaaaaaaa

------------------------------------------------------------------- BA----ArTETTEE------TATAAAGEBAA- ------BT----

ATTTTTTTAITTCTGTGTTTGATATAATGAITTTATTICACTTTAAGACTCACACTGTATACCAACATTGCAAGATITATAAAGAAATATATCGTTCCAA

CGTTTIAI

ABAAA-ACGTAAAAART TTTATIBI T TAAAA - - - -« - oo e ool ATTTTT--AATTCTG-GTTTGAT == = = = s mm o e e i e e e e e e oo o CGCACTGTATACAACATTGCAAGATTATAAAGAAATARJATCfTTCCAA

AGTEACAAATATABA - - - - TTTTCAATTTTAAAATGTGAATATARATGCAGRCTTAAAGTGARTAAATBATTAATCAAATATTATARCAAC - - AGT TAA - - - - - - - x s c e m e m oo Br----ArTETTEE------ TATAAAGBAA- - - - - - - T----
- - - -BCArnBBCATIGE AR T TR TClAT TRTITAARBGTG- - - - ABAA TG - - - - - - s m e ATTTTTTTRABTCTGTGTTTGATATAATGAATTTATTCJACTTTAAGACTCACACTG- - - - - - - - ATTGCAAGATHITETAAAGAAATATATCHTTC
-------------------------------------- BB AR - - - - - - - TARA e BFAAGE T TGHAGET A AB TEEE T C
-------------------------------------------------------------------------------------------------------------- ATTTTTTTAATTCTGTGTTTGATATAATAATTTATTCCACTTTA- - - - CACABBG- - - - - - - - oo s e e oo
AATIAAAATBT GBA - - - - - - - - - oo e ool ATTTTTTTAATTCTGTGTTTGATATAATGAATTTATTCCACTTTAAGATGlACTGTATACCAACATGCAAGATTATAAAGAAATATATCGTTCCAA
-------------------------------------------------------------------------------------------------------------- ATTTRTTTAATTCGTGTTTGATATAAGAATTTATCCACTTTAAGACTCACACTGTAJACCAACATTJCAAGHTETATAAAAAAATAATCGTTTIA

AABEATGAA T T ABAATIECEEAE 7 A AT TIIBTAAATIIT G- - - - - - oo oo oooooiooooo.- AAIG ----------------
A TEACAAATACGTA- - - - - o o oo oo R R e R BrcBT AT E@ccBA------------TGEBA- - - - - TETATCGT
AGTEACAAATACATAAAAAT TTTCA - - & & - o o oo oo oo m oo o e o e o e o e oo o e o e o e o et et e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e .AAA ATATIGT
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d uf.bed g 1.bed fm_1.bed 0 O bcIn.fa_aln.fa cl.fa_gs.fa ce.fa s

divergence to consensus (%)
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size: 1520bp; fragments: 580; full length: 0 (>=1368bp)

I I I I I I I
0 200 400 600 800 1000 1200 1400
TE consensus (bp)

coverage (bp)

200

150

100

50

After TEtrimmer 1520 bp
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y 279.fasta.b.bed uf.bed g 1.bed fm_1.bed O O bcIn.fa _aln.fa_cl.
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size: 2052bp; fragments: 503; full length: 0 (>=1846.8bp)
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TE: rnd_4 family 279
size: 1123bp; fragments: 439; full length: 3 (>=1010.7bp)
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After TEtrimmer ORF and PFAM domain plot

Bl ORFs
B PFAM domains

ORF3

ORF2

ORF5

ORF1 ORF4

200 400 600 800 1000 1200 1400




Before TEtrimmer ORF and PFAM domain plot

ORF1

ORF2

Bl ORFs
B PFAM domains

200

400

600

800

1000




[E consensus before TEtrimmer (bp)
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