
Start crop Point End crop Point

MSA length = 968
ACCAA T T T T C T C T TGAGCC T T T TGC T CAA T T T CGA T A - - - T T T T T T AAGT A T TGT A T C T TGA T T C T T AACGAA T ACA T T TGAC T T A T TGT CAA T T T T AAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGGT TGAC - - - - - - CGGAAA TGT A T T TGGGC T T CAGT T AA T AA T A T CAAA
A T CAA T C T CC T C TGGGACCC T C T T C T CGA T T T CGA T A T A - T T T T T T AAGAA T TGT AGC T T AA T T C T T CACGGA T ACA T C TGAC T T A T TGT CA T T T T T AAA - - - - - - - - - - ACC TGAAA T T T C T T AC T C T T AA - CC T TGT A T AAA T AAAAAAAGAA T CGT T T AAAAA TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GCAA T AACA T AAAA
A T CAA T T T CC T C T TGAACC T T C TGT T C T A T T T CGA T A T A T TGT T T - - - AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A TGT A T C TGAC T T A T TGCCA T T T T T T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGAA T CGCAGGAA T T AAA T ACCGC T CAGAA TGCGGT T - CCA T
A T CAA T T T CC T C T TGAACC T T C T C T T CGA T T T CAA T A T A T T T T T T T AAGA - - - - - - - - - - GA T T C T T CA T CAA T ACA T C TGACAAA T TG - CCA T T T T AAA - - - - - - - - - - AAGCCAAAC T T CC T T A T T T T T T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT CA T AA T - - - - - - - - - - T A T - - - - - T AAGAA T T AAGC T ACAA T A - - - - -
A T CAA T T T CC T CA T AAACCC T CGGC T CGA T T T CA - - A T T T T T T T T CAAGAA T TGT AGC T TGA T T C T T T ACGAAA T CA T C TGAC T T A T TGCCA T T T T T AA T - - - - - - - - - - A - AC T AACGT T T CGT A T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAA TGGCAA T A T T T CCGT CAGAA TGAAGC T ACAA T A T CGAG
T T CGAC T T CC T C T TG - ACCC T C TGC T CGGA T T CGACA T A T T T T T T T AAGAA T T AGAGC T T CA T T C T T CACGAA TGCA T C T CACA T A T TGCCA T T T T T AAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T AAA T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T AAA T T CC T T T T AGGA T A - GAGG
A T C T A T T T T C T C T TGAACCC T C TGC T TGA T T T CGA T A TGT T AA T T T AAGAA T TGT AGC T TGA T T C T T T ACGAGT ACA T C TGAC T T A T TGCCA T T T T T AAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T TGT A T A - - A T T C TGT A T AAC T ACGT AAAA T T AA T T T AGAAACA T T CAA
A T CA T T T T CGT C T TGAACCC T CAGC T CGA T T T CGA T A T AA T T A T T T AAGAA T TGT AGC T TGA T T C T T CACGAA T ACA T C TGAC T T AC TGCCA T T T T T AAA - - - - - - - - - - GAAC T AAAA T T CC T CA T C T T T T CC T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T
A T CAA T T T CC T T T TGGA T C T T C TGC T CGA T T ACGC T A - - T T T T T TGT AGAA T TGT AAC T TGA T T CC T CACGGA T ACA T CAGAC T T A T T CCAA - T T C T AAA - - - - - - - - - - A - - - T AAAA T T T CA T A T C T T T T TGT C TGT ACAGACA T AAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAAGAA T CAAGC T ACAA T A T CCAG
ACCAA T T T CC T T T TGAAC TGT C TGC T CAA T T T TGA T A T A - T T T T T AAGAA - T T A T T AC T TGA T T C TGT ACGAA TGCA TGTGAC T T A T TGCCAA T T T T AAA - - - - - - - - - - AA T CAAAA T T T CA T AC T C T T T C - CCC TGT A T AGACA T AAAAAGAA T CGT T T AAAAGT C - - - - - - - - - A T A T C TGT AACAAAC T AAA T T AAGT CCA - TGGG
A T T AA T T T T C T A T TGAACCC T C TGC T CGA T A T CGA T A T A T T C T T T T AAGAA T TGT AGC T TGA T T C T T CACGAA T ACA T C T AAC T T A T TGCCA - - - T T AAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T AGA T C - - AACACCAAGACCGGCC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACGC
GT CAA T T T T C T C T TGCC TGAACCGT T CGA T T T CGA T A T A - - A T T T T AAGT A T TGT AGC T TGA T T C T T CACGAGT AAA T C TGAC T T A T TGCCA T T T T T AAA - - - - - - - - - - AA T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GA TGT - - - A T T AGTGT AAA T T A TGCCCGAAAAAAAA T AA TGTGT A T AAGT
AACAAA T T CC T T T T CAACCC T C T AC T CAA T T T CGA T A T A T T T T T A T AGGA - - - - - - - - - - GAACC T T T AC T AA T A T A T C TGAC T T A T T ACAGT T T T T AAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CGGGAA T T - - - - - - - - - A T A T C T A T T TGGAAGCAAAAAAAAACCG - AGAA
A T CAA T T T CC T T T TGAACCC T C TGC T CAA T T T TGA T A T T C T T T T T T AAGAA T TGT AGC T AAA T T T C T CACGAA T ACA T C TGAA T TGT TGC T A T T A T T AAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AA - - - - - GAAA - - - - - - - - - - - - - - - A T CAA T AAAGCGA TGA T A - - - - -
A T CAA T T T CC T T T TGAAC T C T C TGC T CGA T T T CGA T A TGT T T T T T T AAGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T AGAGC T T AC T AA T TGCAA T T T T T ACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A TGGCA T C - - - - - - C T - GGA T T TGT AAAAGAA T T A T C TGGAACAAAAAA T
GCCAA T T T CC T C T TGAACCC T T TGT ACGA T T T TGA T A T AGT T T T C T AA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAC T AAAA T T CC T A T T T C T T T T CCCAGT A T ACA T A T AAAAAAA T T CGT AAAAAAAA T AA T CGAGCAGT C T CC T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAA
A T C T A T T T CGT C T TGAACC - - - - - - - - - - T T T CGA T T T CA T T A T T T - T T AA T TGT AGC T TGA T T C T T CACGAA T ACGT C TGAC T T A T TGCCA T T T T T AAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CGGGAC TGCAA T CC TGAAGAA T A T CCCCAGAA T CAAACA T C T C T A - AGGC
- T T CA T T T CC T CCCGGACCCCCAACACGA T A T TGA T A - - T T T T T T T ACGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAC T AAGA T T CC T AA T T A T T T T T CC TGT A T AGGT AAAAAAA - - - - - - - - AAAAAAAAA T A T T AAGAACA T T T CCACAAGGC T C T CA TGGT A T CA - - - - -
A T CAA T T T CC T C T T AA T CCC T T TGC T CGA T T T T CA T A T T T C T T T T - - - GA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T T T T AAA - - - - - - - - - - AAAC T AAAA T T CC T T A T T T C - - C T CGT A T A T TGA T A T AAAAAGAACGT T T T AAAAA TGAAAGT CAGAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
A T CAA T T T C T T C T TGAACCC T T CGC T CGAC T T CGA T A T A T T T T T T - AAGAA T TGT ACC T TGA T T CC T CACGAA T ACA T C TGAC T T A T TGCCA T T T T T AGG - - - - - - - - - - - AAC T AAAA TGCC T T A TGCCAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGAAA T T TGAGAC T A T AAAA T CGGT C T TGGA T C T AA T TGA T T A TG - TGGT
A T CAA T T T CC T T T TGAACCC - - - - - - - GA T T T CGA T A TG - T T T T T T AAGAA T TGT AGC T TGA T T C T T CAAAAA T AAAGCAGCC T T A T TGCCA T A T T T AAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GA T T T C T T T AAAGT A T A T T AC T
A T CAA T T T CC T C T TGAACC T T C T AC T TGA T T T CCA T A T A T T T T T T T AAGAA T TGT AGC T TGA T T C T T CACGAA T ACA T C TGCC T T A T T T CAA T T T T T AAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
A T CAA T T T CC T T A TGAACAC T CCGCACGA T T T T AA T A T AA T T T T T T AAGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGCAAGAC - - - - - - - - - AGACCGAC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CGC
C T TGAGT T T T T T T C T - - - - - - - - - - TGAA T CACAA T AAA - - - - - - - - - - AA T T A T AGT T TGA T AC T T CACAAAAACA T C TGAA T T A T T AC T A T T T T T AAA - - - - - - - - - - AAAC T AAAA T T CC T CA T T T T T T T CCC TGT A T AGA T A T AAAAAGA T T CGCGT AAAAA TGAAAGT CA T AA TGT A T T CA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAG
C T TGAGT T T T T T T C T - - - - - - - - - - TGAA T CACAA T AAA - - - - - - - - - - AA T T A T AGT T TGA T AC T T CACAAAAACA T C TGAA T T A T T ACCA T T T T T AAA - - - - - - - - - - AAAC T AAAA T T CC T CA T T T T T T T CCC TGT A T AGA T A T AAAAAGA T T CGCGT AAAAA TGAAAGT CA T AA TGT A T T CA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAG
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAA T ACAAAAGA T T T T T T T ACGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C TGAC T T A T TGC TGT T T T T AAA - - - - - - - - - - T AAC T AAAAC T T C T T T C - - - - - T CCC TGT A T AGA TGAACGAAGAA T CGT T T AAAAA TGGAAA T CA T - - - - - - - - - - T A T AAA T CAAGC T ACAA T A - - - A T
A T CAA T T T C T T C T TGAACCC T C TG - T CGT T TGCAA T A T A T T T T T - T AA T AA T TGT AGC T TGA T T C T T T ACCAA T ACA T C TGA T T T A T TGCCA T T T T T AAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT T T ACCGAAA TGGCAGAA T CCGCGCA T A T T T CGAAAAA T AA - - - AAAA
GTGCCC TGGCCC T AG - - - - - - - - - - GT CA T ACCAAGGCA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T C T CGAA T AAA T C TGACC T A T TGT A T T T T C T AAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAGACA T T A T CAC T T CCA T A T A TGT T T T TGGA T CA T T C T AC T A T A - T AA T
A T CAA T T T CC T C - - - - - - - - - - - - - T CGACCCCGA T A T A T T T T T T T AA T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GCAA T T AGTGA T - - - - - - - - - - AAAC T AAAA T T C T T T A T T T T C T T CCC TGT A T AGA T A T AAAA TGA T T CGT T T AAAAA TGAAAGT CA T AA - - - - - - - - T AAGAA T CAAGA T ACAA T A T T A T A
AC T AA T T T TGT C T TGAACC T T CCAC T CGA T T T CGA T A T A T A T T T T T AAGA - - - - - - - - - - - - - - C T T T ACGT A T ACA T C TGGC - T A T T T C T T T T T T T AAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C T AGCAAAGGAGCGAACAC T CCACCAGAACCGT T C TGC - - - - - CAAG
A TGGT TGGT T T CC T A T TGGT T CCC T T T CC T T CC T T CC T AGA T T T T T AAAAGT T A T AACA TGA T T T T T CACAAA T ACA T C TGAA T T A T TGCCA T T T T T AAG - - - - - - - - - - AA T C T T AGT T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT TGT C TGA T T AAC T CAAAACACA T A T TGT T T TGGA T AA T AAGCA T CAAC
- - CAA T T T T C TGT TGA - - T CCCCGC TGGA T T T CAA T A T - A T T T T T T AAGAA T TGT TGC T TGA T T C T T CACCAA T ACA T C TGA T T T A T TGCCA T T T T T A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACCGT A T AA T TGGT T T A T TGGT CC TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
A T CAA T T T CC T CA TGAACCC T T TGGT CGA T T T CCA T A TGT T T T T T T AAAA - - - - - GCC T T AA T T CA T CACAGA T A T A T C TGAC T T A T TGT CA T T T T T AA T - - - - - - - - - - AAAC T AAAA T T T C T T A T T T T T T T CCC TGT A T AGA T A T AAAAAGAA T CGT T T AGAAA TGAACGT CA T A - - - - - - - - - GT CGA T C TGAGC TGCAA T A T CCAG
AACAA T T T TGT CC TGAACCC T T CGT T T CAGT A T A T T - - - - - T T T T T AAGAA T TGT AGC T TGA T T C T T CA T AAGT ACA T C TGAC T AA T TGCCA T T T T AAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGTGTGTGAA TGGA T C T AAA TGT A T T T TGT T T TGAA - GA T T AGT C T - - - -
T T CAA T T T T C T C T TGAACCC T C TGC T CGC T T T CAA T A TGT T T T TGT AAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T TGCCA T T T T T AAA - - - - - - - - - - AAAC T CAAA T T CC T T A T T T C T T T CCC TGT A T AGA T A T - AAAAAAGT CGT T T AAAAA TGACAGT CA T A T - - - - - - - - T AAGAA TGAAGC T ACAA T ACGACA
ACCGAC T AAAAACCGACACC - - - AGACGGC T CGGGT T CGGGT TGT T CAGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGGA T T CAAAAA - - - - - - - - - - - - - - CAAGTGCCCA T T ACA T A T A - CGGC
A T CAGT T T T T T C T TGAACCC T C TGC T AGA T T T CGA T A TG - T T T T T T AAGAA T TGT ACC T TGAA T T T T T ACGAA T ACA T C T AAC T T A T TGCCA T C T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAGGT A - - - T ACC
A T CAA T T T CC T C T TGAACCCCC T AC T CGA T T T CGA T A T A T T T T T T T AAAG - - - - - AGC T T AAGT C T TGACGAA T ACA T C TGGA T T AC TGCCA T T T C T AAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAAGGCACGA T CC T TGCC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
ACCGGA T T TGCGT T AAAC T A T T CGT AGAA T T T TGT T A TGAC TGT T T AAAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A - - - T AAAA T T T C T T A T T T - - - T CCC TGT A T AGAAA T AAAAAGAA T CGT T T AAAAA TGAAAGT CA T - - - - - - - - - - T AAAAA T CGAAGC T TGA T A - T AAA
AC T AGCCAAGT A T CCA T T T T - - - AGACGT AGCA T A T A T A T A T T T T T AAAAA T T C T AGT T TGA T T C T T CACGAA T T CA T A TGAC T T A T TGT CA T T T T T AAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CGAAAA TGACGGTGT AC T T T CGCGGT T C T T T T T T TGA TGT T AAC
GGTGT TGT CAGA T T CAAAGAAAAA T A TGGT T T AAA T CGAA T T T T CA TGGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACCCAAAA T T T C T T AC T T T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAA TGGCAA T AAGT CCGT AAGAA T CAAGC T ACAA T - - - - AA
A T CAA T T T CGT T T TGAACCC T C TGC T CGA T T T CGA T A - - T T T T T T T AAGAAC TGT AAC T TGA T TGT T CACGAA T ACA T C TGAC T T AC T A - - - T T T T T AAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T AGT A T TGAGT A T CGA T A T C T T T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AA T
ACCCA T AC T T T T C T CAAGAAA TG - - - AACC TGCCACAAA T A T AGACA T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T T T T AAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGAAAGT T ACA T T TGCG - AAAAA T TGCA T A - - - - - - - AAAA
T T CAGT CCCA T A T T AAACAC T T TGA T AAA T C TGAAAAGGTGT T AC T AAGAA T TGT AGC T TGA T T T T T CCAGAA T ACA T C TGACGT A T TGC T A T T T T AAGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGTGTGTGCGGA T CGT ACCA T TGT T C - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAGG
CAAAAC T AC T C T CAAAACAAC T CA T T CGGC T T T AA T T T CA T T T T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T ACAAC T AAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAGT A T T AC T - - TGGG
A T CGA T T T CC T C T TGAAC TGT C TGC T CCA T T T TGA T - - - A T T T T T T AAGAA T TGT A T C T TGA T T A T T T ACAAA T A T A T C TGAC T T A T T T CCA T A T T CAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAGACA T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
A T T AGT T A T T T C T T CAAAC T T C TGC T CGA T T T AGA - - - - T T T T T T T A TGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAC T AAAA T T CC T T A T T T T T T T CCC TGAA T AAAAA T AAAAAGAA T CGT T T AAAAA TGAAA - - - - - - - - - - - - - - - T AGA T A T CACGA T AAAA T A - CGAG
A T CAA T T T CCA T T TGAACCC T C T AC T CGA T T T CAA T A T ACC T T T T T AGGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACGC T AAGT T T CC T AC T C T T T CA T C T CA T A T AGA T A T AAAAA T AA T CGT T T AAAAA TG - - A T AAGT T A T A TGT AC T T AAGAA T CAGAC T ACAA T - - CAAA
CC TGTGT T A T T A T TGA T TGAGAAACA T T T T T T ACA T CGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAC T AAAA T T CC T T A T T T T T T T CCC T A T A T AGA T A T AAAAAGGA T CGT T - - - - - - - - AAAA T AACAA T AAGT CA T T AAGAC T CCAGC T ACAA T A - AAAA
- - - - A T T T TGT CC T AGGCA T CC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T C T AGCAAAGGAGCAAGCAC T CCACCAGAACCGT T C TGC - - - - - CGAG
A T AAA T T T CC T C T TGAACCC T C TGCAGGA T A T CCA T - - - A T T T T T T AAGAA T T T T ACCA TGA T T T T T CACGAA T ACA T C TGAC T T A T TGCCA T T T T T AAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT AGT CGGT CCAC T T C T A T T AGAAGT AAGGGGT AA T A - AGAC
A T CAA T T T T C T C T CGAACCC T C T ACACGA T T T AGA T ACA T T T T TG - AA TGA T CGT AGCA TGA T T C T CCACGAA T A T A T T TGGC T T A T TGCCA T T T T T AAA - - - - - - - - - - AAAC T AAAA T T CC T T A T T T T T T T CCC TGT A T AGA T ACAAAAAAAA T TGT T T AAAAA TGAAAGT CA T A T - - - - - - - - T AAGAA T CAAGA T ACAA T A - CAGA
AAGAA T C T T C T C T TGAACCC T C TGC T CGA T T T CAA T A T T T T T T T T T AAGAA T TGT AGC T TGA T TGT T CACGAACACA T C TGAC T T AC TGCCA T T C T T AAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT AAAA T - - AAC TGAAAA T T T TGC TGGT AAAC TGGAGGACA T CA - GAAC
GT T AGAA TGT T T A T ACAC T C T C T T C T CGA T T T CGA T A T A T T T T T T T A - GAAC TGT AGC T T CA T T C T T T ACGAA T ACA T T TGGC T T A T TGT CGT T T C T AAA - - - - - - - - - - AAAC T AAAA T T CC T T A T T T T T T T CCC T A T A T AGA T A T AAAAAGAA T T C T T T AAAAA T T AAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAA T
A T CAA T T T CC T C T T AAACCCC T T - C T TGA T T T T AA T A T A T T TGT T T AAGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGT ACAA T T T C T T A T T T T T C T CCC TGT A T AGA T A T AAAA T AAA - - - - - TGAAAAA - AGT T A T A TGT AA T T T T T C T AGAAA T AGAA T A T T T AA T - T AAA
AGAAA T TGT C T ACCGAAA T A T A TGGT CCA T T T AAAAAAAACGT C T T AAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T T AAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AGGA T T CAGA T T A T - - - - - - - - -
GGCGT T T T A T T T T T A - - - - - - - - - - T T AAA T CGAA T T TGT T T A T T TGT T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GGCCAAAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAA T AAACAGGAA T T AACA - AAGA
A T CAA T T CCC T T T CGAACCCGC TGC T TGA T T T CGA T A TGT T A T T T T AAGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T ACAA T AA T T T T A T AAA T T A TGT T AAAGTGT CAAGTGCCGGT A - T TGA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T T CA TGTGGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AA T A T A T T A T C T CGAA T - - CAAG
T CCAAAA T T T T C T T AAC T T A T T T A T A TGA T T CCAC TGGC T T T T T T T A TGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAAC T AAAAA T CC T T A T T - T T T T CCCGGTGT ACA T A T AGAAAGAA T CGT T T AAACA T AAAAGT CA - - - - - - - - - - - T AAGAA T CAAGC T ACAA T A - - - - -
A T CAA T T T CC T C T T AGCCCC T C TGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T TGTGGC T T T A T T C T T CACCAA T A T A T C TGAC T T AC T T T CC T T T T T AAA - - - - - - - - - - A T AC T AAAA T T CC T T A T T T T T T T CCC TGT ACAGA T AAAAAAAGAA T CGT T - - - - - - - - AAAGT AA T AA T CGA T A T T CACAAACAA T T T CA T CGT A - CCAG
T T CAGC T T CCGC T T T AACA T T T TGCA T AA T T T CAGT ACCAC T AC T CCAAG - - - - - - - - - - AA T T T T ACAC T AAAACGT C T AAC T T A T TGT CA T T T T T AAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGAA T AAC T AAC TGT T T A T A T T T C T T TGT AAA T CAAA T AGAAACG - - - - -
A T T AA T T T CC T C T TGAACCC T C TGC T CGA T T T CGA T A T A T T T A T T T AAGA - - - - - - - - - - - - T T CA - - - CAAA T ACA T T T CAC T T A T TGCCA T T T T T AAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGT AAAGAAGA T T T ACA T AA T T T T - - T CAGT A T AAGCCA T T T T - - - T T AA
AACAGT C T ACAA T TGA T T T C T C T C T A TGCGCCCAA T A T A T C T T C T T AAAA - - - - - - - - - - - - - - GC T CACAAA T AGA T T TGAC T T A T TGT T A T T T T T AAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAGAAGGTGA T A TGT ACC - - - - - - - - - - - - - - - - A T A - AAAG
T C T A T T A T C T T T T - - AA T TGT CAA - - TGC T T T T A T AAGT T C T T T T T A T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAC T AAGA T T CC T T A T T T T T T T CCCAA T A T AGA T A T AAAAAGAA T CA T T T AAAAA TGAAAGT CA - - - - - - - - - - - T AACAA T CGAGC T ACAA T A - A T A T
A T AAA T T T T C T C T CGAACCC T CCGC - - - - - - - - - - - - - - T T T T AC - - - GAA TGGT AGCA TGA T T C T CCACGAA T AAA T C T AAC T T A T T ACCA T T A T T AAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
A T CAA T T T T C T T T TGAACCC T C TGC T TGGC T T CGA T A T A - T T T T T AAAGGA T TGT AAC T TGA T T C T T CA T CAA T ACA T C TGAC T T A TGGGCAGT T T CAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
A T CAA T T T CC T C T T AAACC T T T TGC T CAA T T T C T AAA T T TGT T T T T A TGGA T TGT A - - - - - A T T C T T T ACGAA T ACA T C TGACA T A T TGCCA T T T TGAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T AAGAACGA T A TGT T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAAC
A T CAA T T T CC T C T TGAACC T T C TGC T CGA T A T TGA T A T A T T T T T T AAAGAAA T C T AGC T TGA T T C T T T A T AAA T ACA T C TGAC T T AC TGT AA T T T A T AAA - - - - - - - - - - T AAC T AAAA T T CC T T A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAAAAA T - - - GGCCA TGAGAC T T A T - T AAGAA T CAAGC T ACAA T A T CAAC
CCCGA T C T C T T C T CCA T T CC T C TGCGCAA T C T CAGTGCA TGT TGCCAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C T AACA T AAA T AC T AGGAAA T T AA T AC T AAAA T TGGA T TGCCA TG - T AAA
T T CCCCCC T CCC T T CCA T C T ACAA - - - - - - - - - - - - - - - - - T C T ACAAGAA T TGT AGC T TGA T C T T T CACGAA T A T A T C TGAC T T A T TGCCA T T T T T AAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T CCAGT A TGA T CACAA T AA T T ACC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T CAA
A T CAA T T T T C T C T TGAAC T C T C TGGGCGA T T T TGA T A T A T T T T T T T AAGAA T TGT AGC T TGA T T CA T CACGAA T A T A T C TGAC T T A TGAC TGT A T T T AAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T T ACGT A - - - T AGT
A T CGA T T T T T AGGT A - - - - - - - - - - - T T T T T ACAA T ACGT T T T CGT AA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGAC T T CACG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAA
A TGAA T T T CC T C T TGAACCC T C TGC T C T A T T T CGA T A TGT T T T T T T AAGAA T TGAAGC T T T A T T C T T CACGAA T ACGT CCGA T T T A T TGCC T A T T T T AAA - - - - - - - - - - ACCCGAAA T T AC T T AC T C T T T CCCCC TGT A T TGA T A T AAAAAGAA T CGT T T AAAAA TGAAAGT CA T AA T A T A T T T T T AAGA T ACA - - - - - - - - - - - C TGT
A T T AA T T T T CAC T TGAACAC T - - - - T CGA T T T CGA T A T A - - - - - - T AGGT - - - - - AGT T TGA T T CGT CACAAA T ACA T C T AA - - - A T TGCCA T T T T TGAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T CAA T A T T A T A T T T T T ACAAAGT T CGT CCAACGA TG - AAAA
A T AAA T T T CC T C T AGAA T CC - - - - - T CGA T T T CCGT A - - - T T T T T T ACGAA T T A T AGCA TGA T T C T T CACGAACACA T C TGAC T T A T T A T CA T T T T TGAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CAG
T C TGC T T CCCAAGTGAACCAAC T T ACAGAAC T CAAGAAC T C T A T C T AAGA - - - - - - - C T TGA T T C T T T ACGACCA T A T T T AAC T T A T TGT CA T T C T T AAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C TGA T AACAGGT T AGCAA T A T T T T A T CCCACA T CAGGCGT ACA TG - T T AA
ACCAGTGT C T T C T TGAA T CC T C TGC T CGA T T T CGA T A T A T T T T T A T AAGAA T T T T AGC T T AA T T C T T CAAGAA T AGA T A TGAC T T A T T T CCAC T T T T AAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T CAAGAGC - AAC T T T AAA T AGCAA T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
A T C T A T T T A T T T AAG - - - - - - - - - - GT - A TGT T AGAACGT TGT T T TGCGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGAAGA T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GAA T T AC T T T AGAAGA - - - AC
T T CCCCCC T CCC T T CCA T C T ACAA - - - - - - - - - - - - - - - - - T C T ACAAGAA T TGT AGC T TGA T C T T T CACGAA T A T A T C TGAC T T A T TGCCA T T T T T AAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T CCAGT A TGA T CACAA T AA T T ACC T - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T CAA
T T T AA T T CCC T T T TGA T CCCC T TGT T T CA T T T T AA T A T AGT T T T T - - A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CGGGAGGT - - - - - - - - - - T A T C T CC T T TGGAGC T AAAAAACAAAA - - - - T
A T CAA T T T CGAC T TGAAC T C T CCGC T CGGT AGCGA T A T A T T T C T T T AGGAA T TGT ACC T CGA T T C T T AACGAA T ACA T CAGAA T T A T TGC T ACC T T T AAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AA T A - - - - - - - - - - - - - - - - AGA
A T CAA T T T CC T C T TGA - CCC T C TGC T CAA T T ACGAC - - - T T T T T T T AAGAA T TGT AGC T TGA T T C T T CAGGAA T ACA T C TGACC T A T T CC T A T T T T T AAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T AGT AGGCACG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
A T CAAC T T AC T C T CGAACCCC T T T T - - - - - - - - - - - - - - A T T T T T T A TGAA T T T TGGC T TGA T T C T T CACGAA T ACA T C TGAC T T A T T T CCGT T T T T AAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGGA T A T T AAAA T TGCGACCCAGT C T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
A T AGA T T T C T AC T TGAAGCGTGTGC T TGA T T ACGA T A T A T T T T T T T AAGA - - - - - - - - - - - - - - - CCCACGGA T ACA T T TGAGA T A T TGT CA T T T T T AAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GGAAACC T ACA T TGC T T T T - - - A T
GTGCA T CC T CGT A T T AAA T T AA T - - - T CAA TGGT T CGAAC T C T CACACAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAAGAAGCAACAGC TGC T - AGA T T T TGGC T AA T - - - - - CAAA
A T T ACA T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAC T T C T A T A T C - - - - - - - GCA T A T CCGAAC T AAAACC T ACAA
GC TGT TGT CGGA T T CAAAGAAAAA T A TGGT T T AAA T TGAA T T T T CA TGGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAC T AAAA T T T C T T AC T T T T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AAGT CCGAAAA TGGCAA T AAGT CCGT AAGAA T CAAGC T ACAA T T - T AAA
A T CAA T T T T C T C T - GAACCC T C TGC T CGA T T T TGT T A T A - T T T T A T A TGAGT TGT AGA T T A T T T T T T T ACGAA T A T A T C TGAC T T A T TGCCA T AAC T AAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AGA T AAC - - - - C T C TGA T A T CGA T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGGT
A T CAA T T T T C T C T - GAACCC T C TGC T CGA T T T TGT T A T A - T T T T A T A TGAGT TGT AGA T T AA T T T T T T ACGAA T A T A T C TGAC T T A T TGT T A T AAC T AAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAGA T AAC - - - - C T C TGA T A T CGA T T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGA T
GC TGT TGT CGGA T T CACGGAAAAA T A TGGT T T AAA T TGAA T T T T CA TGGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAC T AAAA T T T C T T AC T T T T T ACCC TGT A T ACA T A T AAGAAGAA T CGT - - - - - - - - - AAAA TGGCAA T AAGT CCGGAAGAA T CAAGC T ACAA T - - - - AA
A T CAGT T T CC T C T TGACCCC T C TGC T TGA T T T CGACA T A T T T T T T T AAGAA T T A T AGAA TGA T T - T T T ACAAA T ACA T C TGAC T T A T TGCCA T T T T T AAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T AA T A T CA T ACA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
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