
Start crop Point End crop Point

MSA length = 602
CGCAAA - AAAGA T TGCA T C - AA T AGGA T T T T T T T - A T T A T T AGAA T CAGG - - - - - - - - - AACAGT TGA T T T T TGC T TGT C T AAAGA - AAAA T T AA T A T AC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T AAA T A T CGT AAA - AC TGAAAA T AAA T A T ACA - AAAA T T AAC T T T T AA
CG - - - - AAAAGT C TGCA T AGAA TGGGA T T T T T T T - - - T A T T AAAGAC T TG - - - - - - - - - - - T AGT - - GT T T T TGT T T T T C T AAAAAAAAAA T T AA T A T AC - - - - - - - - - - GGCAAAA T AAA T AC T TGT AGT CAAAA T A T T TGAGCGAAA T TGT CAGA T T AA T T A - A T A T CAAA T A - T T T T TGCA T CAA - - - - - - - AAAGT T AA T A T A T AG
CGCAAG - AAAGCA TGT A TGA T A TGGA T T T T T T T T - A T T A T T AGAGACAGA T AAA T T AGT AA - - - A T AGC T T T TGC T TGT CGAAAAAAAAAA T T T A TGT AC - - - - - - - - - - AGCAAAA T AA - - - - - - GT CGT CACAA T A T T T AAGTGT T A T TGT T AGA T T AAC T A - A T A T CAAA T T - A T T T T T CA T CAA T A T T T T AAGACCC T A T A T T T AG
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACAGGT AAA T T TGT AACAA T T AGT T T T TGC T TGT T T AAAAAAAAAA T T AAC - - - - - - - - - - - - - - AGCACAA T ACA T AGT TGT AGT CAAAA T A T T TGGGT T T T A T TGT CAGA T T AC T T AAAAA T T AAA T A - T T T T TGCA - - - - - - - - - - - AGCGT T AA T A T ACGG
T T T AAAA T T AA T T T T T A T T AAACGAAA T T T T T C T C - - T A T T CCA T A T C T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGT A - A T AA T CAA T A - A T T T TGCA T CAA T AAGT A - CGAA T CAA T A T A T AA
TG - - AA - AAAGT T TGCCACGAA TGAA - T T T T A T T T T A T A T AA T - AACAAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AACGCAAA T T T A T CAA T T A T T A T T T TGT T A T A T AAC T AA T T T A T A T A T - -
CACAAA - AA TGT T TGCA T CAAA TGGGA T T - - - - - - T T T A T T AAAGA T AGGT AA - T T AGT AACAGT T AGT T T T TGGT TGT C T AAAAA T T AAA T T T A T A - - - - - - - - - - - - - AGGCAAA T AAAGAGT TGTGGT CAAAA T A T T TGAA TGT T A T T - T CAGA T T AAGT A - A T A T T AAAGA - T TGTGGCA T CGA T A T A T T - AAGGT T AA T A T A T AG
T T CAAG - T ACAC T TGA T T T AAA TGTGAC T T T T AGAAA TGT T AAA T A T AGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TGCAAAA T AAA T AGT TGT AGT CAAAAAA T T TGAGTGT T AACGT CAGA T CAAC T A - ACA T T AAA T A - T T T T TGTGT CGGT A T A T A - AAAC T T AA T A T ACAG
CGCAAA - AAGA T C TGCA T CAAA TGGGA T T T T T T - T A T T A T T ACAGT CAAGT AAA T T A T T AACAC T TGA T T T T TGC T TGT C T AAAAAAAAAA T T AA T A T AC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AC T A - A T A T CACAAAA - T T T C T T A T CAA T A TGT A - AA T A T T AA T A T A T T A
GGT AAA - AACGT C TGCA T T AAA TGGAA T T T T T T A - A T T A T T AGAGACAGGT T AA T T AGAAACAGT T AGT T T T TGC T T C T C T ACGAAAAA T A T T AA T A T AC - - - - - - - - - - AGCACAGT AAA T AGT TGT AGT CAAAA T A T T TGGG - - - - - - - - - - - - - - - - T - - - AACA T T AAA T A - T T T T TGCA - - - - - - - - - - - AA TGT T AA TGT ACGT
GGT AAA - AAAGT C TGCA T T AAA TGGA T T T T T T T A - A T T A T T AGAGACAGGT T AA T T AGAAACAGT T AGT T T C TGC T T C T C T ACGAAAAA T A T T AA T A T AC - - - - - - - - - - AGCACAGT AAA T AGT TGT AGT CAAAA T A T T TGGGT T T T A T TGT CAGA T T A T - - - AACA T T AAA T A - T T T T TGCA - - - - - - - - - - - AA TGT T AA TGT ACGT
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT C T AAAAAAAAAA T T AA T A T AC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
CG - AAA T AAAAC T AA T C T T AAA T TGT A T T T T C TGT T T T T T T ACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGCAAA T T AAA T AGT TGT AGT CAAAA T A T T T - - A TGT T A T TGT CAGA T T AAGT C - T T A T CA - - - - A - - - T TGCA T TGA T ACA T A - AAAA T T AA T AGACAA
- - - - - - - - - - - - - - - CC T AAAGT TGT A T T T TGCC T T T CC TGACACA T AGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGGA - GT A T T T AGT AGAA T T CACA T T T ACGGGT AAAA T T T T T A T CCGCGT
- - - - - - - - - C T AC T AGA T TGAAAGT CA T T T T C T A T T T AA TGAGAGA T AGGCAAA T T AGT AACAGT T AGT T T T TGC T TGAC T AAAAAAAAA - T T AA T A T AC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T A - A T A TGAAGCAA T T T T T CAA T T AACCC T T AA - - - - - - - - - - - - - T C
CGCAAA - AAAGT C T ACA T AAAA TGGGA T T T T T T T - T T T C T T AGAGACAGGT AAA T T AGT AACAGC T AGT TGT TGC T TGT C T AAAGAAAAAA T T AA T A T AC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T A - - - AAAAAA T A - A T C T T T T AACAACC T T AA - C T AGA T AA T A T A TGA
- - - - - - - - T AAAC T AGAGAAAA T TGT A T T A T ACA T AA T A T CACAGACAAGAAAA T T AGCAACAGT T AGT T T T TGC T TGT C T AAAAAAAAAA T T A T T A T AC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAGAAA T T T AAA T T T - GCCCGGAAGT CA T AC T AAAAA T A T TGT T A T A T AG
CA - AAA - AA TGT C TGCA T CAAA TGAGA T T T T T T - T AC T A T T AGAGACAGGT AAA T T AGT AACAC T ACAA T T T CGT C T A T C T T AGAAAAAAA T T AGTGT AC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGT A - A T A T CAA - - - G - - - T T CCA T CGA T AAGT A - A T A T T T AGCA T AC TG
TGCAAAAAAAAA T T AAAAAAAACAGT A T AC T T TGT T T T AC TGT AGAC TGGT AAAGT AA T AACAGT T AGT T T T TGC T TGCCCAAAAAAAAAA T T AA T A T AC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGT A - GT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACAC T T AGT A - - - - -
CCCAAA - AGAGT C T A T CGAA TGGGA T T T TGT T A T - - - - - C TGGAGACAGGT AAA T T AGCAACAGT T AGC T T T TGC T TGT C T C T AAAA T AAA T T AA T AC TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A - A T A TGA T A T A - T T T T - - GCA TGA T ACC T A - AAAGT T AA T A T ACAG
CG - - - A - AAAGT C TGCA T CAAA T TGGA T T T T AA T T - T T A T AGA - AACAGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAAAAAA T T - - - T T AAC TGT A TGT CA - - - - - CAAC T TGT T AAGA - - - - -
- - - - AA - AAAAGCAA T ACACAGTGT AA T T C T T T T - A T T A T T AGAGACAGA - - - - - - - - - - - - AGA T AGT T T T T AC TGA T CAAAAAAAAAAA T T AA TGT AC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAAGGT AA TGCGCAAAC T A T AAAA T T C T AA T T T - AAAACAA T T T T A T AG
CGCAAA - AAAGT C TGCACAAAAAAGA T T T T T T T C - A T T A T T AGAGACAGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGC - - - - - - - AAAA T TGT AGT T AAAA T A T TGGA - - - - - - - - A T T AGA T T T AA T AAA T ACGAGA T A - T T T T TGCA T CGAGACGTG - AAAC T T AA T A T ACAG
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGAGT - A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAAA T T AA T A T AC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T AAAAA T T A - - - - - - - - T TGCA T CGA T ACC T A - AAAGT T AA T A T ACAG
- - CAAAAAA T A T T T AACA T A T AAGGAA T TGGT C T T T T T A T T A T - - A T AGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACCAAAA T AAACAGT TGT AGC T AAAA T - - - - - - GTGC T A T TGT CAGA T T AGGT A - A T - - - - - - - - A T T T T TGT A T CGAAACGT A - AAAGTGAA T A T ACAG
- - AAAAAAA T A T T T AACA T A T AAGGAA T TGGT C T T T T T A T T A T - - A T AGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACCAAAA T AAACAGT TGT AGCCAAAA T - - - - - - GTGC T A T TGT CAGA T T AGGT A - A T - - - - - - - - A T T T T TGT A T CGAAACGT A - AAAGTGAA T A T ACAG
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - TG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GA T A T T T A - AAAGT AAAC TGAAAC
GACACAAACGGT T TGCCACAAACAAAA T T CGTGT - TGCA T TGAA TGCAGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T A T CAAA T A - T T T T TGT A T CAA T A TGT A - AAAC T T AA T AAACGG
CGCGAA - AAGGT C TGCGT CAAGTGGA - - - - - - T T - T T T A T T AGAGACAGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
C T CAAA - AAAA T C TGCA T CAAA TGGA T T T T T T T A - A T T A T T A T AGA T AGGT AAA T T AA T AAC TGT T AGT T T C TGC T TGT C T AAAAAAAAAA T T AA T A T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGT A - - - A T T AAA T A - T T T C TGCA T CGAAACGAA - AAAGT T AA T A T ACAG
AACAAA - AA T A T C TGCA T T AAA TGA T A T T T T T T - - A T T A T T AAAGACAGG - - - - - - - GT AAC TGT T AGT T T T TGT T T T T C T AAAAAAAAAA T T AA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGT A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAGT T AA T A T A T - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AACAGAA T AAA TGGT TGT AGT CAAAA T A T T TGAA TGT T A T TGT C T T A T T T AGAA - C T A T T AA T T A - T T T T - GCC T CAA T A TGT A - AAAC T T AA T A T A T AG
CACAAA - AAAGT C TGCA T CAAA T AGGGT T T T T T A - A T T A TGCAGGAGAGG - - - - - - - AGAACAGT T A - T T T T TGC T TGT C T AAAAAAAAAA T CAA T A T AC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T AAGT A T CGAAGA - A T T AGAAACCAGGA T AAA - CAGA T TGACA TGAAA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T A T TGT - AA T A T A - - - - - - - - - - - CAA T AAA T T T T TGC T TG - - T AAAAAAAAAA T T AA T A T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AACA - CCAGT CAC T A - A T T T CA T - - - - - - AA T T A T AA T T C TGA T - - - - AA
CGT ACA - GT AC T C TGCA T T AAA T AGGA T T T T T T T - A T T A T T AAAAAGAGGT AAA T T AGT AACAGT T AGT T T T TGCCCC T C T AAAAAGAAAA T T AA T A T AC - - - - - - - - - - AGCAAAA T AAA T AGT TGT AGT CAAAA T A T T T AAGTGT T AC TGT CAGA T - - - - - - - - - AAAAAA T A - T T T T T T CA T CAA T A T AC T - AAAC T T AA T A T ACAG
CGCAAA - AAAA T C TGCA T CA T A T TGGA T T T T T T T - T TGA T T AGAAACAGA T AAA T TGT T CA - - - - - - - - - - GT T T T T AC T T A T CAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A - - - AA T A T T AAA T A - T T T T T ACA T CAA T AAGT AAA T CGA TGACA T T CCC
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T A T C T T T A T T T T AGA T AAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - ACCAAAA T AAA T AGT TGT AGT CGAAA T - - - - - - A TGT T A T TGT CAGA T T AAGT A - A T A T T AA T T AA T T T T TGT A T CAAAACGT A - AAAGT T AA T A T ACAG
GACGAA - AAAGT C T CCA T CAAA T A T T T T T T T T T - T A T T C T T AGAGAC TGT T AAA T TGGT AACAA T T AA TGT T TGCA TGT C T AAAAAAA T AC T T CA T A T AC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
CGCAAA - AAA T T C TGCA T CAAA TGGGA T T T T T T A - - T T A T T AGAGAAAAGCCAA T T AGT AACAGT T AGT T T T T T CGT A T C T AAAAAAAAAA T T AA T A TGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CAG
C - CAAA - AAAGT C T C T A TGAAA TGGAA T A T T T T T - A T T A T T AGGGACA T T T AAA T T AGT AA T AGA T A - T T T T TGC T TGT C T AAA T AAAAAA T TGT T A - - - - - - - - - - - - - AGAAAA TGAAA T A T T TGT AGT AAAAA T A T T TGAGTGT T A T TGT CAGA T T AAA T A - A T A T T AAA T A - - T T T T T CA T CGA T T AGT A - AACGT AAA T A T AGAG
- - CCAAA T T T A T T TGT AC T AGA TGAAA T T T T T T CA T T T C T TGT AAA T AAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGCAAAA T AAA T AGT TGAAA T CAAAA T A T T TGA - - - - - - - - - - - - - - - - - AGT A - A T A T AAAA T A - A T T T TGCA TGGAGAC T T AAAGGAC TGA T A T ACAA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T A - A T A T CAAA T A - T T T T TGCA T CAA T A TGT A - AAAC T T AA T A T ACAG
CAAAAA - AAAGT C TGAA T CAAA TGGT T T T C T T A T - - - - - T T AAGGAAAGGT AAA T T AA T AACAGT T AGT T T T TGC T TGT C T AAAAAAAAAA T T AA T CCAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
CAAAAA - AAAGT C TGAA T CAAA TGGT T T T C T T A T - - - - - T T AAGGAAAGGT AAA T T AA T AACAGT T AGT T T T TGC T TGT C T AAAAAAAAAA T T AA T CCAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT CGT T T AAAGC TGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGCAAAA T AAA T AGT TGT AGT T AAAA T A T T TGAGTGT T A T T - - - - - - - - - GGT A - A T A T TGAA T A - T T T T TGCA T CAA T A TGT A - AAAGT T AA T A T ACAG
- - - - - - - - - - - - - - - - - - CAAA TGGG - - - - - - - - - T T T A T TGGAAA T AGA T AAA T T AGT AAGAGT T AA T T T T TGC T TGT C T AAAAA T AAAA T T AGT A T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T A - - - A T T AGA T A - T T T T T AGA T T TGC T T T T T - TGT T T CA T T C T ACGA
CACAAA - AA TGT C TGCA T CAAGT T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAGAGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GA T A - A T A T AAAA T A - A T A TGACA T T AA T A TGA T AGACGT CAACA T A T A T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGT T T TGAAACAA T T TGGTGT T AA TGT CAGA T T AAGT A - A T ACAAAC T A - - - T T CGAGT CGACGCGT A - AAAGT T AA T A T ACGT
CGCAAA - CAAGT C TGT A T T AAA TGGGA T T A T T AC - T T AA T T AGAGA T AGGCAAA T T AGTGACAGC T AGGT T T T T C T CGT T T AAAACAAAAA T T AA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T AAA T A T AAAA T A - T T C T CA T A T A T T T A T T T A - AA T T T T AAAA - - - GA
CGCAAAAAGAGTGTGT A T T AAA TGGGA T A T T T T - - A T T A T T AGA T ACAGG - - - - - - - - T AACAGT T AGT T T A TGC T TGT C T AAAGAAAACA T T CA T A T AC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AACA - - - A T CCAA T A - T T CC TGTGACACGA T A T AGAAGC T CAGT A TGT T T
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGT A - A T A T CAAACA - T T T T T ACAA T T A T A TGAA - A T AGTGAA T A T ACAG
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGT A - A T A T CAAA T A - T T T T T ACAA T T A T A TGAA - A T AGTGAA T A T ACAG
CGT AAAGAACGT CACCA T T T AACAAAGT T T T A TGCGA T A T T A T AAACACA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T A - A T A TGAAGGT - GT T T T A T T T CAA T C T T T A - AACA T T AA TGAA T TG
CGCAAA - - AAA T C TGT CACAAAC TGA - T T T T T TG - - A T A T T AAAGGCA TGT AAA T T AA T AACAA T T CA T T T T TGC T TGT C TGAAAAAAAA - T T AA T A T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT T A - GCA T T AGT CA - T C T T T T AAA T AC T T T T AA - A T A T T CA T T A T C T AG
CGCAAA - AAAGT C TGT A T CAAAGGGGAC T T T T T T - A T T A T T A T AGACAGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T AAA T AC T A T A TGAGT C T TGGAC TGAAA TGT AAAGA T T TGT CGT ACAA
CGCAAA - - AAGT C TGT CCCAAAC TGA T T T T T T TG - - A T A T T AAAGACA TG - - - - - - - - T AACAA T T AA T T T T TGC T TGT C TGAAAAAAAA - T T AA T A T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GT T AAGT AC T AGT CA - T C T T T TGAA T AC T T T T CA - A T AGT CA T T A T C TGG
CCAAAAA T CAA T CCAA T A T AAA TGAAA T AA T T T T T CA T T T CA T A T T T CGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGT A - ACA T CAGA T AA T T T T TGCA T CAA T ACA T A - AAAAAA - - - - - - - - -
GGGAAA - AAGGT C T AGA T T AAA T AGCA T T C T - - - - T T T A T T A T AAACAGA - - - - - - - - T A T CAGT TGGT T T T TGC T TGT C T AAAAAAAAAAC T AA TGT A T - - - - - - - - - - AGCAAAA T AAA T AGT TGT AGT CAAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGT A - A T A T T AAGT A - T T T T TGT A T C - - - - - GT A - AAAA T T T A T A T ACCG
- - AAAA - AAAGT C T ACA T CAAA TGGGA T T T T T T T T TGAGAGACAGAC TGGT AAA T T AA T AACAGT T AGT T T T T CC T CGT C T AAGAAAAAAA T CAA T T T A - - - - - - - - - - - AGCAAAA T AAA T AGT - - - - - T AAAAA T A T T TGAGT A T T A TGGCCAAA T T AAGAA - A T A T C T A T T T - T T T T TGCA T CAA T A T C T A - AAAGT T A T T A T ACAG
CGCGAA - AAAGT C TGT A T CAAA TGTGA T T T T T T T - - - - - - - - - AGACAAGT AAA T T AGT AACAGT T AGT T T T TGC T TGC T T AAAAAAAAAGT T AC T A TGC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGT A - A T A T CAAACA - TGT T T TGA T CGA T A TGT A - AAAGT T AA T A T ACA T
CCCAAA - AAGGT C TG - - - - - - - CAGC TGT T T T T - T A T T A T T AGAGACAGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGT C - AAACAACC T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - C
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGCAAAA - - - A T AGT TGT AGTGAAAA TGT T TGAGTGT T A T TGT CAGA T T AAGT A - A T A T CAAAA T - T T T T T AAA T CAA T T T A T A - A T A TGT AA T T T T T - -
CG - CAA - AAAAAA T ACA T CAAA T - - T A T T T T T T - T AC T A T T AGAGACAGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGT A - A T A T T AA - - - A - - - T T C T A T AGT T AAC T A - A T AA T T AGT ACACAG
CG - CAA - AAAAAA T ACA T CAAA T - - T A T T T T T T - T AC T A T T AGAGACAGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGT A - A T A T CAA - - - A - - - T T C T A T CGT T AAGT A - A T AA T T AGT A T ACAG
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AC TGAA T A T T AAA T CGT T TGT T CACCGCGACA T T - AGT C T CGA TGCAC TG
TGAA T A - CAAGT C TGCA T CAAA T T CGA T T T T T T T - T - - A T T AGAAACAGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
CGCGAAAAAAA TGT A - A T T AA T T AAAA T T T T T T T - GT T A T T A T ACGGAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
TGGCAA - AGAA T T T AGA T T AA T T CA T A T T A T T AA T T T T A T T A T AAACAAGT AAA T T AGT AACGGT T AA T T T T TGT T TGC T T AAAAA - - - - - - T A T T A T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - CGTG - ACGT T AAA T AAA T T C T T CA T T CA T A T T AA - AGT AC T AAAGT A T - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T AC - - - - - - AAC T T AGT AACAGT T AGT T T T TGCA TGT C T AAAAAAAAA T T T AA T A T AC - - - - - - - - - - AGCCAAAAAAA T AGT TGT AGT CAAAA T A T T TGAGTGT T A T TGT CAGA T CAAA T C - T T T T CAAA T A - T T T T - GT A T CGA T ACGT A - AAAGT T AA T A T ACAG
CGCAAA - T AAGT C TGCA T CAAA TGGGAA T T T T T A T T AGA T T AGAGACAGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T A - A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - CGAGAAACAAAA T T T T T AGCAA T A T T AA - AA T AGT - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AA T T AACA TGAGGT AGA T T T T A TGT AAAAA TGCAA T T T T T T AACACGTGA
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T A T CAGT CA - AAA T T TGAC TGA T AGA T A - AA - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - CAAA TGGG - - - - - - - - - T T T A T TGGAAA T AGA T AAA T T AGT AAGAGT T AA T T T T TGC T TGT C T AAAAA T AAAA T T AGT A T A T - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T T A - - - A T T AGA T A - T T T T T AGA T T TGC T T T T T - TGT T T CA T T C T ACGA
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GA T CAAAAAGGCACACC T T AA T TGAA T T T T T T T T - A T T A T T A T AGACAAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T T ACGT AGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAC - A T A T AAAA T A - T T T T - GCA T CGA TGGGT A - AAAGT T AA T AAACGG
CGCAA - - - - - - - GT A T ACCAAA T T TGAGCCCAA T - ACGT CAGGAAGT AG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGT A T T ACGACA - - -
- - T AAAAA T AGT C T AAGAGCCA TGCGA T T T T T C T CGTGC T T AAAGACA T A T T AA T T AGT AACAGT T AGT T T T TGT T TG - - - - - - - - - - - - - - TGA T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAAAAA T A T T A T A T C - T T A T T ACA T T T A T T A T T A - - - - - - - - - - - T ACAG
- - - - - - - - - - - - - - - - A T T CAAC TGAGT C T T T C T T A T CGT TGCAGA TGAG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGCAAAAC T AA T AGT TGT AGT CAAAA T AAC TGAGTGT T A T TGT CAGA T T AAGT A - AAA T T AAA T A - T T T T TGCA TGGA T ACGT A - AAAGT T AA T A T ACAG
TGAGAA T AACGTGCA - C T AAAA TGGTGT T T T T T T CAGAA T T A - ACA T AAA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGT AAGTGT T AAGA T - T T T T - - - - - - - AAA T A TGT CAAGT T AAAA T ACAG
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T AAGT AA T T A - GT T T AA T AGT T A T AA - - - - AA TGTGAACAGCC - -
TGT AGA - CGAAC T T AGA T TGAA TGGGA T T T T T T T T C T T A T T A T AAA T T AA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - GGCAAGT AACAA T T A - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAGT T T AGT T T CC - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGAGACAGGT AAA T T AGTGACAGA T AGA T T T TGCC TGCC T AAAAAAGA - - - - - - T ACAC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
T T CAAACAAA T T C TGTGT CCAACGGCA T T T T T T T - A T T A T T AGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AACAAA T AACAGGT A - C T TGTGGAACAA T C T CACGA TGAC TGA TGT A T AA
C T - - - - - - - - - - - T T CC T T AAA T A TGGTGT T T C - - - - - - - - - - - - - - AGG - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGCAAAA T AAACAGA TGT AGT CAAAA T AAGT TGGAA T T T A T A T AA - A T A T A T T A - A T AA T AAA T AA - - - T T CAAA T AA T AAA T AAAAAGT T AA T A T ACAG
CGCCAA - AAAGT C T CACACAAA TGAGA T A T T T T A - - C T A T T AGTGACAGGT AAA T TGGT AACAGT AAGT T T T TGC T TGT C TGAAAAAAA T A T T AA T A T AC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAACGACA T T AAA T T A - - - C T CCAAGAGAAGT CAAAC T A T CAC TGCAA - -
CGCCAA - AAAGT C T CACACAAA TGAGA T A T T T T A - - C T A T T AGTGACAGGT AAA T TGGT AACAGT AAGT T T T TGC T TGT C TGAAAAAAA T A T T AA T A T AC - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AAACGACA T T AAA T T A - - - C T CCAAGAGAAGT CAAAC T A T CAC TGCAA - -
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - AGCAGACGT TGCC T C T ACA T T AAGT T A T CG - C T AA - - - - - T AACA T T T TG
- - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - T T TGAGAAAC TGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - -
- - - - - - - AA T AGCCGAGT T AAGT T TGT T T T T T T T T CA T A T TGGA T A T AGA - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - - A T CA - A T ACCAAA - - - - T TGT AGAACCGC T AGT T - A T A T A T A - - - - - - - -
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